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Abstract 

Introduction: Acinetobacter is an opportunistic pathogen involved in nosocomial urinary tract 

infections, bacteremia, wound and burn infections. Acinetobacter is responsible for difficult 

nosocomial infections due to its high resistance to the main antibiotics available. The spread of 

antibiotic resistance genes such as gentamicin through integron structures has become an important 

problem in the treatment of infections caused by Acinetobacter. The aim of the present study was to 

determine the phenotypic and molecular resistance to gentamicin in clinical isolates of Acinetobacter . 

Materials and Methods: In this study, 30 Acinetobacter were collected from medical centers in 

Lahijan and Amlash. The isolates were examined using various biochemical tests. The antibiotic 

resistance pattern of gentamicin in the isolates was determined by the disk diffusion method based on 

the CLSI standard. Also, the minimum inhibitory concentration (MIC) of gentamicin was determined 

on resistant Acinetobacter isolates by the tube dilution method (macrodilution) and according to the 

CLSI standard. Then, the genomic DNA of the isolates was extracted by boiling method and the 

frequency of the aac(3)-IV gene was determined using the PCR method . 

Results: According to the results of this study, resistance to gentamicin was determined in 40% of the 

isolates by the disk diffusion method. Also, resistance to gentamicin was reported in 33.33% of 

Acinetobacter isolates by the macrodilution method, with the highest and lowest MIC values being 125 

μg/ml and 7.81, respectively. The frequency of the aac(3)-IV gene was observed to be 30% . 

Conclusion: These results indicate the essential role of the aac(3)-IV gene in the development of 

resistance to gentamicin. Determining the frequency of gentamicin resistance in native isolates of 

Guilan using phenotypic and molecular methods is helpful in determining an effective treatment 

protocol. 
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 نتوباکتر ی اس  ین یبال یها هیدر جدا ن ی سیمقاومت به جنتاما یپ یو فنوت  یمولکول یاب یارز

 ی قیشف یطوب دهیس - معصومه راوند

 گروه میکروبیولوژی،واحد لاهیجان،دانشگاه آزاد اسلامی،لاهیجان،ایران. 

 دهیچک

 یعفونت زخم و سوختگ   ،یمیباکتر  ، یادرار  یمجار  یمارستانیب  یپاتوژن فرصت طلب در عفونت ها  ک یبه عنوان    نتوباکتری اس  : مقدمه

 .هستند  یمارستانیدشوار ب   یموجود، مسئول عفونت ها  یاصل  یها  -ک یوتی ب  یمقاومت بالا در برابر آنت  لیبه دل  نتوباکترها ینقش دارد. اس

 یدر درمان عفونت ها  ی، به مشکل مهم ی نتگرونی ا یساختارها قیاز طر مانند جنتامایسین ها کیوتی ب -یآنت به  مقاومت  ی گسترش ژن ها

 ینی بال  یها  هیدر جدا  نیسیمقاومت به جنتاما  یو مولکول  یپیفنوت  نییهدف از مطالعه حاضر تع  شده اند.  لیتبد  نتوباکترهایحاصل از اس 

 باشد.  یم نتوباکتریاس

ها با    هی. جدادیگرد  یآور  -جمع  لاهیجان و املشسطح شهر    یاز مراکز درمان  نتوباکتریاس   30مطالعه تعداد    نیدر ا  و روش ها:  مواد

ها با روش انتشار    هیجداجنتامایسین در  یکیوتی ب  یمقاومت آنت  ی الگو قرار گرفت.    ی مختلف مورد بررس  ییای میوشیب  یها  شیاستفاده از آزما

 مقاوم  های  جدایهبر روی    جنتامایسین(  MICحداقل غلظت بازدارندگی )هم چنین  .  شد  نییتع  CLSIبر اساس استاندارد    سکیاز د

روش ها با    هیجدا  یژنوم  DNAتعیین شد. سپس    CLSIو بر طبق استاندارد  (  ماکرو دایلوشن    رقت سازی در لوله )  اسینتوباکتر به روش

 .دیگرد نییتع PCRبا استفاده از روش   aac(3)-IV  ژن یاستخراج و فراوان جوشاندن

. هم با روش انتشار از دیسک تعیین گردید  هاجدایه    درصد   40  در  به جنتامایسین   مطالعه، مقاومت   نی حاصل از ا  جیبر اساس نتا  :جی نتا

 گزارش شد، که بیشترین و کمترین میزان  روش ماکرو دایلوشن    با  های اسینتوباکتر  از جدایه  درصد  33/33  نیسیجنتاما مقاومت به    نیچن

MIC  بود. فراوانی ژن  7.81میکروگرم در میلی لیتر و  125به ترتیبaac (3)-IV 30 .درصد مشاهده گردید 

مقاومت به   ی فراوان  نییباشد. تع  یم  مقاومت به جنتامایسین   جادیدر ا  aac (3)-IVژن     ی نشان دهنده نقش اساس  جی نتا  نیا  :یریگ  جهینت

 موثر ، کمک کننده است.  یپروتکل درمان نییدر تع یو مولکول یپیفنوت  یبا روش ها ی گیلانبوم یها  هیدر جدا نیسیجنتاما

 

 aac (3)-IV ،یمولکول ،یپیفنوت ،جنتامایسین  نتوباکتر،یاس :یدیکل  کلمات
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