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Abstract  
Infection with salmonella bacteria causes chronic and acute diseases in poultry that can cause 

significant economic losses to the poultry industry. SThe aim of the current study was to 

evaluate antibiotic resistance in salmonella infected layer flocks of East Azarbaijan province and 

to determine the presence of spvR virulence gene in isolated samples. A total of 200 liver and 

ovary samples were taken from 45 salmonella suspected flocks and cultured in selective and 

differential growth medium of salmonella. Antibiogram test to determine antibiotic sensitivity 

was done following isolation of bacteria.  PCR was used to determine the presence of spvR gene 

with specific primers. The results indicated all isolates were resistant to Erythromycin, 

Tetracycline, and Trimethoprim-Sulphamethoxazole, and the highest antibiotic resistance was 

against Doxycycline 94.3%, Danofloxacin 92.6% and Florfenicol 91.7%. Also, the highest 

sensitivity was against Fosfomycin 94.7%, and Enrofloxacin 74.2%. Results of molecular tests 

indicated that the spvR gene was present in the majority of layer flocks of East Azarbaijan 

province (in 88.46% of isolated salmonella). According to the results, it is necessary to prevent 

the spread of salmonella contamination amongst the laying hens in order to improve the poultry 

industry and the health of human communities.  
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 چکیده
د باعی  ایجیاد اسیارت تواننیگردد که مییهای مزمن و حاد در طیور میهای جنس سالمونلا موجب بیماریعفونت با باکتری

بییوتیکی در سیالمونلاهای . هدف از مطالعه حاضر بررسیی مییزان مقاومیت آنتییدصادی قابل توجهی به صنعت طیور شوناقت

 میذکورهیای جداییهدر  spvRژن حدت  حضور بررسی نیزو  شرقیدر سطح استان آذربایجان گذارهای مرغ تخمکننده گلهآلوده

 هیایمحیی  در ه وشیدو تخمدان ااذ نمونه کبد 200عداد گله مشکوک به سالمونلا در مجموع ت 45از تعداد بود. بدین منظور 

اساس بربیوگرام آزمایش آنتیهای مذکور، از نمونه باکتری سالمونلا . پس از جداسازیشدداده انتخابی و افتراقی سالمونلا کشت 

  spvR حدت انجام شد. جهت بررسی حضور ژن هاجدایه بیوتیکیجهت تعیین میزان حساسیت آنتی انتشار دیسک در آگارروش 

. نتایج شداستفاده  مربوطه ااتصاصی هایپرایمر ومراز پلی ایهواکنش زنجیر مولکولی شده نیز از آزمایش در سالمونلاهای جدا

تتراسایکلین مقاوم  و اریترومایسین، سولتریم هایبیوتیکآنتی های مورد آزمایش نسبت بهنشان داد که تمامی جدایه حاضر مطالعه

و  (درصد 6/92) ، دانوفلوکساسین(درصد 3/94) سایکلینترتیب در برابر داکسیبه ی همبیوتیکقاومت آنتیبیشترین میزان م .بودند

و  (درصد 7/94) فوزباک هایبیوتیکبه آنتی بیشترین میزان حساسیت نیز مربوطهمچنین مشاهده شد.  (درصد 7/91) فلورفنیکل

گیذار اسیتان تخمطییورهای گله غالبدر  spvRژن  که نشان داد نیز یبود. نتایج آزمایش مولکول (درصد 2/74) انروفلوکساسین

بیا توجیه بیه نتیایج حاصیله، لیزوم پیشیگیری از اشیاعه . های سالمونلا(جدایه درصد 46/88 در) شرقی وجود داردآذربایجان

نظیر ضیروری بیه انسیانی می واگذار در راستای بهبود صنعت پرورش طیور و نیز سلامت جکننده طیور تخمسالمونلاهای آلوده

 رسد.می
 

 شرقی.، آذربایجانبیوتیکیآنتی مقاومت، spvRگذار، ژن: سالمونلا، مرغ تخمهاکلیدواژه
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 مقدمه

واریانت )سررووار  2600جنس سالمونلا بیش از 

باشرد کره مومررو   یرا سرروتی ( ملتلرا را دارا مری

شروند. گرذاری مریبراساس اولین محل جداسازی نام

هرای جرنس موجرب بیمراریایرن های کتریباغالب 

گردند که در نهایت باعث در طیور می یمزمن و حاد

ایجاد خسارت اقتصادی قابل توجهی به صنوت طیور 

طیور آلوده منبع مهمی برای انتقرا  همچنین شوند. می

باشرند سالمونلا از طریق زنجیره غذایی به انسران مری

(Swayne et al., 2013) .است که تحقیقات نشان داده

های خاص متابولیسمی و ها به خاطر ویژگیسالمونلا

فیزیولوژیکی خود در همه جا حضور دارند امرا منبرع 

اصلی اسرتقرار، رشرد و نمرو و تک یرر ایرن براکتری، 

باشررد دسررتگاه گرروارش پرنرردگان و پسررتانداران مرری

(Roberts et al., 1996).  هرا از عوامرل سرالمونلالذا

زا و مضر بررای بهداشرت عمرومی هم بیماریبسیار م

. همچنرین امرروزه (Roberts et al., 1996)باشند می

یکری از عوامرل اصرلی  های سالمونلابیشتر سروتی 

های ناشی از مصرف غذای آلوده در بیماری مربوط به

 شرروندمحسرروم مرریاک ررر کشررورهای توسرروه یافترره 

(Organization, 2001) هررای برراکتری کررهطرروریبرره

ترررین عوامررل متولررق برره جررنس سررالمونلا از مهررم

غرذایی از جملره گوشرت زای موجود در موادبیماری

با توجره بره . (Swayne et al., 2013) باشندمیطیور 

حیوانات میزبران سرالمونلاهای متنروعی اع که انو این

از طررف دیگرر در بسریاری از کشرورها  و باشرندمی

ای جامع برای کنتر  سالمونلا وجود ندارد، لرذا برنامه

 در نقراط ملتلرا دنیرا دارداین باکتری شیوع زیادی 

(Humphrey, 2000; Myint et al., 2006) .

توسر   های اصلی سالمونلایی در طیور غالبرا عفونت

سالمونلا های سالمونلاهای غیرمتحرک یونی سروتی 

شرود کره از ایجراد مری گالیناروم سالمونلا وپولوروم 

برروده و مومررو    سررالمونلا انتریکررااعضررای گونرره 

باشرررند. البتررره در طیرررور اختصاصررری میزبررران مررری

یزبرران سررالمونلاهای غیرمتحرکرری کرره اختصاصرری م

هرای و بیمراری هراباشند نیز باعث ایجاد عفونتنمی

 ;Barrow et al., 1987)شرروند پاراتیفوئیرردی مرری

Barrow and Lovell, 1988; Christensen et al., 

1992; Mdegela et al., 2000) .کره با توجه بره ایرن

هرای مهرم ایرن براکتری انعنوان یکی از میزبهطیور ب

سالمونلاهای غیرتیفوئیدی به عنروان عامرل  ،دنباشمی

ای با منشاء غرذایی در انسران های رودهاصلی عفونت

هررا ایررن عفونررت انررد کرره منبررع عمرردهشررناخته شررده

 Swayne et)باشد طیور می غذائی با منشأ محصو ت

al., 2013) . با توجه به قردرت عقیده بر این است که

ها با شرای  ملتلا محیطری، با ی تطابق این باکتری

از دسرتگاه گروارش طیرور بره  قادرنرد کره راحتریهب

های دیگر از جمله مواد غذایی برا منشرا طیرور محی 

  .(Humphrey, 2000)شوند منتقل 

نشران ی زایردر ارتباط با عوامل دخیل در بیماری

 یکیلوبازی دارای نقشر 85داده شده که یک پلاسمید 

 باشررددر حرردت سررالمونلاهای طیررور مرری مهررم

(Christensen et al., 1992; Mdegela et al., 

انرد پلاسرمید حردت گزارش نموده چنینهم. (2000

spvRABCD  سرالمونلاو  سالمونلا گالینرارومدر که 
توسر  برای ایجاد بیماری بالینی  ،داردوجود  پولوروم

 Rychlik et)باشرد ضروری می های مذکورسروتی 

al., 1998) هرچند نتایج برخی مطالورات نیرز نشران .

داده اسرررت کررره نقرررش پلاسرررمیدهای حررردت در 

 باشد. اما شواهدیزایی سالمونلاها واضح نمیبیماری
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 spv اپررون هرایژن دهردنشان می وجود دارد که هم

طحا  و کبد  موریومسالمونلا تیفی که شوندباعث می

هرای و میزان تک یر براکتری را در سرلو  کندرا آلوده 

 .(Gulig and Doyle, 1993)میزبان افزایش دهد 

هردف از مطالوره  ،با توجه بره مطالرب رکرشرده

بیرروتیکی در حاضررر بررسرری میررزان مقاومررت آنترری

گرذار و هرای مررت تلرمکننده گلهسالمونلاهای آلوده

در  spvRژن حررردت  حضرررور همچنرررین بررسررری

در  گرذارتی تلماز طیور صنو های جدا شدهسالمونلا

 .بودشرقی سطح استان آرربایجان

 

 هامواد و روش

در تابسرتان سرا  در یک برازه زمرانی سره ماهره 

گذار ارجاعی به های تلممرتکبد و تلمدان از  1397

دانشکده دامپزشرکی دانشرگاه  کلینیک تلصصی طیور

-نمونرهدر شررای  اسرتریل  آزاد اسلامی واحد تبریرز

کشرت انتلرابی  هرایدر محری ها برداری شد. نمونه

کشت  مربوطههای افتراقی سالمونلا و سپس در محی 

ها به عنوان سروتیپی از گونه هویت جدایه داده شد تا

 al., 2013) دومشرررل  شرر اینتریکررا سررالمونلا

Amirmozaffari et.) هاپس از جداسرازی سرالمونلا، 

بر اساس روش انتشرار دیسرک بیوگرام  آزمایش آنتی

در محری  مرولر بوئر(  -برمبنای اصو  کربی) ردر آگا

-آنتریهینتون آگرار جهرت تویرین میرزان حساسریت 

از  بردین منورورانجرام شرد.  هرایرههای جردابیوتیک

 هررایبیوتیکآنتی کاغررذی مربرروط برره هررایدیسررک

-انروفلوکساسررین، فوزبرراک، دانوفلوکساسررین، کلررر

سررایکلین، یتتراسررایکلین، داکسررتتراسرریکلین، اکسرری

)همگرری سرراخت شرررکت  اریترومایسررین لتریم وسررو

 استفاده شد. تهران( -پادتن طب

هرای در جدایره spvRجهت بررسری وجرود ژن 

مرراز ای پلریواکنش زنجیرره از آزمایش نیزسالمونلا 

(polymerase chain reaction; PCR) اسرتفاده از برا 

اسرتفاده شرد.  1 مطابق جردو  پرایمرهای اختصاصی

برا  هراجدایرهDNA بره اسرتلرا  ابتردابدین منورور 

در پایران . مبادرت گردیرداستفاده از روش جوشاندن 

برا مربروط بره عمرل اسرتلرا   مایع رویری این عمل

)مررایع شررفاف( و بررر روی  شررد احتیرراط برداشررته

در  .ه شردگذاشرت اپبر روی نانودر mL 2های تیوم

 8/1-2 اعرداد برین 260-280اگر نشرانگر این مرحله 

هرا است. سپس نمونه  DNAنده خلوصدهنشان ،بود

برای داده شد تا انتقا  سلسیوس درجه  -80به فریزر 

 (.Amini et al., 2010) آماده باشند PCRمرحله 

  
 spvRژن  مربوط به اختصاصی هایمشلصات جفت پرایمر -1جدو 

PCR (bp) منب   ژن هدف (´3 -´5) توالی پرایمرها   اندازه محصول 

(Amini et al., 2010) 310 
F: CAG GTT CCT TCA GTA TCG CA 

R: TTT GGC CGG AAA TGG TCA GT 
spvR 

 

 برررر  spvR-Fو  spvR-R هرررایپرایمردر ادامرره 

سرپس  ،آماده شرد شرکت سازنده اساس دستورالومل

و دیگرر مرواد  Master mix. دگردیرمنتقل به یلچا  

صورت شرکتی خریداری هبPCR  مصرفی برای انجام

بررای آمراده  و تهرران( -ت طروبی نگرین)شررک هشد
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 . شدندو تهیه مللوط  2جدو  طبق  ،سایکلرا  ترمداخل میکروتیوم ملصوص دسرتگاه نمونه هرسازی 
 

 PCR  شده برای انجام آزمایشمواد استفاده -2جدو  

شده برای هر نمونه مقدار استفاه شدهماده استفاده

(lµ) 
Master mix 5/12 

 spvR-F 5/0پرایمر 

 spvR-R 5/0پرایمر 
DNA 1 

 5/10 آم مقطر دوبار تقطیر دیونیزه

 25 مجموع

 

 Masterپرس از مللروط کرردن در این مرحلره 

mix، عمرل  ،در داخل میکروم مقطر پرایمرها و آم

کراملا  مللروط ترکیبات مرذکور شد تا  انجام ورتکس

بره اسرتلرا  شرده  DNAد. سپس از هر نمونره نشو

و برره داخررل  شرردهبرداشررت  یترررمیکرول 1 میررزان

 ،کامرلپس از مللروط شردن  .ریلته شدتیوم میکرو

سایکلر انتقرا  داده ا به داخل دستگاه ترممیکروتیوم 

روشن شرد.  دستگاه ،و پس از تنویم سیکل دماهاشد 

از  ،شردهانجام PCR  زم به رکر است که در آزمایش

DNA  اینتریکاسرالمونلاشده از ژنوم باکتری استلرا 

)استاندارد( به عنوان کنتر  م بت و نیز از آم  اینتریکا

 مقطر دوبار تقطیر دیرونیزه اسرتریل بردون اسرتفاده از

DNA  به عنروان کنترر  منفری اسرتفاده شده استلرا

برنامه زمان بندی واکرنش زنجیرره پلری مرراز در شد. 

  به شرح زیر بود: spvRمورد ژن 

 درجرره 95واسرشررت سررازی اولیرره در  دمررای 

دقیقه و واسرشت سازی اصرلی  4به مدت  لسیوسس

دقیقه  با انجام  1به مدت  سلسیوسدرجه  4در دمای 

درجه  57چرخه و مرحله اتصا  آغازگر در دمای  35

در  هرم بسر مرحلره دقیقره و  1به مردت سلسیوس 

ثانیه  20دقیقه و  1به مدت  سلسیوسدرجه  72دمای 

 72 و در نهایت یرک چرخره بسر  نهرایی در دمرای

 دقیقه انجام شد.  10به مدت  سلسیوسدرجه 

از روش  هم بررسی نتایج کار مولکولی در مرحله

 درصد و رنگ اختصاصری 1 آگاروز ژ  والکتروفورز 

safe stain جریان الکتریکی ثابت با شدت جریران  و

دستگاه  UV م  دقیقه و 45به مدت  ولتمیلی 100

نولرروژی مسررتقر در مرکررز تحقیقررات بیوتک داکررتژ 

 شد. استفاده دانشگاه آزاد اسلامی واحد تبریز

 صروربرهدست آمده هنتایج ب: های دادهآمارتحلیل  -

 ارزیرابی قررار ارائره گردیرده و مروردآمرار توصریفی 

 .فتگر

 

 هایافته

 مرورد 26در  ،شردهبررسینمونه  200از مجموع 

جداسازی شد و  اینتریکا سالمونلا سروتیپی از باکتری

 وجود از نور میکروبیها در آزمایش کشت ونهبقیه نم

نترایج بردین ترتیرب باکتری سرالمونلا منفری بودنرد. 

ها از نورر درصد نمونه 13بررسی آماری نشان داد که 

ها نیز منفی اند و بقیه نمونهسالمونلا م بت بودهکشت 
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البته  زم به رکر اسرت کره در مطالوره  گزارش شدند.

 کی جدا نشد.حاضر هیچ سالمونلای متحر

هرای بر روی جدایره مولکولی بررسینتایج  همچنین 

مرورد  جدایره 26در مجمروع از  نشان داد کرهمذکور 

هررای جدایرره درصررد 46/88مررورد ) 23در  ،مطالورره

  .(1 )شکل حضور داشت spvR( ژن حدت سالمونلا

 

 
جفت بازی  100مربوط به سایز مارکر  1. در این شکل چاهک شماره bp310اندی به اندازه با ب spvRتصویر نتایج ارزیابی حضور ژن  -1 شکل

ها مربوط به مربوط به کنتر  منفی و بقیه چاهک 9ه مربوط به کنتر  م بت و چاهک شمار 2باشد. همچنین چاهک شماره )آلمان( می شرکت فرمانتز

 باشد.های مورد آزمایش مینمونه

 

تمررامی   گردیررد کرره مشررل از طرررف دیگررر

 هرایبیوتیرکآنتری های مورد آزمایش نسبت بهجدایه

 تتراسایکلین مقراوم بودنرد. و اریترومایسین، سولتریم

بره  یبیروتیکهمچنین بیشرترین میرزان مقاومرت آنتری

 3/94 بررا فراوانرری سررایکلینترتیررب در برابررر داکسی

درصررد و  6/92 بررا فراوانرری درصررد، دانوفلوکساسررین

درصررد مشرراهده شررد.  7/91 فراوانرری بررا فلورفنیکررل

بیوتیرک آنتریبیشترین میزان حساسیت نیز مربوط بره 

برا درصد و انروفلوکساسرین  7/94 با فراوانی فوزباک

 ثبت شد.درصد  2/74فراوانی 

 

 گیری بح  و نتیجه

هرای جرنس سرالمونلا موجرب عفونت با باکتری

گرردد کره در های مزمن و حاد در طیرور مریبیماری

توانند خسارت اقتصادی قابل ها میاین بیمارینهایت 

توجهی به صنوت طیور وارد نمایند. همچنرین طیرور 

توانند منبع مهمری بررای انتقرا  سرالمونلا از آلوده می

 ,.Swayne et al) طریق زنجیره غذایی به انسان باشند

2013) . 

 درصرد 5که  هنتایج مطالوه پژوهشگران نشان داد

های مربروط بره مرغران برومی در شهرسرتان مرتتلم

هرا درصرد آن 4باشند کره اهواز آلوده به سالمونلا می

 سالمونلا انتریتیدیسدرصد  1و  موریومسالمونلا تیفی

هرای مررتبا بررسری تلرم یپژوهشدر همچنین بود. 

 4/9سرالمونلا از  موفق به جداسازی صنوتی خوراکی

 ,.Ching-Lee et al)اند هرا شردهمررتدرصد از تلرم

آلرودگی  کره انردگزارش نموده در این ارتباط. (1991

دیرده شرود و تواند بره تنهرایی مرت میمحتویات تلم
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 ,Lister )حاصل عفونرت دسرتگاه تولیردم لی باشرد 

1988; Bygrave and Gallagher, 1989; Hoop and 

Pospischil, 1993). نشان  تحقیقنتایج یک  همچنین

 درصرد 4هرای صرنوتی و مرتتلم درصد 19که  هداد

از انرد. المونلا برودههای محلی آلروده بره سرمرتتلم

کره  هنترایج ایرن پژوهشرگران نشران داد طرف دیگرر

نسررربت بررره  بیررروتیکیآنتررری بیشرررترین مقاومرررت

اریترومایسین، نالیدیکسیک اسید، سولفامتاکسرازو  و 

سرربت برره سیپروفلوکساسررین، بیشررترین حساسرریت ن

 اسرررتداشرررتهو جنتامایسرررین وجرررود  سفالکسرررین

(Amirmozaffari et al., 2013)دیگری  . پژوهشگران

را نسرربت برره  یبیرروتیکبیشررترین مقاومررت آنترری هررم

بیروتیکی را اریترومایسین و بیشترین حساسریت آنتری

 Shapouri et)انرد نسبت به جنتامایسین اعلام نمروده

al., 2009) . هنشران داد ای هرمنتایج مطالورههمچنین 

برره جنتامایسررین، نسرربت هررا درصررد جدایرره 100کرره 

پرنم و سفتریاکسررون حسرراس یانروفلوکساسرین، ایمرر

در برابرر نالیدیکسریک هم هستند و بیشترین مقاومت 

 84شود. همچنرین اسید و نیتروفورانتوئین مشاهده می

دارای در تحقیق مذکور های سالمونلا درصد از جدایه

مقاومت چندگانه نسبت به سره یرا تورداد بیشرتری از 

 ,.Ezatpanah et al) انردگزارش شردهها بیوتیکآنتی

نشران داده  هرم . نتایج پژوهشرگران در ایتالیرا(2013

 درصد 3/54است که سالمونلاهای جداشده از ماکیان 

نسرربت برره  درصررد 2/3، سرریلیننسرربت برره آمپرری

 5/24نسبت بره کانامایسرین،  درصد 5/8جنتامایسین، 

نسربت بره  درصرد 1نسبت بره کلرآمفنیکرل و درصد

 ,.Graziani et al)باشرند سیپروفلوکساسین مقاوم می

های اتحادیه اروپا هم میرزان شریوع در کشور .(2008

های طیور شامل موارد م بت از صرفر سالمونلا در گله

درصررد در کشررور  65درصررد در کشررور سرروئد تررا 

 ,.Carraminana et al)باشرد مجارستان متفاوت مری

2004; Madsen, 2011) .حرا  نترایج مطالوره با ایرن

بیشررترین میررزان مقاومررت  حاضررر نشرران داد کرره

 3/94سرایکلین ترتیب در برابرر داکسیبه یبیوتیکآنتی

درصرد، و فلورفنیکرل  6/92فلوکساسرین درصد، دانو

بیشررترین میررزان همچنررین . باشرردمرریدرصررد  7/91

درصررد و  7/94حساسرریت نیررز مربرروط برره فوزبرراک 

درصررد بررود کرره بررا برخرری از  2/74انروفلوکساسررین 

 باشد. در این زمینه همسو می رکرشده مطالوات پیشین

اسرت کره  از طرف دیگر نتایج پژوهشگران نشان داده

هرای در بیشتر سروتی  spvRABCDحدت  پلاسمید

انرد وجرود شرده های طیور جداسالمونلا که از نمونه

داشررته و برررای ایجرراد بیمرراری بررالینی نیررز ضررروری 

یج . هرر چنرد نترا(Rychlik et al., 1998)باشرد می

اسررت کرره نقررش  برخرری مطالوررات نیررز نشرران داده

زایی سالمونلاها واضح پلاسمیدهای حدت در بیماری

اما در عین حا  شرواهدی وجرود دارد کره  ،باشدنمی

باعررث  spv حرردت اپرررون هررایدهررد ژننشرران مرری

طحرا  و کبرد را  موریرومسالمونلا تیفریشوند که می

های سرلو آلوده نماید و میرزان تک یرر براکتری را در 

. (Gulig and Doyle, 1993)میزبران افرزایش دهرد 

در  spvRنشان داده اسرت کره ژن هم  ایمطالوهنتایج 

هررای جرردا شررده وجررود دارد درصررد سررالمونلا 100

(Nikbakht and Tajbakhsh, 2004) نتررایج یررک .

درصرد  7/82 درکره  هنشان داد هم پژوهش در برزیل

 شده متواقب مسرمومیت غرذاییبرداریموارد نمونهز ا

های سالمونلا جدایهدر  spvRژن حضور  سالمونلائی

اسررت  شررده مشررل  PCRآزمررایش بررا اسررتفاده از 

(Geimba et al., 2004) نتایج مطالوره پژوهشرگران .
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کره در  هنشان داد هم در استان چهارمحا  و بلتیاری

 مرورد 160نمونه مرورد بررسری 305مجموع از توداد 

د و انر( آلوده به سالمونلا بودههانمونه درصد 45/52)

 و spvB ،spvCهررای میررزان فراوانرری هررر یررک از ژن

spvR  درصرد بروده  14/69و  6/76، 7/45به ترتیرب

در ای . نترایج مطالوره(Daruoshi et al., 2015)است 

 و spvB ،spvCکره سره ژن  هنشان دادنیز  2012سا  

spvR  سررروتی  از سررالمونلاهای جداشررده از  60در

ها بره ترتیرب آن منابع ملتلا موجود بوده و فراوانی

اسررررررت  درصررررررد برررررروده 6/46و  3/73، 3/43

(Derakhshandeh et al., 2013) نتررایج ارزیررابی .

در کشتارگاهی در کرمران  2010پژوهشگران در سا  

مربروط آوری شده نمونه جمع 1001که از  هنشان داد

مرورد بره سرالمونلا آلروده بودنرد و در  68طیرور، به 

 هراینها نیرز وجرود ژدرصد نمونه 6/88مجموع در 

spv  مورد تایید قررار گرفرت(Amini et al., 2010). 

جدایره  26نتایج مطالوه حاضرر نیرز نشران داد کره از 

درصررد( ژن  5/88مررورد ) 23سررالمونلا، مجموعررا  در 

 کره برا نترایج (1)شرکلوجود داشته است spvحدت 

 باشد.مطالوات پیشین در این زمینه همسو می اک ر

ات د یرل اصرلی اختلافر جملره رسرد ازبه نورر مری

تفاوت  تواند در نتیجهمی های با شده در پژوهشرکر

های مورد مطالوه )نمونه انسان و نمونره در نوع نمونه

 .غذایی( باشرد مواد در مقایسه با نمونه و پرندگان دام

حتی  موضوعاین  ست کها در عین حا  عقیده بر این

در ارتبراط  هانمونه أمنش تفاوت در تواند در نتیجهمی

 احتمرا   . همچنرینباشرد نیز ق جغرافیاییمناط با نوع

 در مطالوه شدهبررسی حدت هایژنشیوع  تفاوت در

توانرد دیگرر، مری مشابه حاضر در مقایسه با مطالوات

برره دلیررل تفررراوت در رعایرررت بهداشرررت در برررین 

های انسرانی و یرا حیروانی در مناطق ملتلا جمویت

ان اسرتفاده از به دلیل تفراوت در میرزو نیز  جغرافیائی

در  اتمیکروبری در درمران انسران و حیوانرمواد ضرد

 Nikbakht and) باشررررد هرررم منررراطق مرررذکور

Sabegi ; , 2010et al. Amini ;Tajbakhsh, 2004

2019and Anzabi, ).  

بره نورر هرای پرژوهش حاضرر با توجه به یافتره

بررسری  زمینه در تحقیق مطالوه اولیناین رسد که می

هرای نمونره از شدهداج هایسالمونلاهویت مولکولی 

کره  باشردمی شررقیمنطقه استان آرربایجران در طیور

هرای مرذکور های حادی در نمونهاثبات کرد سالمونلا

توان نتیجه گرفرت کره جود دارد و بر این اساس میو

 حردت ژناز  ی سرالمونلاهراجدایه اک ر برخورداری

ر طیرور مصررف جگردهرد کره نشان می spvRاپرون 

تواند مشکلات جدی در سرلامت عمرومی، مری آلوده

اتلرررار  و لذا بهداشت جاموره و درمران ایجاد نمایند

هرای کررلان در راسررتای گذاریتصررمیم و سیاست

هرای منتقلره از کنترر  و پیشرگیری از وقوع بیمراری

ضرروری  کراملا  سرالمونلوزیس ملصوصا  طریق غذا،

لبی که در خصروص د یرل است. ولی با توجه به مطا

های ملتلرا های پژوهشهای موجود در یافتهتفاوت

رسد که جهت قضراوت به نور می ،مشابه رکر گردید

مطالوات بیشتر انجام در این خصوص، تر دقیق وکامل

حجرم برا تر  های ملتلرا و درنمونه استفاده از و با

 .ضرروری اسرت

 

 سپاسگزاری

نامه رشته دکتررای ضر برگرفته از پایاناپژوهش ح

زاد اسررلامی آای دامپزشررکی مصرروم دانشررگاه حرفرره

وسیله از همه مسروولین باشد. لذا بدینواحد تبریز می
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کارشناسرررران  و کارکنرررران دانشررررگاه ملصوصررررا 

 گردد.های دانشکده دامپزشکی تشکر میآزمایشگاه
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