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در استان  ابررسی مولکولی آلودگی گوسفند و بز به گونه های بابزی

  و بلوچستان ستانسی

 1یفیشر یعتیشر برزیفر ،*1یگنجعل می، مر1یروح ا... حسن پور دهنو

 

 چکیده
طق ا در مناهمنتقله توسط کنه  یخون یها اختهیتک  نیاز مهمتر یکی ایبابز رانیدر ا

 جنس مختلف یگونه ها لهیبه وس وزیبابز یماریاست. ب یریگرمس مهیو ن یریگرمس

و  یحشو ،یلاه واناتیمهره دار گوناگون شامل ح یها زبانیشود که م یم جادیا ایبابز

و  ایزماریب ه هایبه عنوان گون سیاو ایو بابز یموتاز ای. بابزدینما یانسان را آلوده م

 یردوهعفونت مضاعف  یشناخته شده اند وگاه رانیدرگوسفندان و بزها در ا عیشا

 رم سالگهرساله در فصول  وزیبابز رانیگزارش شده است. در ا زبانیم کیآنها در 

 وزیابزبکه  ییگردد. از آنجا یبخصوص اواخر بهار سبب بروز تلفات در گوسفندان م

 نیا شود، یکشور م یبه صنعت دامپرور یداقتصا یها انیدر دام ها باعث بروز ز

ن استا گوسفند و بز تیدر جمع ایبابز یگونه ها یمولکول ییپژوهش با هدف شناسا

مشکوک  یخون دامها یمنظور نمونه ها نیو بلوچستان انجام شد. بد ستانیس

ا مراه به هررانشیخاش، سراوان و ا رجاوه،یزاهدان، م ی)گوسفند و بز( در شهرستان ها

فاده از شده با است ینمونه خون جمع آور 100.از دیسطح بدن دام اخذ گرد یها کنه

 مورد1 نیداده شد، همچن صیتشخ ایلریمورد ت 34و  ایمورد بابز PCR ،2روش 

( ایلرید مثبت تمور 35و  ایموردمثبت بابز3)در مجموع  ایلریو  ت ایهمزمان بابز یآلودگ

و با  دیگرد ییشناسا سیاو ایفقط گونه بابز Semi nested PCRرا نشان داد و با روش  

 وماالیه ،کومیآناتول کومیآناتول الومایه یکنه ها یصیمعتبر تشخ یها دیاستفاده از کل

ح ز سطا کوسیسفالوس توران یو رپ نوسیسفالوس سانگوئ یرپ کوم،یاتیآس کومیاتیآس

 شدند. ییو شناسا یآلوده جداساز یبدن دامها

 و بلوچستان ستانی، سPCR، ایبابز واژگان کلیدی:

 7/6/1399تاریخ پذیرش:    21/2/1399تاریخ دریافت: 
 

 مقدمه
قله یکی از مهمترین بیماری های خونی منتبابزیوز گوسفندی 

از راه کنه در نشخوارکنندگان کوچک مناطق گرمسیری و 

 الابنیمه گرمسیری جهان می باشد و با واگیری و مرگ و میر 

 رانلیانه خسارات اقتصادی زیادی در ایدر دام های اهلی سا

 ابزیاب در ایران گوسفندی بابزیوز (.  عوامل1) ایجاد می کند 

 (.2) باشند می بابزیا کراسا و موتازی بابزیا اویس،

 (m_g2507@yahoo.com) ، دانشگاه زابل ی، دانشکده دامپزشک یخش انگل شناسب ،یژگروه پاتوبیولو  .1

 

ا و ز یماریبه عنوان گونه های ب سیاو ایو بابز یموتاز ایبابز

 یشناخته شده اند وگاه رانیدر گوسفندان و بزان ا عیشا

گزارش شده  زبانیم کیآنها در  یعفونت مضاعف هردو

 ایرلتی و بابزیا یاختهتک عفونت از حاصل(. بیماری 3است )

آن  . ازرددا رانیدر ا یینسبتا بالا وعشی اهلی هایدر دام

جایی که ایران در نگهداری و پرورش دام سابقه طولانی 

کنند و  یدارد و مراکز پرورش دام به صورت سنتی عمل م

هنوز هم علاوه بر روش صنعتی ،روش سنتی نیز مورد 

ر دو نیز با توجه به این مطلب که  ردیگ یاستفاده قرار م

 صصومراکز سنتی پرورش دام نسبت به مراکز صنعتی در خ

مبارزه با کنه های سخت ناقل توجه کمتری صورت می 

 وپذیرد از این رو، انتظار می رود در مناطقی که پرورش 

تر نگهداری به صورت سنتی انجام می شود عفونت بابزیا بیش

 لیبلوچستان به دل ستانی(. در استان س3،4مشاهده شود)

 ریو تکث تیگرم و مناسب جهت فعال ییآب و هوا طیشرا

 یهایماریفصول سال، ب شتریدر ب یماریناقل ب یاه هکن

در منطقه  دیبه اقتصاد و تول یادیمذکور باعث خسارات ز

 است. دهیگرد

روش  نیتر قیو دق نیتر یاز اختصاص یمولکول یها روش

روش  نیباشند. با استفاده از ا یم ایبابز صیتشخ یها

کم انگل،  یتمیتوام، موارد پاراز یعفونت ها ییشناسا

از  ایکوچک بابز یگونه ها کیگونه ها، تفک قیدق ییساشنا

بدون  یدام ها ییدر گاو وگوسفند، شناسا ایلریت

دام ها  حیدرمان به موقع و صح تینها درعلامت)حامل( و 

 تیهمراه با حساس قیدق صیخواهد شد. تشخ ریامکان پذ

مشخص  هایفاقد نشانه نیحامل ییفوق العاده در شناسا

mailto:m_g2507@yahoo.com
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در  کیولوژیدمیاپ هاییمهم بررس هایابزار قطعا از ،یماریب

شده است  یمطالعه سع نی(. در ا5) باشدیم کیمناطق اندم

که روش حساس و  nested PCR  Semi روشبا استفاده از 

است،  ایمختلف بابز یگونه ها صیتشخ یبرا یاختصاص

در  یگوسفند یایمختلف بابز یبا گونه ها یآلودگ تیوضع

آن در  جهیستان مشخص گردد که نتو بلوچ ستانیاستان س

مناسب  یو برنامه ها یماریب یدرمان یروش ها یریبکارگ

 .موثر خواهد بود یکنترل

 

 کارمواد و روش
 100تعداد  1396در این پژوهش در طی بهار و تابستان سال

راس گوسفند و بز )با علایم تب، رنگ پریدگی مخاطات و 

ای زاهدان، زردی(در مناطق مختلف استان شهرستان ه

میرجاوه، ایرانشهر، سراوان و خاش انتخاب و معاینه شدند و 

از ورید وداج آنها نمونه خون گرفته شد و در لوله های 

ریخته شد، در مرحله بعد  (EDTA)حاوی ماده ضد انعقاد

گوسفندان از لحاظ آلودگی به کنه بررسی شدند و کنه ها که 

یر دم و اطراف اغلب متصل به گوش و اطراف سر، ناحیه ز

مقعد و نیز اطراف پستان در دام ماده و اسکروتوم دردام نر 

بود جدا گردید. انگلهای خارجی جدا شده از هر دام به 

صورت مجزا به لوله های ونوجکت برچسب دار حاوی 

درصد وگلیسیرین منتقل شد. نمونه خون جداسازی  70الکل 

 DNA)با استفاده از کیت DNAشده جهت استخراج 

extraction kit, MBST, Iran) MBST   بر اساس

 دستورالعمل کیت مورد استفاده قرار گرفت. 

 PCR واکنش

شده  های اخذ نمونه در ها پیروپلاسم حضور جهت  بررسی

 متغیر ناحیهبا استفاده از پرایمرهای مربوط به   PCRواکنش 

-'5:(P1) با توالی  18ssrRNA ژن

CACAGGGAGGTAGTGACAAG-3'و (p2): 5'-

AAGAATTTCACCTATGACAG-3' ( 6،7انجام شد ( 

 واکنش جهت انجام  پرایمر جفت یک این پژوهش از .در

PCR  18 ژن روی ربS rRNA این در مشترک که بصورت 

از استفاده گردید.   باشد، موجود می تیلریا و بابزیا  ژن

نسبت به قسمت  بابزیاآنجایی که قسمت مورد تکثیر در 

از تعداد کمتری نوکلئوتید برخوردار است  یاتیلرمشابه در 

های تعریف شده در از این ژن با پرایمرPCR محصولات 

در همه  PCRباشند. محصول این دو پیروپلاسم متفاوت می

باشد، در حالی باز میجفت  389 -400بین  بابزیاهای گونه

جفت باز است. بنابراین می  426تر و سنگین تیلریاکه در 

 بین بابزیا و همزمان صورت به پرایمر جفت تک این با توان

 از  PCR :μl 4واکنش   انجامبرای  داد. تمایز تیلریا

DNA، استخراج شدهμl25 ×Taq DNA polymerase 2 -

Master Mix ایران(،  -)شرکت پیشگامpmol 30  از هرپرایمر

 انجام شد.μl 50در حجم نهایی   15μlو آب مقطر استریل   

ه از در دستگاه اتوماتیک ترموسایکلر با استفاد PCR واکنش  

درجه  95انکوباسیون در دمای  دقیقه 5برنامه زیر انجام شد: 

 38، سپس   DNAسانتیگراد جهت جداسازی کامل دو رشته 

 45درجه سانتیگراد به مدت  95سیکل به ترتیب  در دمای 

 درجه 56ثانیه در  45( ، DNAثانیه )جهت جداسازی ثانویه

 لگو (ها به قسمت مکمل در امرحله اتصال پرایمر)انتیگراد س

درجه سانتیگراد )جهت انجام واکنش  72ثانیه در  45، 

 72در دمای  دقیقه 10مدتبه یک سیکل همانندسازی( و 

صورت DNA جهت همانندسازی کامل گراددرجه سانتی

 پذیرفت.

Semi-Nested PCR 
حصول تمام نمونه های ، مبابزیابه منظور شناسایی گونه های 

آنها با استفاده از پرایمر های  PCRخونی که نتیجه 

 18S rRNAمنشعب از ژن کد کننده   P2و  P1اختصاصی

( با PCRمثبت شده بود )با مقادیر ذکر شده در واکنش 

 18Sپرایمر های داخلی اختصاصی منشعب از ژن کد کننده 

rRNA  تحت آزمایشSemi-Nested PCR قرار گرفتند . 
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برای شناسایی P3 و  P2در مرحله دوم تکثیر، پرایمرهای 

استفاده بابزیا موتازی برای شناسایی P4 و  P2و  بابزیا اویس

 بابزیا اویسشدند. پرایمرهای مورد استفاده برای شناسایی 

5´AAGAATTTCACCTATGACAG 3´  P2:   و  پرایمر
5´GTC TGC GCG CGG CCT TTG CG3´ 

P3: بابزیا رد استفاده جهت شناسایی و پرایمرهای مو
 :P2 موتازی عبارتند از:

5´AAGAATTTCACCTATGACAG 3´5و´ CGC GAT 

TCC GTT ATT GGA G3´  P4:. 

ر دستگاه اتوماتیک د Semi-Nested PCRواکنش  

یقه دق 5از برنامه زیر انجام شد:  استفادهترموسایکلر با 

سیکل 35درجه سانتیگراد ، سپس   95انکوباسیون در دمای 

،   ثانیه 60درجه سانتیگراد به مدت  95به ترتیب  در دمای 

ا به همرحله اتصال پرایمر)درجه سانتیگراد  56در ثانیه  60

د درجه سانتیگرا 72ثانیه در  60قسمت مکمل در الگو ( ، 

 10مدتبه یک سیکل )جهت انجام واکنش همانندسازی( و 

همانندسازی جهت  گراددرجه سانتی 72در دمای  دقیقه

صورت پذیرفت. پس از انجام الکتروفورز ، DNA کامل

 186 بابزیا اویس، Semi-Nested PCRاندازه محصول 

ظور به من جفت باز می باشد. 205 بابزیا موتازیجفت باز  و 

ه شکددر آزمایشگاه انگل شناسی دان شناسایی کنه ها، هر کنه

ه و روی با آب استریل شسته شد ،دامپزشکی دانشگاه زابل

کاغذهای فیلتر استریل خشک شد و از طریق کلید تشخیص 

Walker (8) عیین جنس و گونه گردیدت.. 

 

 نتایج
استخراج شده از  DNAبر روی  PCRاز روش  استفادهبا 

الکتروفورز  نمونه خون اخذ شده از گوسفندان و بزها و100

 بابزیاهای مثبت برروی ژل آگارز، باند نمونه PCRمحصول 

در  تیلریاو باند نمونه های مثبت bp 389محدوده  در

  2(. تعداد 1قرار گرفت )تصویر شماره  bp430محدوده 

نمونه   1نمونه آلوده به تیلریا،  34نمونه آلوده به بابزیا، 

موردمثبت بابزیا و 3آلودگی توام تیلریا و بابزیا)در مجموع 

منفی  نمونه( 62مورد مثبت تیلریا( و بقیه نمونه ها ) 35

 بودند.

 
 N) بابزیا و  تیلریاهای خون مثبت شکل باندها مربوط به نمونه -1نگاره 

)شماره تیلریامارکر. وزن نمونه های دهنده نشان Mمعرف کنترل منفی و 

( حدود 17)شماره  بابزیاو وزن نمونه های  مثبت  bp426 ( حدود16

bp389.می باشد 

 

 
 Semi-Nestedروفورز محصول الکت باند های حاصل از -2نگاره 

PCR   با استفاده از پرایمر های اختصاصیP2  وP3  بر روی ژل آگارز

مارکر و وزن باند  دهندهنشان Mمعرف کنترل منفی،   N) درصد 2

 می باشد(.bp186حدود 17شماره 

 Semi-Nestedمرحله اول با آزمون  PCRارزیابی محصول 

PCR بابزیا اویساصی با استفاده از پرایمر های اختص(P2  و
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P3 )و بابزیا موتازی(P2 وP4)  داد که نمونه های   نشان

می باشند و بابزیا موتازی  بابزیا اویس، بابزیاآلوده به 

در این پژوهش با توجه  (.2مشاهده نگردید )تصویر شماره 

راس دام وجود  3به اینکه در نمونه های خون مربوط به 

ی جمع آوری شده مربوط به تایید شد کنه ها بابزیا اویس

و با  استریومیکروسکوپ، با استفاده از نمونه های مثبت

هیالوما آناتولیکوم  استفاده از کلیدهای تشخیصی معتبر،

آناتولیکوم، هیالوما آسیاتیکوم آسیاتیکوم، رپی سفالوس 
از دامهای آلوده  رپی سفالوس تورانیکوس وسانگوئینوس 

 جداسازی و شناسایی شدند.

 

 بحث 
نمونه  خون از گوسفند و بز در  100رو در بررسی پیش

شهرستان های زاهدان، میرجاوه، خاش، سراوان و ایرانشهر 

نمونه  100همراه با کنه های سطح بدن دام اخذ گردید. از 

مورد  PCR ،2خون جمع آوری شده با استفاده از روش 

رد مو1تشخیص داده شد، همچنین تیلریا مورد   34و بابزیا 

موردمثبت بابزیا 3)در مجموع تیلریاآلودگی همزمان بابزیا و  

 Semiرا نشان داد  و با روش   مورد مثبت تیلریا(  35و 

nested PCR  شناسایی گردید و با  بابزیا اویسفقط گونه

هیالوما استفاده از کلید های معتبر تشخیصی کنه های 

اتیکوم، رپی آناتولیکوم آناتولیکوم، هیالوما آسیاتیکوم آسی
از  سفالوس سانگوئینوس و رپی سفالوس تورانیکوس

 دامهای آلوده جداسازی و شناسایی شدند.

بر اساس مطالعات انجام شده آزمایش میکروسکوپی 

حساسیت کمی برای تفریق بابزیا و تیلریا در نشخوارکنندگان 

که پارازیتمی کم است و  زمانیکوچک دارد و به خصوص 

برای تشخیص این  PCRحساس تر مثل  روشهای دقیق تر و

 در مطالعات انجام شده در (.12،6انگلها مورد نیاز است. )

استان سیستان و بلوچستان از جمله  بررسی  سایر مناطق

در زابل تیلریا مولکولی جهت شناسایی ناقلین و گونه های 

، آنالیز محصول 2015در سال ( استان سیستان و بلوچستان)

PCR خون اخذ شده از گوسفندان، نمونه 80 از نشان داد که 

ارزیابی  بودند ،تیلریا ( آلوده به انگل % 5/62مورد ) 50تعداد 

نشان داد   Nested PCRمرحله اول با آزمون PCRمحصول 

به ترتیب  تیلریا  لستوکاردیو  تیلریا اویسکه عفونت با 

شریفی و  (.9موارد را شامل می شد )55/32و45/67

در زابل در استان سیستان و بلوچستان شیوع  همکاران نیز

در گزارش نمودند.  %25/66% و تیلریوز را  75/3بابزیوز را 

 تیلریوزاز  بابزیوزاین مطالعه نیز در بررسی مولکولی شیوع 

در مناطق مختلف  (.10)باشدهای ما میتر و مشابه یافتهپایین

گوسفندی  عامل اصلی ایجادکننده بابزیوز بابزیا اویسایران 

به وسیله روش های مولکولی شناخته شده است و کنه ریپی 

بابزیا و  بابزیا موتازیسفالوس بورسا به عنوان ناقل اصلی  

 .(11در نظر گرفته شده است ) اویس

 متولی حقی و همکاران درشناسایی مولکولی گونه های

گوسفندی درشمال ایران )استان مازندران و گلستان(  بابزیای

درصد نمونه های خون  5در ، Semi-nested PCR به روش

 تیلریادرصد نمونه ها  24و در  بابزیا اویس و بابزیا موتازی

این مطالعه همچنین دو نمونه مثبت  شناسایی کردند. در را

رانشان دادند که در مورد شیوع پایین  تیلریاعفونت توام با 

توام و همچنین مشاهده آلودگی   تیلریوزنسبت به  بابزیوز

طی   (.11، با مطالعه ما همخوانی دارد )بابزیاو  تیلریا

در  تحقیقی که صادقی دهکردی و همکاران در گوسفندان

مناطق مختلف ایران )خوزستان و مرکزی، ایلام، آذربایجان و 

و به بررسی مورفومتریک و  خراسان شمالی( انجام دادند

پرداختند، طبق مشاهدات  بابزیابیولوژی مولکولی 

و آلودگی توام را  تیلریا %26، بابزیا %68/24میکروسکوپی 

نیز کار را تکرار کردند  PCRگزارش کردند و با روش  4%

و  تیلریا %53، بابزیا %58/5که نتایج به این صورت بود: 

بود. در این مطالعه نیز در بررسی  %7/11آلودگی توام 

های یافته تر و مشابهپایین تیلریوزاز  بابزیوزمولکولی شیوع 
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در سایر کشورها در مطالعه اکتاس و  (.1باشد )ما می

برای تشخیص عفونت بابزیا در 2005همکاران در سال 

بابزیا در ترکیه فقط   PCRگوسفند و بز با استفاده از روش 
و همکاران در  سید ابادی  (.12شناسایی گردید) اویس

را  ویسبابزیا ابررسی بابزیوز در شمال خراسان آلودگی به 

سفالوس  ریپیدرصد گزارش کردند و کنه های  6/6

را به عنوان ناقل معرفی  هیالوما مارژیناتومو  سانگوینوس

در مطالعه ای که بکلو و همکاران بر روی کنه  (.13کردند)

های دام های اهلی در شمال ایران انجام دادند با روش 

Nested PCR الوس ریپی سفو کنه های ناقل را   بابزیا اویس
شناسایی کردند Hyalomma Scupense و  سانگوئینوس

محمد عبدی گودرزی در شناسایی عفونت طبیعی کنه (. 14)

ناحیه ی  3در  تیلریا و بابزیا های حامل گونه های مختلف 

را به رپی سفالوس  تورانیکوس آنزئوتیک ایران کنه ی  

 (.15) در استان فارس معرفی نمود  بابزیا  اویسعنوان ناقل 

(، 1درصد گوسفندان ایران ) 8/5شیوع پایین بابزیا در 

 گوسفندان شمال 6/6( و 11درصد گوسفندان شمال ایران )5

( 17( و  آلمان )16خراسان و در سایر کشورها مثل ترکیه )

ی در مطالعه حاضر بابزیا موتازی شناسای گزارش شده است.

ا بسان  نشد در حالیکه در مطالعه  رزمی و همکاران در خرا

( و در بعضی از 18بررسی پارامتر های مورفولوژیک )

 (19،20،1مطالعات مولکولی بابزیا موتازی گزارش گردید )

ع براساس نتایج به دست آمده به نظر می رسد بابزیوز شیو

نسبتا کمی در جمعیت  گوسفند و بز استان سیستان و 

یا ابزبلوچستان دارد و عامل اغلب موارد بابزیوز در منطقه ب

ما یالوههیالوما آناتولیکوم آناتولیکوم، اویس است و کنه های 

آسیاتیکوم آسیاتیکوم، رپی سفالوس سانگوئینوس و رپی 
 از دامهای آلوده جداسازی و شناسایی سفالوس تورانیکوس

شدند که ممکن است ناقل این تک یاخته باشند که این 

ر مدنظ هاه با آنمساله باید در اجرای  اقدامات لازم برای مبارز

 باشد.

ص این مطالعه در واقع یک اقدام  اولیه برای تشخی      

شیوع بابزیوز  در منطقه است همچنین اولین گزارش 

  ومی باشد بابزیا اویس مولکولی گوسفندان منطقه به گونه 

با توجه مشکلات موجود در تشخیص  بر اساس 

روش   مورفولوژی، لازم است که در مطالعات آینده  از

و   بابزیاو  تیلریامولکولی  جهت شناسایی گونه های 

ر تشخیص قطعی نقش ناقلین در انتقال این تک یاخته  ها د

 .شودمنطقه  استفاده 
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