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 مقدمه
 ریتأث یبر سلامت عموم نیز یصنعت یدر کشورها ونایژژ لوباکتریکمپ در سراسر جهان است. یگوارش عیشا یماریب کی یسوزیلوباکتریکمپ

از گوشت دام و  دهجداش ونایژژکمپیلوباکتر  در های حدتبیوتیکی ژنپژوهش حاضر، بررسی فراوانی مقاومت آنتی، لذا هدف از گذارندیم

تصادفی از بازار عرضه این محصولات از شهرستان  صورتبهنمونه گوشت و مرغ  272ابتدا  .بوددر شهرستان شهرکرد  شدهعرضهطیور 

های حدت به روش ، فراوانی ژنهالودگیآهای استاندارد جهت ردیابی سپس توسط روش ،و به آزمایشگاه انتقال داده شد گردآوریشهرکرد 

Multiplec PCR 68/53 هادر نمونهکمپیلوباکتر ژژونای به آلودگی میانگین اقدام شد. نتایج نشان داد  هابیوتیکی جدایهو ارزیابی مقاومت آنتی 
بندی از ( گوشت مرغ بدون بستهدرصد 6/70نمونه ) 48، شدهبندیگوشت مرغ بستهبرای ( درصد 2/63نمونه ) 43 بیترتنیابهبود.  درصد

( آلوده به درصد 9/63نمونه ) 23، چرخ شدهنمونه گوشت  36( و از درصد 34نمونه ) 34بندی نمونه گوشت تازه بدون بسته 100

بود. نتایج  درصد 13با  cadFو  درصد flaA  ،2/65به  چرخ شدهگوشت  در فراوانی ژنو کمترین  بیشترین بودند.کمپیلوباکتر ژژونای 

 58/9پنم درصد و کمترین مقاومت مربوط به امی 94/97سیپروفلوکساسین  مربوط به بیشترین مقاومت نشان دادبیوتیکی ارزیابی مقاومت آنتی

باشند که رعایت اصول بهداشتی در  کمپیلوباکتر ژژونایتوانند از مخازن آلودگی به میها . نتایج این پژوهش نشان داد انواع گوشتبوددرصد 

 ای به کاهش و یا حذف آلودگی کند.ند کمک فزایندهتواها و مراکز عرضه میکشتارگاه

  های حدت، ژنبیوتیکی، گوشت دام، گوشت طیور، مقاومت آنتیژژونای کمپیلوباکتر :های کلیدیواژه

 

 

 

 

 

 



 مقدمه

فراترر  شمال اروپا کشورهای در گوشت مصرف یانگینشده است. م برابر چندین پیشین،سال  50 در گذرگوشت  دیتول

مصرف گوشت نشانه ثرروت در کشرورها  ،رسدمی گرمکیلو 36بیش از به  مصرف سالانه، گرم در روز است که 100 از

 دسرتگاه گروارش دارد برا سررطان تنگراتنگیحد گوشت ارتباط ازبیش استفادهدر عین حال ثابت شده است که و  است

(Farvid et al., 2021). و آهرن  یچربر دارای بروده کرهگوشت قرمرز  یهانیگزی)مرغ و بوقلمون( از جا دیگوشت سف

نشران ( Cohort Studies)اسرا  ماالعرات کوهرورت  رموجود بر کیستماتیس یهایبررس حال نیبا ا ؛است تریپائین

. (Lupoli et al., 2021) جلروگیری کنرداز سرکته و سررطان  یناشر ریومممکن است از مرگ دیکه گوشت سف دهدیم

هرای غرذایی باشرد؛ ها و مسرمومیتعفونت پدیدآورِتواند پخت مییا کم ناپخته صورتبه سفیدو قرمز گوشت مصرف 

هرای تررین میکروارگانیسرمعمده های پاتوژن هستند.میکروارگانیسم از مخازنطبیعی  صورتبهچرا که این مواد غذایی 

، (Clostridium) کلسرتریدیوم :شرامل ،باشرد هراآن تقرالاناز عوامرل  توانردعامل عفونت و مسمومیت که گوشرت مری

، (Salmomella) سرالمونلا، (Escherichia coli) اشرشریاکلای، (Staphylococcus aureus) استافیلوکوکو  اورئرو 

و  (Listeria monocytogenes) لیستریا مونوسرتیوژنز، (Campylobacter) ترکمپیلوباک، (Pseudomonas) پسودومونا 

هرای براکتری ترینفراوانکه یکی از  ،(Eriksson et al., 2023)هستند  (Yersinia enterocolitica) انتروکولیتکا یایرسین

 .استها کمپیلوباکتر ،پاتوژن

از  گونراگونی فیرط رخردادهسرتند کره باعر   و پرنردگان دام ،انسان نیمشترک ب یهاپاتوژناز  لوباکتریکمپ یهاگونه

از  یکریروپرا و ا هیرمشرترک انسران و دام در اتحاد یماریب نیترعیشا یسوزیلوباکتریشوند. کمپیم یگوارش هایبیماری

کمپیلوبراکتر  لوبراکتر،یکمپ مختلرف یهراگونره انیدر م. است متحدهالاتیااز غذا در  شوندهمنتقل ییایباکتر یهایماریب
 4/88، 2021اروپرا در سرال  هیرشرده در اتحاد دییتأ هایگزارش ماابق هستند. ترینفراوان کمپیلوباکترکولایو  ونایژژ

 5/1و  کمپیلوبراکتر کرولایدرصرد توسرط  1/10، کمپیلوباکتر ژژونرایمربوط به  باکتر،کمپیلو های غذاییعفونت درصد

 .(Authority, 2023) است دادهرخ کمپیلوباکتر یهاگونه رسای توسط درصد

-گررم ،یچیمتحررک، مرارپ ل،یرکروآئروفیم هاآن .ای برخوردار هستنداز پراکنشِ پیرامونیِ گسترده لوباکتریکمپ یهاگونه

-مریرشرد  لسریو درجه س 47تا  38رمای گو  5/7تا  5/6 نیب pH یگسترهدر  که هستندشکل یمنحن ای یالهیم ،یمنف

کره در ، نیپرروتئ یکرد کننرده یهراژن چررا کره ستند،ین لسیو درجه س 30از  ترپائین گرمایقادر به رشد در و ؛ دنکن

-و حرداکرر ترا  987/0رشرد  Awبهینه  د.نوجود ندار کمپیلوباکترهای در گونه نقش دارند، نییپا یبا دماها یسازگار

 .(Liao et al., 2022)حضور نمک هستند های حسا  به درصد نمک بوده که جزو باکتری 4تا  2آوری در غلظت 

شرود. یدر نظر گرفتره مر ییایباکتر تیگاستروانتر یعامل اصل عنوانبهاست که  یپاتوژن مهم انسان ،کمپیلوباکتر ژژونای

-محردودخرود دِیترا شرد فیراسهال خف های بیماری، شاملنشانه ی پدیداریِخوردن غذاهای آلوده به این پاتوژن، مایه

از  ؛زمران نیراز دارد هفته کیبهبود این علائم به شود که معمولاً یمشکم  یهمراه با تب، حالت تهوع و گرفتگ یِشونده

های میکروبی و کراهش تنروع عدم تعادل گونه)التها  عضله قلب(،  تیوکاردیم توان بهاین پاتوژن می پیشامدهایِدیگر 

( و سرندرم  ndromeySowel BIrritable) ریپرذکیتحرسرندرم روده  ،(Dysbiosis)روده  هرایمیکروبی در میکروبیوم



در  کیستمیس ای دیشد یهاعفونت .(Tikhomirova et al., 2024) اشاره کرد( Guillain-Barre Syndromeباره ) لنیگ

 فیضرع یمنریا ستمیبا س یسال و بالاتر و افراد 65سال، افراد  5زنان باردار، کودکان کمتر از  ازجملهپرخار،  یهاگروه

( و نیپروفلوکساسریهرا )ماننرد سنولونیاست. فلوروک یاغلب ضرور یکروبیمدرمان ضد د،یدر موارد شد که دهدرخ می

 Graham) شروندیاستفاده مر پاتوژنهای ناشی از این ناخوشایندی درمان ی( معمولاً برانیسیترومایارد )مانن دهایماکرول

et al., 2024). 

کمپیلوبراکتریوز در هرای عفونرتناشی از  هایبیماری بهبودها در بیوتیکاز آنتی بزرگی طیفِ از ناکارآمدیِی هایگزارش

 Dramé et)است  یکی از دلایل آن هابیوتیکآنتی خودسرانه وجود دارد. مصرف پیشرفتو در حال  پیشرفتهکشورهای 

al., 2020) ، ،مقاومت آنتری چگونگیبررسی و  در مواد غذایی کمپیلوباکتر به پایش آلودگی یِو زمینه بسترکه این امر-

بررسری  رو،پرژوهش پریششرده، هردف از یرادسازد؛ بنابراین با توجه به مخاطرات پراهمیت می شیازپشیببیوتیکی را 

در شهرسرتان  شردهعرضهدر گوشرت دام و طیرور  ونرایژژکمپیلوبراکتر هرای حردت بیوتیکی و ژنشیوع مقاومت آنتی

 .بودشهرکرد 

 هاشرو و مواد
 گیرینمونه-

 نشیمرورد گرز 272 هرا،تعرداد نمونره ونایژژدرصدی کمپیلوباکتر  23به میانگین شیوع حدود نخست با توجه  گامدر 

  .(Sadeghi et al., 2020)شد

نمونره چررخ شرده بردون  36نمونره ترازه و  100نمونره گوشرت ) 136شامل  کهگیری استوار بر الگوی تصادفی نمونه

ایرن  فرروش برازاراز  بود و بندی(نمونه بدون بسته 68و بندی نمونه تازه دارای بسته 68نمونه مرغ ) 136( و یبندبسته

-و مقاومت آنتری های حدت، ژنونایژژکمپیلوباکتر به  و جهت تعیین میزان آلودگی گردآوریشهرکرد  در محصولات،

درجره  2-4هرای گوشرتی در سررمای نمونره پایش،تا هنگام آغاز  بیوتیکی در شرایط سترون به آزمایشگاه منتقل شدند.

 نگهداری شدند. یو  سلس

 روش جستجوی کمپیلوباکتر-

آ   لیتررمیلی 9های آزمایش حراوی و پس از قرار دادن در داخل لوله وزناز هر نمونه  گرم 1سازی، ابتدا غنی منظوربه

 24بره مردت درجره سلسریو   42 گرمایو ورتکس مناسب، در ( 1/0رقت ) (Mirmedia, Iran) پپتونه بافری استریل

لیترر آن برر میلری 1/0شرده و آمراده 10-7تا  10-5های این مدت، رقت شدن یسپر. پس از ندگذاری شدنهاخمساعت گر

حراوی مکمرل ( Mirmedia, Iran) (Campylobacter Selective Agar) روی محیط کشت کمپیلوبراکتر سرلکتیو آگرار

هرایی کره در آن پلیرت ،گذاریخانهگرم از ساعت 48 از گذر زمان پسکشت ساحی داده شد.  کمپیلوباکتربیوتیکی آنتی

م و تست حرکت بررسی شردند، در صرورت مشراهده رَآمیزی گِرنگ ازنظر، جداسازی و بودند هکلنی باکتری رشد کرد

روی هرر پرگنره ز و اکسریداز الاکات همچونهای بیوشیمیائی باسیل خمیده، گرم منفی و متحرک، آزمونبه شکل باکتری 

 کمپیلوبراکترمحتمل برودن حضرور  یمنزلهبه ،های مورد آزمایشبر روی کلنی یادشدههای آزمون ودنمربت بانجام شد. 



 ,Mirmedia)روی محیط کشرت کمپیلوبراکتر سرلکتیو آگرار  ها چندین بار برسازی، کلنیخالص منظوربهبود. در ادامه 

Iran )با گازپک نوع هوازیها در داخل جار بیایزوله کشت داده شدند. پلیت صورتبه C  ساعت در دمرای  24به مدت

 ,Ramarao et al., 2020) ندآمیرزی گررم شردتأییرد خلرور رنرگ منظوربرهو  گرذارینهگرمخا لسریو درجه س 42

Cossettini et al., 2022). 

 ژنومی  DNA استخراج-

انجام شد.  (Kiagene-Iran) هتوسط شرکت سازند ذکرشده Bactokiaکیت  بر اسا  دستورالعمل DNA استخراج

 یهاموجطولها با استفاده از نانو دارپ و در ، میزان جذ  نوری آنآمدهدستبه DNA ارزیابی کمیت منظوربهسپس 

 دهندهنشان 280 موجطولو  DNA میزان جذ  نوری دهندهنشان 260 موجطول نانومتر تعیین گردید. 260و 280

 Vizzini) است 2/2-8/1در محدوده  قبولقابلمقدار است که  شدهاستخراجهای در نمونه پروتئین میزان جذ  نوری

et al., 2021.) 

  PCR آزمون-

 ازنظررهایی کره بررسی شد. در نمونه 16s rRNAژن در نمونه با استفاده از پرایمر اختصاصی  کمپیلوباکترحضور جنس 

کمپیلوبراکتر  ژن اکسریدوردوکتاز یمرهرای اختصاصریکرارگیری پرامربت شدند؛ تعیین گونه نیز با بره کمپیلوباکترجنس 

 :Rو  :GGAAAATCAAATAAAGTTAGAGGTAGAA  Fصورتبهپرایمرهای اختصاصی انجام گرفت.  یاژوژن

CCATAAGCACTAGCTAGCTGATTATC  درجره طراحری  56جفت باز و دمای اتصرال  167با اندازه آمپلیکون

 شدند.

جردول ) ندقرار گرفت یموردبررساز طریق پرایمر اختصاصی ژن  cadF، و flaA ،mapA ،hipO هایهمچنین حضور ژن

میکرولیترر  15میکرولیترر آ  مقارر،  13میکرولیتر بره ترتیرب شرامل  30در حجم  PCR جهت انجام لازمترکیبات . (1

یترر میکرول 1و  Revers (Sinaclon-Iran)و Forward  پرایمرهای میکرولیتر 5/0، (Ampliqon-Denmark) مسترمیکس

DNA  سیکل دمایی بره ترتیرب  35 دقیقه، 5درجه سلسیو ،  95شامل یک سیکل  مورداستفاده حرارتی برنامه بود.الگو

درجره  72 یک سیکل تیدرنها و دقیقه 1درجه سلسیو   72 دقیقه، 1 سلسیو  درجه 53 دقیقه، 1 سلسیو  درجه 94

ولرت  90برا ولتراژ  درصرد 2واکنش بر روی ژل آگارز  تلا، محصو PCRپس از انجامبود. دقیقه  5سلسیو  به مدت 

صرورت گرفرت. سرپس برا اسرتفاده از  DNA safe stain برا آمیزی ژل در مرحلره سراخت ژلرنگ د.الکتروفورز گردی

 Marimuthu et) و در زیر نور فرابنفش رویت و عکس آن تهیه شرد documentation (UVI tech, UK)   Gelدستگاه

al., 2022). 
 حاضرپژوهش در  کمپیلوباکتر ژژونایی لیست پرایمرها -(1)جدول 

اندازه  منبع

 محصول

 هدف (5-3توالی پرایمر )

(Shams et al., 2017) 

 

 

400 TTGAAGGTAATTTAGATATG 
CTAATACCTAAAGTTGAAAC 

 
16s rRNA 



(Marimuthu et al., 2022) 367 TCTGCTAAGGCTCCAAGT 
CTCAAGCGGCTCAAGATG 

flaA 

429 CTTGCTTGGTACGGATTG 
CTTGTGAAAGTCCTGGTG 

mapA 

136 TCCGAAGAAGCCATCATC 
GTGGTGCTAAGGCAATGA 

hipO 

(Barakat et al., 2020) 400 TTGAAGGTAATTTAGATATG 
CTAATACCTAAAGTTGAAAC 

cadF 

 

  یکیوتیبیآنت مقاومت-

 Disk Diffusion Methodبه روش  ،(Merck, Germany) در محیط کشت مولرهینتون یکیوتیبیآنتمقاومت  آزمون

-میی(، اAMCکلاو )(، آموکسیSXTکسازول )وسولفامت(، AMسیلین )آمپی :شامل یکیوتیبیآنتهای انجام شد. دیسک

(، TE) تراسایکلینت و (CIP) سیپروفلوکساسین(، ACکاسین )یآم(، RMPریفامپین )(، GM(، جنتامایسین )IMپنم )

 .(Heidarzadi et al., 2021) بودند

 یآنالیزهای آمار

آنالیز شدند. روش آماری  22نسخه  SPSSافزار نرم وExcel افزارنرم با شدهانجامهای آزمونهای حاصل از داده

  بود. کای و فیشرها، آزمون مربعداده لیوتحلهیتجز

 هایافته

( و درصد 34)نمونه  34بندی نمونه گوشت تازه بدون بسته 100های گوشت تازه، از در مورد نمونه ،(2)ماابق جدول 

اند. آنالیزهای آماری نشان بودهکمپیلوباکتر ژژونای ( آلوده به درصد 9/63نمونه ) 23، چرخ شدهنمونه گوشت  36از 

های گوشت درصد آلودگی در نمونه ،اسکوئرهای مختلف با یکدیگر در آزمون کایداد، در مقایسه درصد آلودگی نمونه

 یگر بود. های دکمتر از نمونه >01/0pتازه با 

 
 شهرکرددر شهرستان  شدهعرضه مختلف یگوشت یهانمونه در یژژونا لوباکتریکمپبه  یآلودگ یمالق و نسب یفراوان عیتوز -(2) جدول

 هانمونه نوع 
 کل

 شده چرخ گوشت تازه گوشت یبندبسته بدون مرغ یبندبسته مرغ 

 272 36 100 68 68 نمونه تعداد

 146 23 32 48 43 آلوده تعداد

 a2/63 70/6 a 34 b 63/9 a 68/53 آلوده درصد

 دارند. دارتفاوت معنی باهم، رمشابهیغبا حروف اعداد ، ردیفدر هر 

ترتیب بود. به همین  cadF و flaA ،mapA ،hipO  هایژن ی حدت مربوط بههابیشترین فراوانی ژن ،(3)جدول ماابق 

در گوشت  cadF برای ژن میزانو کمترین  درصد flaA 2/65وط به مرب چرخ شدهگوشت  در بیشترین فراوانی ژن

 ،اسکورهای مختلف در آزمون کایهای حدت بین نمونهدر مقایسه فراوانی حضور ژن .درصد بود 13با  چرخ شده



بندی و گوشت تازه و  با کمتر از مرغ بدون بسته >05/0pبندی با های مرغ بستهدر نمونه mapAدرصد حضور ژن 

01/0p<  .کمتر از گوشت چرخ شده بود 
3 

 در شهرستان شهرکرد  شدهعرضه یگوشت مختلف یهانمونه در یژژونا لوباکتریکمپ یهاهیجدا در حدت یهاژن عیتوز -(3) جدول

(آلوده)تعداد  هانمونه نوع   

 

ژن نام  

یبندبسته مرغ  

(34)  

یبندبسته بدون مرغ  

(48)  

تازه گوشت  

(32)  

شده چرخ گوشت  

(23)  

 کل

(146)  

flaA (2/37 درصد )16 22( درصد 8/45)  12( درصد 5/37)  15( درصد 2/65)  85( درصد 2/58)   

mapA 9 )20/9 درصد(a 20 )41/7 درصد(b 10 )31/2 درصد(b 13 )56/5 درصد(b (6/35 درصد )52  

hipO (6/18 درصد )8 14( درصد 2/29)  7( درصد 9/21)  8( درصد 8/34)  37( درصد 3/25)   

cadF (9/20 درصد )9 12( درصد 25)  11( درصد 4/34)  3( درصد 13)  35( درصد 24)   

 دارند. داریتفاوت معن باهم، رمشابهیغاعداد با حروف  ف،یدر هر رد

هرای مختلرف بیوتیک مختلرف از خانوادهآنتی 10 های آلوده بهمقاومت میکروبی در نمونه درمجموع (،4)ماابق جدول 

 و درصرد 94/97 ،سیپروفلوکساسرینبره بیروتیکی نتایج نشان داد بیشترین میزان مقاومت آنتریرسی شد. بیوتیکی برآنتی

  درصد بود. 58/9 ،پنممییدرصد بود. همچنین کمترین مقاومت مربوط به ا 52/94 ،اسینکآمی
 کمپیلوباکتر ژژونای بیوتیکی جدایه های توزیع فراوانی مقاومت آنتی -(4)جدول 

 (آلوده)تعداد  هانمونه نوع 

 

 نام

 کیوتیبیآنت

 یبندبسته مرغ

(43) 

 یبندبسته بدون مرغ

(48) 

 تازه گوشت

(32) 

 شده چرخ گوشت

(23) 

 کل

(146) 

AM 22 )51/16 درصد(a 32 )66/66 درصد(b 20 )62/5 درصد( b 13 )56/52 درصد( ab (58/59 درصد )87  

SXT 22 )51/16 درصد( a 25 )52/08 درصد( a 17 )53/12 درصد( a 14 )60/86 درصد(b (42/53 درصد )78  

AMC 39 )90/7 درصد( a 46 )95/83 درصد( ab 32 )100 درصد(b 21 )91/3 درصد( a (52/94 درصد )138  

IPM 4 )9/3 درصد( a 5 )10/41 درصد( a 3 )9/37 درصد( a 2 )8/69 درصد( a (58/9 درصد )14  

GM 20 )46/51 درصد( a 23 )47/91 درصد( a 12 )37/5 درصد(b 10 )43/47 درصد( a (52/44 درصد )65  

RMP 26 )60/46 درصد( a 30 )62/5 درصد( a 22 )68/75 درصد(b 14 )60/86 درصد( a (01/63 درصد )92  

AN 13 )30/23 درصد( a 12 )25 درصد( a 10 )32 درصد( a 6 )26/08 درصد( a (08/28 درصد )41  

CP 43 )100 درصد( a 46 )95/83 درصد( a 31 )96/87 درصد( a 23 )100 درصد( a (94/97 درصد )143  

TE 22 )51/16 درصد( a 25 )52/08 درصد( a 16 )50 درصد( a 12 )52/17 درصد( a (63/51 درصد )75  

 دارند.  داریتفاوت معن باهم ،رمشابهیغاعداد با حروف  ف،یدر هر رد

 cadFو  flaA ،mapA ،hipOهای و شیوع ژن 16s rRNA ایی ژندر شناس PCRواکنش  دهندهنشان، (1)شکل 

 های آلوده بود.در نمونهکمپیلوباکتر 



 
جفت بازی،  100: مارکر M. های مختلفکمپیلوباکتر در نمونه cadFو  flaA ،mapA ،hipOهای حدت شیوع آلودگی به ژن PCR.واکنش  -(1)شکل 

جفت  codF  (400: ژن 4جفت باز(، چاهک  367)  flaA: ژن 3جفت باز(، چاهک  429)  mapA: ژن 2جفت باز(، چاهک  136)  hipO: ژن 1چاهک 

 .: کنترل منفی6جفت باز(، چاهک  400)  16s rRNA: ژن 5باز(، چاهک 

 

 گیریو نتیجه بحث

کره  لوبراکتریکمپبره غرذا  ید. آلرودگنشویبه انسان منتقل م جانوری منشأآلوده با  یغذاها قیعمدتاً از طر هارلوباکتیکمپ
در  یسرازو آمراده عیرتوز ،یفررآور د،یرتول هنگرامتوانرد در یم ،است گرمادوستحسا  به سرما و  یمیکروارگانیسم

عامل خارر  کی عنوانبه پاتوژن نیآلوده به ا یِناپختهی گوشت یهارخ دهد. مصرف فرآورده ییمواد غذا نیتأم یرهیزنج

 ییزایماریب یاز عوامل اصل یکیتحرک  .(Jainonthee et al., 2024) است شدهاختهشن یانسان یسوزیلوباکتریکمپ یبرا

ژن  تحرک، تا حردودی تشرخیص داد. برحسبزایی را با دستیابی به بیان ژنی، میزان بیماریتوان یاست و م لوباکتریکمپ

flaA نسبت به  یبالاتر یهابا نرخflab توانرایی پرس؛ اسرت یضررور لوبراکتریتحرک کمپ یبرا نیشود و بنابرایم انیب 

ابرد کره دلیرل آن، یافرزایش مری cadFو  flaA ،mapA ،hipOهای کد کننده برای ایجاد بیماری از طریق ژن کمپیلوباکتر

هرای یادشرده اسرت حضرور ژن واسراهبهتلیرال روده هرای اپریبرای چسبیدن و حملره بره سرلول کمپیلوباکترتوانایی 

(Abdallah et al., 2022). 

 یهرا یرا تمرا  دسرت و افزارهرای آلرودهسازی اندرونه در کشتارگاههنگام تهی کمپیلوباکتر ژژونایآلودگی گوشت با 

 یبرا انگیرزه رودر همین راستا، پرژوهش پریشدهد. های مختلف رخ میبا انواع گوشت ژژونای کمپیلوباکترکارکنان به 

در  شدهعرضهاز گوشت دام و طیور  جداشده کمپیلوباکتر ژژونایهای حدت بیوتیکی ژنقاومت آنتیبررسی فراوانی و م

 در ، بیشرترین فراوانری ژنکمپیلوبراکتر ژژونرایدرصدی به  68/53آن، آلودگی  بروندادکه  انجام شدشهرستان شهرکرد 

درصرد، بیشرترین  13برا  چرخ شرده در گوشت cadF برای ژن میزانکمترین  ،درصد flaA 2/65به  چرخ شدهگوشت 

درصد و کمترین میزان  09/91سیلین درصد و پنی 52/94کاسین درصد، آمی 94/97مقاومت نسبت به سیپروفلوکساسین 

  درصد را در پی داشت. 58/9پنم مقاومت مربوط به امی

درصرد گرزارش  5/57را  ر ژژونایکمپیلوباکتهای گوشتی انجام دادند، میزان آلودگی به روی نمونه در چیندر پژوهشی 

-شناسایی گونهپژوهشی بر روی  .(Tang et al., 2020) از این پژوهش فراتر است آمدهدستبه جدادند که اندکی از نتای

بره  هدرصد( آلرود 2/66نمونه ) 217مرغ،  لاشه  328از گزارش دادند های جهرم های کشتارگاهدر مرغ کمپیلوباکترهای 

کره برا نترایج ایرن پرژوهش،  ،برود یاکمپیلوباکتر ژژونرمربوط به  درصد(  3/67نمونه ) 146که  بودندکمپیلوباکتر انواع 



 256از مجمروع  شدانجام گرفت، گزارش  در غر  آفریقادر پژوهشی که  .( et al.Pourahmadi ,2022) ناسازگار است

از ایرن  آمدهدسرتبهتر از نتایج که پائین ،درصد بود 8/32 لوباکتریکمپ یآلودگ زانیمبندی، نمونه گوشت مرغ بدون بسته

 در ایتالیاپژوهشی  .(Kouglenou et al., 2020) ( استدرصد 2/63بندی )پژوهش در خصور گوشت مرغ بدون بسته

 گرزارش شرد وبنردی در گوشرت مررغ فاقرد بسرته درصرد 96/57 ایژژونر لوباکتریکمپبه آلودگی  در آن که انجام شد

کره در  ،هرا داشرته اسرتبیوتیرکبین سایر آنتیبیوتیکی را در آنتی بیشترین مقاومتدرصد(،  25/88) نیپروفلوکساسیس

 Di) راستا با پژوهش حاضرر اسرتبیوتیکی همدر گوشت مرغ و مقاومت آنتی کمپیلوباکترخصور میانگین آلودگی به 

2019., et alGiannatale ). 

 یهراهیدرصد جدا 1/55 ایژژون لوباکتریکمپگزارش دادند که  وانجام شد راستا با پژوهش حاضر در تایوان هشی همپژو

-کره هرم ،بیوتیکی مربوط به جدایه سیپروفلوکساسین بودو بیشترین مقاومت آنتی گوشت مرغ را به خود اختصار داد

نررخ آلرودگی در حاضرر در تایلنرد  باماالعرهراسرتا ی همپژوهشدر  .( et alWei,. 2024)راستا با پژوهش حاضر است 

از پژوهش حاضرر اسرت.  آمدهدستبهسو با نتایج که همدرصد گزارش دادند  63را  کمپیلوباکتر ژژونایگوشت مرغ به 

(2021, et al.Wangroongsarb ). مرغ و گوساله را میانگین نرخ آلودگی در انواع گوشت ایاسترالدر  یهای پژوهشیافته 

. ( et al.Walker ,2019)از پرژوهش حاضرر اسرت  آمدهدسرتبهکه ماابق با میانگین نترایج  ،انددرصد گزارش داده 53

ودگی لرجرام شرد کره آان شده در شهرستان شرهرکرد بره کمپیلوبراکترهای عرضهپژوهشی روی آلودگی به انواع گوشت

راسرتا که در خصور میزان آلودگی هرم ،درصد گزارش دادند 100را   flaAدرصد و فراوانی ژن  33گوشت گوساله را 

 et Rahimi)تر از پژوهش یادشده اسرت درصد( پائین 5/37) flaAبا پژوهش حاضر است، اما در خصور فراوانی ژن 

2024., al) بروط مربیروتیکی آنتیبیشترین مقاومت انجام شد که نشان دادند در جنو  آمریکا و برزیل  مروری یپژوهش

 که ماابق برا پرژوهش حاضرر اسرتبوده است  های جداشده از گوشتکمپیلوباکتربه سیپروفلوکساسین نسبت به انواع 

(2023., et alPortes ). 

ی ماکیران و توان به دلیل مستقر بودن کمپیلوباکتر در رودهبالا بودن آلودگی در گوشت مرغ نسبت به گوشت قرمز را می

 عنوانبرهمررغ  انتقال آن ضمن مراحل کشتار تا عرضه به گوشت دانست و به همین دلیل اطمینان از پخت کامل گوشت

را در فهرسرت  لوبراکتریکمپ، بهداشرت یسرازمان جهران ای جلروگیری از انتقرال آلرودگی اسرت.هیکی از بهترین روش

 یظهرور جهران لیراسرت و بره دل ازیرموردنهرا آن یبررا یفورو  دیجد یهاکیوتیبیقرار داده است که آنت ییهایباکتر

؛ اسرت ردهک یبندبالا طبقه تیژن با اولوپاتو کی عنوانبهآن را  ها،نولونیاز مقاومت به فلوروک ییبا ساح بالا ییهاهیسو

 یهرامقاومرت در گونره شیحال، روند افزا نیبا ا اما هستند وزیلوباکتریکمپ درماندر  یانتخاب یها داروهانولونیفلوروک

 ییاروپرا کشرورهای ،(درصرد 47-19و کانرادا ) کرایآمر متحدهالاتیادر  یوانیو ح یانسان منشأاز  جداشده لوباکتریکمپ

 مرت، مقاوای متاآنرالیزهبرر اسرا  ماالعر اسرت کره شردهگزارش( درصد 80از  شی)ب ایو آس قاآفری و( درصد 17-99)

 عیشرا رانیدر ا زین نیپروفلوکساسیس همچون هانولونیبه فلوروک یوانیو ح یاز منشأ انسان جداشده لوباکتریکمپ یهاگونه

 نیترعی، شراC257 Tمانند جهرش  DNAدر ای کی تک نقاههای ژنتیه که جهشبود ریمتغ درصد 3/87تا  درصد 0و از 



 Khademi and)تروان ذکرر کررد مری لوباکتریکمپ یهادر گونه یبا واساه کروموزوم نولونیکفلوروجهش، در مقاومت 

Sahebkar., 2020). 

و  یفروشرهخرام خرد یهاگرفرت کره گوشرت جرهینت تروانیماز نتایج پژوهش حاضر  آمدهدستبهبا توجه به میانگین 

و  یصرنعت یهاکشرتار شرده در کشرتارگاه یهرامرغ سهی. مقاهستند وزیلوباکتریکمپعامل انتقال  یبرا یها، عاملکشتارگاه

 ایردر حرذف  توانردیکشرتارگاه م یبهداشت ندیکه فرآ استمالب گویای این  شوند،یکشتار م یطور سنتکه به ییهامرغ

بره  غرذاها ریدر گوشرت و سرا هراکیوتیبیآنتبره  تمقاومرهمچنرین  باشرد.مرثثر  وریدر گوشت ط لوباکتریکمپکاهش 

 وریردر دام و ط کیروتیبیآنتر زیاست. تجو یضرور نهیزم نیدر ا یگرفته شود و اقدامات بهداشت یجد دیبا کمپیلوباکتر

 یکراملاً بهداشرت، اعمال روش و مصرف قبل از کشتار کیوتیبیآنتترک  ینظر دامپزشک، در نظر گرفتن زمان اجبار ریز

 ،یسرنت یهراکشرتارگاه تیراز فعال یریهرا، جلروگها و لاشهدر کشتارگاه کیولوژیکروبیم یدر زمان کشتار، نظارت دائم

و پخرت کامرل گوشرت  یخرانگ یهاطیها و مح، رستورانهایفروشخردهها، عموم مردم در کشتارگاه یآموزش بهداشت

 باشد. دیمف اکترلوبیکمپتواند در کاهش خار عفونت یخام م
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Abstract 
Campylobacteriosis is a common disease worldwide. Campylobacter jejuni is also used in industry for 

public health. This research aims to Investigate the frequency of antibiotic resistance of Campylobacter 

jejuni and the presence of virulence genes isolated from livestock and poultry meat supplied in 

Shahrekord. First, 272 meat and chicken samples were randomly collected from the market of these 

products in Shahrekord city and transferred to the laboratory, Then standard methods were used to track 

the contamination, and frequency of virulence genes by Multiplex PCR method and antibiotic resistance 

evaluation of the isolates. The results showed that the determination of Campylobacter jejuni in the 

samples was 53.68%. In this way, 43 samples (63.2 %) of packaged meat, 48 samples (70.6 %) of 

chicken meat without packaging, out of 100 samples of fresh meat without packaging, 34 samples (34 %) 

And out of 36 minced meat samples, 23 samples (63.9%) were infected with campylobacter jejuni. The 

most and least genes in minced meat were flaA, 65.2%, and cadF, 13%. The results showed that the 

resistance to ciprofloxacin was 97.94% and the lowest resistance to imipenem was 9.58%. The results of 

this research showed that all types of meats can be reservoirs for Campylobacter jejuna, which can help 

to reduce or eliminate consumption by following the hygiene principles in slaughterhouses and centers. 
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