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 هقبلِ تحقیقی
 

-عرضِ َریاز لاشِ طّبی بِ دست آهذُ  ّبی هقبٍهت بِ تتراسبیکلیي در ًوًَِ ارزیببی شیَع آلَدگی سبلوًَلا ٍ ژى
 شْر زاّذاى یشذُ در فرٍشگبّْب
 

 1،*بببک خیرخَاُ  ، 1ًژادربببِ افتخبری
 
 قٌبؾی، زاًكکسُ ػلَم دبیِ، زاًكگبُ آظاز اؾلاهی ٍاحس کطهبى، کطهبى، ایطاى گطٍُ هیکطٍة.1
 

 babakkheirkhah@yahoo.com*هسئَل هکبتببت: 
 
 

 ىقٌبؾی، زاًكکسُ ػلَم دبیِ، زاًكگبُ آظاز اؾلاهی ٍاحس کطهبى، کطهبى، ایطا گطٍُ هیکطٍةهحل اًجبم تحقیق: 
 

 20/2/1400 سبضید دصیطـ:       15/10/1399 سبضید زضیبفز:
 

 چکیذُ
ذبًَازُ  ّبییکِ ثَاؾغِ ثبکشط قَزیهحؿَة ه َاًبریزض اًؿبى ٍ ح ییبیثبکشط زیقکل هؿوَه يیؾبلوًَلَظ هْوشط

اظ  یکی. قَزیهحؿَة ه ییثب هٌكب غصا ّبیػبهل ػفًَز يیكشطی. ػفًَز ثب ؾبلوًَلا ثقَزیه دبزیا یسیفَئیطسیغ یؾبلوًَلا
زض زٍ  .ثبقٌسیه یگَقش یهطؽ ٍ فطاٍضزُ ّب ،ثِ ؾبلوًَلا زض آى ٍخَز زاضز یکِ احشوبل ٍخَز آلَزگ ییهٌبثغ غصا يیهْوشط

زض  ییؾبلوًَلا یآلَزگ ٌِیهكکلار هَخَز زض ظه فیهَخت افعا حیضا ّبیکیَسثییهقبٍم ثِ آًش یظَْض ؾبلوًَلاّب طیزِّ اذ
. قَزیزضهبى ه ٌسیقسى فطایهقبٍم ثِ اًؿبى هَخت ؾرز ٍ عَلاً ّبییثبکشط يیقسُ اؾز. اًشقبل ا یهحصَلار گَقش

 یّبػطضِ قسُ زض فطٍقگبُ َضیاظ لاقِ ع tetA  ٍtetBهقبٍهز  یؾبلوًَلا ٍ غى ّب یثبکشط َعیق يییهغبلؼِ حبضط ثب ّسف سؼ
قْط  یّبػطضِ قسُ زض فطٍقگبُ َضیًوًَِ لاقِ ع 130اظ سؼساز  یهقغؼ- یفیزض ایي هغبلؼِ سَص قْط ظاّساى اًدبم قس.

 يیحبصل اظ ا حی. ًشبسیگطز یخساؾبظ OIE  ٍFDAّبی اؾشبًساضز هٌشكط قسُ سَؾظ اؾبؼ ضٍـ ؾبلوًَلا ثط ِیظاّساى خسا
ؾبلوًَلا  ِیس ؾَزضص 07/3 زضٍ  ؾبلوًَلا یثبکشط یهَضز ثطضؾ یّبزضصس اظ ًوًَِ 15/6زّس کِ سٌْب زض یدػٍّف ًكبى ه

 50زض  زّسیخساقسُ زض هغبلؼِ حبضط ًكبى ه ّبیهقبٍهز زض ًوًَِ ّبیغى یفطاٍاً عاىیه یثطضؾ ٍخَز زاضز. َمیهَض یفیسب
سٌْب غى  گطیزضصس ز 50زض  کِ یزض حبل ،ًكس ییقٌبؾب tetB بی tetAهقبٍهز  ّبیاظ غى کی چیؾبلوًَلا ّ ّبیِیزضصس اظ خسا

-ّس اؾشفبزُ اظ آًشیزّبی ؾبلوًَلا ًكبى هیّبی هقبٍهز ثِ سشطاؾیکلیي زض خسایٍِخَز غى قس. ییقٌبؾب tetBهقبٍهز 
ّب کبّف فشِ ٍ ثب زقز ثیكشطی صَضر گیطز سب هیعاى فطاٍاًی ایي غىطض گاّب زض صٌؼز دطٍضـ هطؽ ثبیس سحز کٌشطل قطثیَسیک

 یبثس.
 

 tetA ،tetBثیَسیکی، ؾبلوًَلا، عیَض، هقبٍهز آًشی ٍاژُ ّبی کلیذی:
 

 هقذهِ
ای ّبی هیلِؾبلوًَلا خٌؿی اظ ذبًَازُ ثبکشطی

-هحؿَة هی 1)ثبؾیل( گطم هٌفی ثب ػٌَاى اًشطٍثبکشطیبؾِ
ؾبلوًَلا قَز. ایي خٌؽ زاضای زٍ گًَِ هْن ثب ػٌبٍیي 

                                                      
1  Enterobacteriaceae 

 6ثِ  ؾبلوًَلا اًشطیکبثبقس. هی 3ؾبهًَلا ثًَگَضیٍ  2اًشطیکب
ؾطٍسبیخ  2600قَز کِ قبهل ثیف اظ ظیطگًَِ سقؿین هی

ّبی ؾبلوًَلا غیطاؾذَضظا ٍ غبلجب هشحطک . گًَِ(1،2) اؾز

                                                      
2  Salmonella enterica 
3  Salmonella bongori 
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ها اي این باکتريباشند. از لحاظ تغذیههاي پریتریش می

شوند و انرژي مورد نیاز خود را از شیمیوتروف محسوب می

. سالمونلوز )3( کننداکسیداسیون ترکیبات آلی تامین می

مهمترین شکل مسمومیت باکتریایی در انسان و حیوانات 

هاي خانواده که بواسطه باکتري شودمحسوب می

سالمونلا هایی بجز سالمونلاي غیرتیفوئیدي (سروتیپ

شود. مهمترین علائم ) ایجاد میسالمونلا پاراتایفیو  تایفی

سالمونلوز عبارتند از: اسهال، تب، دردهاي ناحیه شکمی و 

-استفراغ. در صورت ابتلا به سالمونلوز تهاجمی بیماري می

ي مانند خون، مغز و سیستم عصبی تواند نواحی دیگر

هاي بدن ها و مفاصل و حتی سایر انداممرکزي، استخوان

- را نیز درگیر نماید. اما این بیماري به ندرت کشنده می

ه . شدت عفونت سالمونلایی در انسان بسته ب)4،5( باشد

سرووار، سویه، مقدار عامل عفونی، نوع غذاي آلوده و 

هاي وضعیت سلامتی میزبان متغیر است. حتی سویه

زایی در مربوط به یک سرووار نیز از لحاظ قدرت بیماري

-. تخمین زده می)6( باشندانسان با یکدیگر متفاوت می

 8/93شود که عفونت سالمونلایی غیرتیفوئیدي سالانه 

میلیون نفر را در سراسر جهان مبتلا نموده و موجب مرگ 

  .)7( شودنفر می 155000

در کشورهاي صنعتی مهمترین منبع آلودگی 

المونلاي غیرتیفوئیدي مجاري گوارشی حیواناتی است س

 جینتاگیرند. که در صنایع غذایی مورد استفاده قرار می

که مواد  کندیمتعدد ثابت م کیولوژیدمیمطالعات اپ

 یبا آلودگ ياریارتباط بس وریطبه دست آمده از  ییغذا

هاي طیور، یتع. در اغلب جم)5( دارند ییسالمونلا

مخصوصا جوجه و بوقلمون، سالمونلا بدون علائم 

هاي عیتهشداردهنده وجود دارد. وجود سالمونلا در جم

سالم طیور به عنوان یک فاکتور تهدید کننده مهم 

چرا که در این حالت باکتري از طریق  ،شودمحسوب می

 شودگوشت و تخم طیور به راحتی به انسان منتقل می

)8( .  

هاي سالمونلا اطلاعات جهانی در زمینه شیوع سروتایپ

در انسان و در طیف متنوعی از محصولات غذایی نشان 

بین عفونت سالمونلا در مواد غذایی با منشا دهد که می

هایی که بین انسان و گوشت طیور (مرغ طیور با سروتایپ

ارتباط اپیدمیولوژیک وجود  ،باشندو بوقلمون) مشترك می

ناپذیر استفاده از . یکی از اثرات جانبی اجتناب)4( دارد

 ها و ژنومها که بدلیل قابلیت سازگاري باکتريبیوتیکآنتی

هاي مقاوم ظهور و انتشار باکتري ،شودمیکروبی ایجاد می

ها که تنها بیوتیکهاي مقاومت علیه آنتی. ژن)9( است

 ،گیرندمورد استفاده قرار می یواناتحهاي باکتري توسط

هاي حیوانات بلکه بلافاصله پس از ظهور نه تنها در باکتري

مشترك بین هاي ها، در پاتوژنتوسط فلور مشترك انسان

هاي مختص و نیز پاتوژن سالمونلامانند  انسان و حیوان

. )10( گیرندمورد استفاده قرار می شیگلاانسان مانند 

مهمترین مکانیسم افزایش مقاومت و شیوع سالمونلا در 

 هاي مقاومت استمحصولات غذایی طیور کسب ژن

میکروبی در . در حال حاضر مقاومت آنتی)11،12(

هاي غیرتیفوئیدي سالمونلا به یک مسئله جهانی سروتایپ

هد که یک هاي نظارتی نشان میتبدیل شده است. داده

میکروبی کلی در آشکار در مقاومت آنتیافزایش کاملا 

 70تا  1990درصد در سال  20-30خانواده سالمونلا از 

. )13( درصد در برخی کشورها تا به امروز رخ داده است

هاي نظارت و ارزیابی سالمونلا باید با استفاده از روش

تشخیصی قابل اعتماد و کارآمد صورت گیرد تا بتواند 

موجب بهبود سلامت غذاي مصرفی باشد. نظارت و ارزیابی 

باید بر تمامی مراحل زنجیره تولید مواد غذایی صورت 

ارت نیز براي هاي نظگیرد. استانداردسازي، تنظیم و شبکه

هاي سالمونلا مورد نیاز جلوگیري و کنترل کارآمد پاتوژن

  . )14( باشندمی

هاي  ی مرغه حاضر با هدف ارزیابی شیوع آلودگمطالع

هاي شهر زاهدان و همین طور عرضه شده در فروشگاه

در  Btetو  tetA هاي مقاومت بررسی میزان فراوانی ژن

  هاي سالمونلا به دست آمده انجام شده است.  جدایه

  

  مواد و روش ها

  گیري، حجم نمونه جامعه آماري، روش نمونه

نمونه لاشه  130مقطعی از -در این مطالعه توصیفی 

-هاي شهر زاهدان نمونهطیور عرضه شده در فروشگاه

هاي اخذ شده در محیط غنی کننده نمونهبرداري شد. 

 C˚37عت در داخل انکوباتور سا 24راپاپورت به مدت 

هاي مورد نظر در زیر هود و نگهداري شدند. سپس از نمونه

کنار شعله با رعایت اصول استریل، با استفاده از لوپ در 

، کروم )SSA4(شیگلا آگار  - هاي افتراقی، سالمونلامحیط

                                                      
4 Salmonella Shigella Agar 
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و مک  XLD7و  )RA6(، رامباخ آگار 5آگار سالمونلا

شد. به صورت خطی کشت انجام  )8MAC( کانکی آگار

هاي سیاه رنگ در  ساعت از پرگنه 24بعد از گذشت 

SSAهاي بیرنگ با مرکز سیاه در ، پرگنهXLDپرگنه ، -

هاي بیرنگ در و پرگنه RAهاي صورتی در محیط 

MAC هاي بیوشیمیایی نظیر به محیطTSI9 ،اوره ،

انتقال صورت  SIM11و محیط  MR -VP10آبگوشت 

  گرفت.

  

  Dublex PCRو انجام  DNAاج استخر

هاي سالمونلا  پس از شناسایی بیوشیمیایی جدایه

هر یک از  PCR  Dublex ،DNAجهت انجام آزمایش 

. این )15( ها به روش جوشاندن استخراج گردیدجدایه

سی آب مقطر  روش شامل مراحل ذیل بود: نیم سی

 5/1عله در لوله اپندروف با حجم ار شاستریل را در کن

سی ریخته شد و سپس از کشت خالص باکتري چند  سی

کلنی برداشته و سوسپانسیون تهیه کرده و با میکروفیوژ 

ماري  دقیقه در بن 15ها به مدت  موژن گردید. لولهوه

قرار  - 20دقیقه در فریزر  10جوش و سپس به مدت 

 10هاي باکتریایی  هاي حاوي سوسپانسیون گرفتند. لوله

سانتریفوژ گردیدند و مایع رویی را  11000دقیقه با دور 

به آرامی توسط سمپلر به لوله  ،بود DNAکه محتوي 

استخراج شده تا  DNAهاي  دیگري منتقل شد. نمونه

داري  درجه سانتیگراد نگه -20زمان استفاده در فریزر 

  شدند.

 PCR PreMixهاي خشک  در این مطالعه از ویال

HotStart  (شرکت ماکروژن) جهت انجامPCR  استفاده

از  )16(گردید. پرایمرهاي مورد استفاده در این تحقیق 

پس از . )1 (جدول شرکت ماکروژن تهیه گردید

 DNAمیکرولیتر  4در نهایت از  PCRسازي شرایط  بهینه

 2/1و  2/0هاي  شده هر نمونه و غلظت استخراج

و  ST11/ST15میکرومولار به ترتیب از پرایمرهاي 

Fli/Tym  از هر پرایمرهاي میکرومولار 8/0و tetA  وtetB 

                                                      
5 CHROMagar Salmonella 
6 Rambach agar 
7 Xylose Lysine Deoxycholate agar 
8 MacConkey agar 
9 Triple Sugar Iron 
10 Methyl Red and Voges-Proskauer 
11 Sulfide Indole Motility 

هاي مورد نظر به منظور  تکثیر قطعات ژناستفاده شد. 

هاي به دست آمده با توجه به  شناسایی جنس و گونه سویه

انجام شد.  2-جدولبرنامه دمایی و زمانی ذکر شده در 

و  tetAهاي مقاومت  علاوه براین به منظور بررسی ژن

tetB  مراحلPCR  انجام شد. در  2 جدولبر اساس

هاي تکثیر یافته هدف به روش  نهایت بررسی وجود ژن

PCR درصد صورت  5/1، بر روي ژل الکتروفورز آگارز

  گرفت.

  

  نتایج

هاي بیوشیمیایی و  بررسی نتایج به دست آمده از روش

 8نمونه اخذشده در  130دهد از میان  مولکولی نشان می

 07/3نمونه ( 4و در  سالمونلادرصد) گونه  15/6نمونه (

شناسایی شد. بررسی  سالمونلا تایفی موریومدرصد) سویه 

 در PCRعملکرد پرایمرهاي طراحی شده و شرایط بهینه 

د تک باند در نشان داده شده است. وجو 2 و 1 تصویر

دهنده عملکرد مناسب پرایمرهاي  محدوده مورد نظر نشان

بر اساس نتایج مولکولی  است. PCRشده و شرایط  طراحی

 4و  0به ترتیب در  tetBو   tetAهاي مقاومت بررسی ژن

جداشده از  سالمونلا تایفی موریومدرصد) سویه  07/3(

شدند  هاي مقاومت شناسایی هاي مورد ارزیابی، ژن نمونه

  ).4 جدول(

  

  
هاي سالمونلا مورد بررسی ژل الکتروفورز جدایه -  1 یرتصو

در این پژوهش بر اساس ژن هدف با استفاده از پرایمرهاي 

   .Fli Tymو  ST11 ST15اختصاصی 
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 .مطالعه حاضرپرایمرهاي مورد استفاده در  -  1 جدول

  نام ژن ’3’5توالی پرایمر  هدف PCR (bp)  اندازه محصول

429  Salmonella Spp. GCCAACCATTGCTAAATTGGCGCA  
GGTAGAAATTCCCAGCGGGTACTGG 

ST11  
ST15 

559  Salmonella typhimorum CGGTGTTGCCCAGGTTGGTAAT  
ACTCTTGCTGGCGGTGCGACTT 

Fli  
Tym 

210 Resistant gene GCTACATCCTGCTTGCCTC 
CATAGATCGCCGTGAAGAGG 

tetA 

659 Resistant gene TTGGTTAGGGGCAAGTTTTG 
GTAATGGGCCAATAACACCG 

tetB 

  

  .جنس و گونههاي شناسایی  برنامه دمایی دستگاه ترموسایکلر براي تکثیر ژن -  2 جدول

  دما  زمان  تعداد چرخه  نام مرحله  چرخه

  گراددرجه سانتی94  دقیقه10  بار1  واسرشت اولیه  اول

  واسرشت شدن  دوم

  اتصال پرایمر

  گسترش

  

  بار35

  

  ثانیه 30

  ثانیه 45

  ثانیه 30

  گراددرجه سانتی94

  گرادتیساندرجه  56

  گراددرجه سانتی72

  گراددرجه سانتی72  دقیقه10  بار1  گسترش نهایی  سوم

  

  .برنامه دمایی دستگاه ترموسایکلر براي تکثیر ژن هاي مقاومت -  3 جدول

  دما  زمان  تعداد چرخه  نام مرحله  چرخه

  درجه سانتیگراد 95  دقیقه3  بار1  واسرشت اولیه  اول

  واسرشت شدن  دوم

  اتصال پرایمر

  گسترش

  

  بار35

  

  دقیقه 1

  ثانیه 40

  دقیقه 1

  گراددرجه سانتی 95

  گرادتیدرجه سان 55

  گراددرجه سانتی 72

  گراددرجه سانتی72  دقیقه 5   بار1  گسترش نهایی  سوم

  

  .نمونه اخذ شده 130تعداد جنس و گونه باکتري هاي جدا شده و ژن هاي مقاومت مربوط به آنها از  -  4 جدول

  نام ژن  تعداد  ژن  ردیف

1  Salmonella Spp. 8  ST11  
ST15  

2  Salmonella typhimorum  4  Fli  
Tym  

3  Resistant gene  0  tetA  

4  Resistant gene  4  tetB  
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مقاومت به  يها ژل الکتروفورز ژن ریتصو - 2 ریتصو

پژوهش  نیدر ا یسالمونلا مورد بررس ياه هیجدا نیکلیتتراسا

  .tetBو  tetA یاختصاص يمرهایبا استفاده از پرا

  

  بحث

 ،یابند هایی که از راه غذا به انسان انتقال می بیماري

هاي مختلف بهداشتی  هاي فراوانی از جنبه موجب خسارت

شوند و به همین دلیل به  و اقتصادي به جوامع انسانی می

. )17( یکی از معضلات مهم سلامت انسانی تبدیل شده اند

ها، سالمونلوزیس محسوب  ترین این بیماري از جمله شایع

هاي مختلف باکتري سالمونلا  شود که توسط سویه می

. در حال حاضر انتقال باکتري سالمونلا )18( شود ایجاد می

از گوشت و فراورده هاي حیوانی به انسان به عنوان 

شود. یمهمترین روش سرایط آلودگی به انسان محسوب م

در این میان گوشت مرغ آلوده به سالمونلا در درجه اول 

انتقال آلودگی قرار دارد. به همین دلیل شناسایی میزان 

هاي طیور صنعتی اقدامی فراوانی عفونت سالمونلا در گله

ضروري در اتخاذ اقدامات کنترلی مناسب در پیشگیري از 

  .)19( شودانتقال آلودگی به جوامع انسانی محسوب می

و  سالمونلامطالعه حاضر با هدف تعیین شیوع باکتري 

عرضه شده از لاشه طیور  tetBو  tetAهاي مقاومت  ژن

انجام شد. نتایج حاصل از این شهر زاهدان  يهادر فروشگاه

درصد از  15/6دهد که تنها در  پژوهش نشان می

 07/3هاي مورد بررسی باکتري سالمونلا و تنها  نمونه

وجود دارد. در ایران  سالمونلا تایفی موریومدرصد سویه 

اطلاعات و آمار مستند و کاملی از موارد بروز، تعداد تلفات 

معیت جهاي اقتصادي این عفونت غذایی در و خسارت

انسانی وجود ندارد. با این حال نتایج مطالعات پراکنده 

دهند که آلودگی در مزارع پرورشی مرغ مادر و نشان می

هاي گوشتی کشور وجود دارد و همین آلودگی به روش

مختلف به سایر مراحل فرآوري و توزیع گوشت به دست 

آمده در کشتارگاه ها انتقال یافته و در نهایت به انسان 

هاي مختلف شود. میزان فراوانی آلودگی به گونهمنتقل می

لعات مختلف متفاوت گزارش شده است. از سالمونلا در مطا

  توان به موارد زیر اشاره نمود.ها میجمله این گزارش

 یبررس نهیدر زم انیکه توسط رجائ ايدر مطالعه

 يهاهیجدا انیدر م ییعفونت سالمونلا یفراوان زانیم

صورت  یگوشت يها جوجه یبدست آمده از لاشه مرض

 82( یاکلیشاشری شامل شده جدا عمده عواملگرفت 

 5/1( لوکوکوسیدرصد) و استاف 5/16درصد)، سالمونلا (

انتشار  افزایش 2008در سال . )20( شد نییدرصد) تع

هاي انسانی در کشورهایی سرووارهاي اینفنتیس در عفونت

. بر )21،22( مانند مجارستان و استرالیا گزارش شده است

هاي انجام شده در اساس نتایج به دست آمده از بررسی

کشورهاي صنعتی، سالمونلا انتریکا سرووار انترایتیدیس و 

هاي سالمونلایی تیفی موریوم، از عوامل اصلی عفونت

هاي موجود . گزارش)18( شوندغیرتیفوئیدي محسوب می

دهد شیوع سرووار اینفنتیس در مناطقی مانند نشان می

افزایش ناگهانی  2006 تا 2001فلسطین اشغالی از سال 

میزان  1390. در سال )23( برابري داشته است 12

هاي آلودگی سالمونلایی در نمونه مدفوعی مرغداري

درصد تعیین  1/13شهر و حومه گوشتی شهرستان قائم

هاي گوشتی آمل در گله. در همین حال، بررسی )24( شد

درصد  43/27میزان آلودگی به سالمونلا  1391سال 

 نییکه به منظور تع يگریمطالعه د. نتایج )25( تعیین شد

مرغ، در کشتارگاه  يها لاشه ییسالمونلا یآلودگ وعیش

انجام شد، وجود  1391در سال  رجندیشهرستان ب یصنعت

 ،ییایمیوشیب يها شیآزما لهیعفونت سالمونلا بوس

درصد)  8/2نمونه ( 7در تعداد  سروتایپینگو  یکیرولوژس

 سینفنتیاز سرووار سالمونلا ا ها هی. تمام جداگزارش شد

. در بررسی که توسط آتاباي در سال )19( شناسایی شدند

هاي ارجاعی به کشتارگاه مورد از لاشه 614بر روي  1392

درصد گزارش  64/7انجام شد، میزان آلودگی به سالمونلا 

هاي گوشتی استان  شد. در بررسی دیگري که بر روي گله

مازندران و گیلان صورت گرفت میزان آلودگی به سالمونلا 

درصد، لاهیجان و حومه  8در شهرستان چالوس و حومه 

درصد و آمل  10/1درصد، ساري  03/3درصد، بابل  2/7

نمونه  198 . در بررسی)19( درصد گزارش شد 01/1

تحت پوشش  يهایاز خرده فروش شدههیگوشت جوجه ته
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 یشهر تهران وجود آلودگ يهایمرغ فروش هیاتحاد

در این درصد) مشخص شد.  44نمونه ( 93سالمونلا در 

درصد)،  4/48( سیدینینتریا نلانوع سالمو نتریغالب بین

 3/22( B4درصد)، سالمونلا  Hadar )9/26سالمونلا 

 در Paratyphoid Bو  S. Derby کهیحالدر درصد)، 

  .)26( گزارش شدند ترينییسطوح پا

هاي هاي مقاومت در نمونهبررسی میزان فراوانی ژن

درصد از  50دهد در جداشده در مطالعه حاضر نشان می

یا  tetAهاي مقاومت هاي سالمونلا هیچ یک از ژنجدایه

tetB درصد دیگر تنها  50که در در حالی ،شناسایی نشد

شناسایی شد. این موضوع موجب بروز  tetBژن مقاومت 

-هایی در زمینه طولانی شدن مدت درمان عفونتنگرانی

. بر اساس مطالعه )27( هاي سالمونلا در انسان شده است

نمونه سالمونلا  60انجام شد تعداد  1394اي که در سال 

نمونه گوشت قرمز تهیه شده از کشتارگاه ها  230عداد از ت

ها و مراکز توزیع گوشت قرمز شناسایی شد. از این نمونه

درصد داراي مقاومت به تتراسیکلین بوده اند. بررسی  25

هاي مقاومت نیز نشان می دهد که در مجموع فراوانی ژن

بوده اند که در این  tetهاي ها واجد ژندرصد جدایه 60

 tetB، یک جدایه داراي ژن tetAجدایه داراي ژن  7ن بی

در  .)28( گزارش شد tetCو یک جدایه نیز داراي ژن 

و همکاران انجام شد فراوانی  Adesijiاي که توسط  مطالعه

در سویه هاي سالمونلا  tetGو  tetA ،tetB ،tetCژن هاي 

درصد  50ها ئه شده در فروشگاهجداشده از گوشت مرغ ارا

و همکاران  Zhuدر مطالعه دیگر که . )29( گزارش شد

، tetAهاي مقاومت به تتراسیکلین ( انجام شد فراوانی ژن

tetB ،tetC  وtetGدرصد  85هاي گوشت مرغ  ) در نمونه

در  tetAدر مطالعه دیگر فراوانی ژن  .)30( گزارش شد

درصد  70میان سویه هاي سالمونلا مقاوم به تتراسیکلین 

هاي  در مطالعه دیگر میزان فراوانی ژن .)31( تعیین شد

tetA  وtetB هاي سالمونلا به دست آمده از  در جدایه

 30و  57هاي گوشت در افریقاي جنوبی به ترتیب  نمونه

اي که توسط خدابخش  در مطالعه. )32( درصد گزارش شد

جدایه سالمونلا به دست آمده از  60و همکاران روي 

جدایه ژن  6انسان، طیور و حیوانات انجام شد تنها در 

tetA  نمونه نیز ژن  3و درtetC  در . )33(شناسایی شد

 هیجدا 22انجام شد از تعداد  زپوریکه توسط عز ايمطالعه

 وریط هايدرصد) بدست آمده از گله 6/11سالمونلا (

 نیشتریب ،یکیوتبییمقاومت آنت ياز نظر الگو ی،گوشت

درصد) و سپس به  100( نیکلیمقاومت نسبت به تتراسا

 نیسیدرصد)، استرپتوما 91( نیکلیبه کلرتتراسا بیتتر

 کیکسیدیدرصد)، نال 5/86( نیکلیسا یدرصد)، داکس 91(

درصد)،  3/77( نیسیدرصد)، نئوما 8/81( دیاس

درصد)،  7/63( دونیدرصد)، فورازول 3/68( نیسیکاناما

درصد)،  6/54( نیدرصد)، فلومکوئ 1/59( نینکواسپکتیل

 نیازیسولفاد-میمتوپریدرصد) و تر 5/45( نیلیس-یپن

اي که توسط . در مطالعه)34( درصد) گزارش شد 9/40(

بدست آمده از لاشه  يهاهیجدا رجائیان انجام شد فراوانی

 82( یاکلیشبصورت اشری یگوشت يها جوجه یمرض

 5/1( لوکوکوسیدرصد) و استاف 5/16درصد)، سالمونلا (

نسبت  هاهیجدا قاومتم زانیم نیشتریشد. ب نییدرصد) تع

مقاومت نسبت به  زانیم نیو کمتر نیلسییبه پن

سالمونلا حداقل  يها گزارش شد. تمام نمونه نیسیجنتاما

حساس و حداکثر به هشت  کیوتیب یبه سه آنت

وجود  قیتحق نیا جیمقاوم گزارش شدند. نتا کیوتیب یآنت

 ییایدر عوامل باکتر یکیوتبییاز مقاومت آنت ییبالا زانیم

و علت آن را  دیرا تائ وریط یجدا شده از لاشه مرض

 يدر صنعت مرغدار ها کیوتبییاستفاده نادرست از آنت

میزان فراوانی گونه  گریدر مطالعه د .)20( گزارش نمود

از آوري شده  جمعنمونه مدفوع مرغ  1000سالمونلا در 

                                   .)35( گزارش شد% 6/5در کرمان  شیکشتارگاه اسلام ک

 سالمونلا، عفونت با کمپیلوباکترهاي ز عفونتپس ا

-هاي با منشا غذایی محسوب میبیشترین عامل عفونت

شود. یکی از مهمترین منابع غذایی که احتمال وجود 

آلودگی به سالمونلا در آن وجود دارد مرغ و فرآورده هاي 

باشند. گوشت مرغ ممکن است در کشتارگاه با گوشتی می

آلوده شده و به دنبال ذخیره نامناسب و محتویات روده اي 

مراحل پخت ناقص، آلودگی باکتریایی در غذا باقیمانده و 

به انسان انتقال یابد. علاوه براین، در دو دهه اخیر ظهور 

هاي رایج موجب بیوتیکسالمونلاهاي مقاوم به آنتی

افزایش مشکلات موجود در زمینه آلودگی سالمونلایی در 

هاي ده است. انتقال این باکتريمحصولات گوشتی ش

مقاوم به انسان موجب سخت و طولانی شدن فرایند درمان 

شود. بررسی الگوي مقاومت دارویی در مناطق مختلف می

دهد عواملی مانند نوع، هاي متفاوت نشان میو در زمان

باکتریال در میزان میزان و تداوم مصرف داروهاي آنتی

ر است. استفاده نادرست و هاي مقاوم موثفراوانی سویه

ها در واحدهاي پرورش طیور بیوتیکبیش از حد از آنتی
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هاي دقیق حساسیت باکتریایی موجب در غیاب ارزیابی

  شود. هاي مقاومت میگسترش ژن
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