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  زب هبمکش رد اه یرتکاب یکیتنژ عونت نییعت

 16S rRNA یبای یلاوت زا هدافتسا اب
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 21/6/64 :شریذپ   11/7/44 :تفایرد خیرات

 هدیکچ
 درف هب رصحنم طیارش لیلد هب .تفرگ رارق یسررب دروم تشک زا لقتسم و یلوکلوم شور کی زا هدافتسا اب زب هبمکش رد ییایرتکاب تیعمج یکیتنژ عونت
 تیعمج نیا حیحص کرد هجیتن رد .دنشاب ناگدننکراوخشن ریاس هب تبسن یتوافتم ییایرتکاب تیعمج یاراد اهزب هک دراد دوجو راظتنا نیا ،یگدنز و یا هیذغت
 یرورض رایسب فلتخم یاه هاگتسیز رد اه نآ عونت یسررب و یا هیذغت فلتخم یاه میژر هب خساپ رد اه نآ تارییغت یسررب و زب فلتخم یاهداژن رد یبورکیم
 زب 21 هب طوبرم هبمکش تایوتحم لک زا لصاح طولخم هنومن کی زا هدافتسا اب 16S rRNA نژ نولک هناخباتک یلاوت نییعت و PCR دنیآرف ور نیا زا .تسا
 هفولع و هرتناسنک طولخم کاروخ اب هدش هیذغت یراورپ یاه هلگ زا اهزب .تفریذپ ماجنا اه یرتکاب یارب یمومع یاهرمیارپ زا هدافتسا اب ناریا لامش یموب
 اب یلاوت 3 و دندوب Streptococcus bovis اب تهابش یاراد یلاوت 4 یلاوت 11 نیا زا .تفرگ رارق زیلانآ دروم 16S rRNA یلاوت 11 اًاعومجم .دندش باختنا

Selenomonas ruminantium هب هیبش یلاوت 2 نینچمه .دنتشاد یناوخمه Megasphera elsdenii اب رگید یلاوت 2 و دندوب Prevotella ruminicola 
 و دوب هیبش Lactobacillus plantarum هب یلاوت کی یلاوت 11 نیا زا .دنتشاد تهابش واگ هبمکش هتفاین تشک یاه یرتکاب اب زین نولک 2 .دنتشاد تهابش
 رد اهزب هبمکش رد ار اه یرتکاب تیعمج یلوکلوم عونت راب نیلوا یارب قیقحت نیا .دوب Prevotella multiformis اب تهابش یاراد زین هدنامیقاب یلاوت کی
 ایند طاقن ریاس رد ناگدننکراوخشن ریاس اب هباشم ییایرتکاب تیعمج یاراد تاناویح نیا هک داد ناشن قیقحت نیا جیاتن یسررب .داد رارق هعلاطم دروم ناریا
 نیا هک دنتفرگ یمن رارق هشوخ کی رد شراوگ هاگتسد رد هدش هتخانش یاه مسیناگراورکیم اب هک میدومن یزاسادج زین ار ییاه یلاوت ام هک دنچ ره .دنشاب یم
 PCR یارب هدافتسا دروم یاهرمیارپ ای DNA جارختسا یاه شور ،هریج عون ،یریگ هنومن نیح رد نابزیم تاناویح رد یدرف تافلاتخا تلع هب دناوت یم هلاسم
 .دشاب هدوب

 
 زب ،یکیتنژ عونت ،هبمکش :یدیلک ناگژاو
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 همدقم
 یاراد هک تسا یا هدیچیپ رایسب متسیسوکا هبمکش
 ،اه یرتکاب لماش اه مسیناگراورکیم زا یعیسو فیط
 هفیظو .(13) دشاب یم اه چراق و اه یکرآ ،اه هتخای کت
 هب یهایگ داوم لیدبت ،اه مسیناگراورکیم یلصا
 ناویح طسوت دنناوتب هک تسا یمضه لباق تابیکرت
 زا درکلمع نیا .(13) دنریگ رارق هدافتسا دروم نابزیم
 یژرنا لیدبت ناکما هک تسا تیمها زئاح ور نیا
 هب ار یهایگ فایلا رد یدیشروخ هدش هریخذ
 مهارف تشوگ و ریش دننام ییاذغ تلاوصحم
 تیعمج نیا هک ییاج نآ زا نیا رب هولاع .دروآ یم
 لماکت و باختنا شوختسد نامز رذگ یط یبورکیم
 و نابزیم ناویح نیب یلخاد طابترا یعون ،هتفرگ رارق
 هعلاطم نیاربانب .(28) تسا هدمآ دوجوب اه بورکیم
 زا یشخب هبمکش رد رضاح یبورکیم تیعمج
 لیکشت ناگدننکراوخشن رد ار یا هیذغت تاقیقحت
 هدیچیپ تیعمج نیا زا ام کرد دوبهب رد و دهد یم
 .دنک یم کمک اه نآ لباقتم تارثا و یبورکیم
 یتیعمج بیکرت دروم رد تاعلاطا هدمع هتشذگ رد
 یاه شور زا لصاح ،هبمکش رد اه مسیناگراورکیم
 یاهدروآرب ای (13) بویت لور کینکت دننام یتنس

MPN (Most Probable Number) (6) تسا هدوب. 
 هبمکش یاه یرتکاب هک دنا هداد ناشن یتنس یاه شور
 .(13) دنشاب یم بلاغ هنوگ 88 هی قلعتم
 هب مه ،یا هدرتسگ روط هب هبمکش یاه مسیناگراورکیم
 (31) یمک تروص هب مه و (11) یفیک تروص
 16S نژ دننام) DNA هیاپ رب ییاه کینکت طسوت

rRNA 18 و اه تویراکورپ ردS rRNA رد 
 نیا زا .دنا هتفرگ رارق هعلاطم دروم (اه تویراکوی
 16S یاه نولک هناخباتک میسرت تهج اًادعب اه کینکت

rRNA لباق عونت حیرشت و هبمکش یاه بورکیم 

 .تسا هدش هدافتسا هبمکش یاه یرتکاب زا یا هظحلام
 یبورکیم یژولوکا هنیمز رد یلوکلوم تاقیقحت
 دروم یماد مولع هتشر رد هدرتسگ روط هب تاناویح
 .(1) دنریگ یم رارق هدافتسا
 ناریا رد رود رایسب یاه هتشذگ رد یخیرات دانسا قبط
 ماد نیا .تسا هتفای یم شرورپ دنفسوگ هارمه هب زب
 زا یکی ،صاخ یکیژولویزیف راتخاس هطساو هب
 زا دناوت یم هک تسا ناریا یلها یاه ماد نیرت بسانم
 هطساو هب و دیامن هیذغت یعارز یاهرچ سپ و عتارم
 نیا اهراخ و اه هتوب زا هدافتسا و یراوخ هخاشرس
 یبورکیم تیعمج یاراد هک دراد دوجو راظتنا
 هک دشاب ناگدننکراوخشن ریاس هب تبسن یرت عونتم
 تیعمج صوصخ هب یبورکیم تیعمج نیا ییاسانش
 کرد ندرک لماک هب دناوت یم هبمکش رد اه یرتکاب
 ریغ یکاروخ داوم مضه رد اهزب لیسناتپ زا ام حیحص
 روشک طاقن رثکا رد اًابیرقت .دیامن ینایاش کمک لومعم
 همین و یریسمرگ قطانم صوصخ هب و ناریا روانهپ
 ییاتسور یرادماد یلصا ی هویش ود هب زب ،یریسمرگ
 ناریا رد .(3) دبای یم شرورپ (هدنچوک) یریاشع و
 نیا زا هک دننک یم یگدنز یماد دحاو نویلیم 1/283
 .(18) دشاب یم زب هب طوبرم سأر نویلیم 1/18 دادعت
 رب هعلاطم نیلوا قیقحت نیا ،ام تاعلاطا ساسا رب
 هک تسا ناریا رد اهزب هبمکش یاه یرتکاب عونت یور
 16S rRNA نژ یبای یلاوت و گنینولک ،ریثکت هلیسو هب
 هب کیتنژولیف زیلانآ و اه یلاوت هسیاقم نآ زا سپ و
 .دزادرپ یم یبورکیم تیعمج نیا یسررب
 راک شور و داوم

 اه هنومن یروآ عمج -1
 6) ناریا لامش زا یناریا زب 83 یور رب شیامزآ
 (نلایگ ناتسا زا ناویح 6 و ناردنزام ناتسا زا ناویح
 نزو و نس لاس 3 یاراد اًابیرقت هک تفریذپ ماجنا
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 رد اه هنومن یروآ عمج .دندوب مرگولیک 40 ± 1 هدنز
 زا زین تاناویح و تفرگ ماجنا راهب لصف رخاوا
 طولخم کاروخ اب هدش هیذغت یراورپ یاه هلگ
 هفولع هب یسرتسد هک دندش باختنا هفولع و هرتناسنک
 زا تاناویح راتشک زا سپ اه هنومن .دنتشادن هزات
 زا ات دندش یزاسادج هبمکش فلتخم یاه تمسق
 یاه شخب زا ییایرتکاب یاه هنوگ رثکادح روضح
 لماک هنومن .دوش لصاح نانیمطا هبمکش فلتخم
 طولخم رگیدکی اب زب 83 هبمکش تایوتحم زا لصاح
 هیهت مرگ 443 نازیم هب ییاهن هنومن کی و دندش
 یدعب یاه تیلاعف زا یریگولج تهج هک دیدرگ
 اًاعیرس ،یبورکیم فلتخم یاه میزنآ دیلوت و یبورکیم
 .دش لقتنم دارگ یتناس هجرد -42 رزیرف هب

 DNA جارختسا -2

 .تفرگ ماجنا هبمکش تایوتحم لک زا DNA جارختسا
 .دندش ییاشگ خی ،خی یور رب هبمکش تایوتحم
 ،نولکانیس) DNP تیک زا هدافتسا اب DNA جارختسا
 ماجنا هدنزاس تکرش لمعلاروتسد ساسا رب و (ناریا
-Tris رفاب رتیلورکیم 41 رد DNA تیاهن رد و دش

EDTA (pH=8.0) یواح هک DNase-free RNase 
 زا DNA جارختسا زا سپ .دیدرگ جارختسا دوب
 رارق دصرد 3 زوراگآ لژ یور رب اه DNA ،اه هنومن
 بولطم نزو و تیفیک یسررب یارب و دندش هداد
 DNA یاه تظلغ نینچمه .دنتفرگ رارق شجنس دروم
 تیاهن رد .دش هدیجنس Nano Drop 4443 طسوت
 هجرد -48 رزیرف رد شیامزآ یدعب هلحرم ات اه هنومن
 .دندش یرادهگن سویسلس
 PCR زا هدافتسا اب ینژ ریثکت ماجنا و اهرمیارپ -1

 رمیارپ تفج کی زا هدافتسا اب 16S rRNA نژ ریثکت
                 تفر رمیارپ اب اه یرتکاب یارب یمومع
(5´-TAACTACGTGCCAGCAGCCGCGGTAATACG -3´) 

-´5)                    تشگرب رمیارپ و

ACATCTCACGACACGAGCTGACGACAACCATGC -

 ماجنا تروص نیا هب PCR شنکاو .تفریذپ ماجنا (´3
 ،وگلا DNA رتیلورکیم 1 لماش شنکاو ره هک تفرگ
 رتیلورکیم 10X PCR Buffer، 3 رفاب رتیلورکیم 1/8
 تطلغ هب تشگرب و تفر یاهرمیارپ زا کی ره زا
 یلیم MgCl₂ 41 زا رتیلورکیم 11/4 ،رلاوم یلیم 43
 ,dNTP(dATP, dCTP, dGTP رتیلورکیم 1/4 ،رلاوم

dTTP) 43 5 رتیلورکیم 0/4 و رلاوم یلیمU/ml Taq 

DNA Polymerase دوب رتیلورکیم 18 یلک مجح رد. 
 Mastercycler 5333 طسوت PCR شنکاو

(Ependorf Germany) شنکاو .تفریذپ ماچنا PCR 
 یزاس تشرساو :تفرگ ماجنا ریز همانرب زا هدافتسا اب
 ،هقیقد 1 تدم هب دارگ یتناس هجرد 11 یامد رد هیلوا
 رد یزاس تشرساو لماش یا هیناث 41 هخرچ 40 سپس
 رد لاصتا هلحرم  هیناث 41 ،دارگ یتناس هجرد 11 یامد
 رد یزاس لیوط هیناث 41 و دارگ یتناس هجرد 10 یامد
 ییاهن شرتسگ هارمه هب دارگ یتناس هجرد 81 یامد
 .هقیقد 18 تدم هب دارگ یتناس هجرد 81 یامد رد
 لژ یور رب زروفورتکلا طسوت PCR تلاوصحم
 SYBR 0/0001 طسوت و دندش کیکفت %3 زوراگآ

safe (ناریا ،نولک انیس) دندیدرگ یزیمآ گنر. 
 یبای یلاوت و گنینولک -4

 تیک زا هدافتسا اب PCR هدش یزاس صلاخ تلاوصحم
T/Acloning (Fermentase, USA) ساسا رب 

 هب و دندش نولک هدنزاس تکرش لمعلاروتسد
 .دندیدرگ مرفسنارت E.coli JM107 دعتسم یاه لولس
 تیک زا هدافتسا اب بیکرتون یاهدیمسلاپ سپس
 .دندش جارختسا (ناریا ،نولک انیس) دیمسلاپ جارختسا
 تهج ،هدش نولک یاه نژ یدیتوئلکون یاه یلاوت



 39 یپایپ ،1396 ،لوا هرامش ،مهدزیس /یکشزپماد یژولویبورکیم هیرشن 4

 

 عقاو Bioneer تکرش هب 16S rRNA نژ یلاوت نییعت
 .دندش لاسرا یبونج هرک روشک رد
 هیوناث راتخاس و اه یلاوت زیلانآ -5

 RDP و ینژ کناب زا عجرم یاه یلاوت مامت
(Ribosomal Database Project) (1) دندش هیهت. 
-CHECK همانرب طسوت ،هدمآ تسد هب یاه یلاوت

CHIMERA نژ نولک هنوگ ره فذح روظنم هب 
rRNA (38) دنتفرگ رارق زیلانآ دروم یعقاو ریغ. 

 هدافتسا اب اه هداد هاگیاپ یور تاعلاطا اب هباشت نازیم
 و تفرگ ماجنا BLAST نیلانآ یوجتسج زا
 تخرد رد عجرم ناونع هب اه یلاوت نیرت هباشم
 یلاوت ندرک نزاوتم .(48) دندش باختنا کیتنژولیف
 CLUSTAL هناگدنچ یلاوت نزاوت رازفا مرن طسوت

W version 1.81 (21) تفرگ ماجنا. 
 کیتنژولیف زیلانآ -6

-neighbor شور زا هدافتسا اب کیتنژولیف تخرد

joining(41) رازفا مرن کمک اب و MEGA 4 
(http://www.megasoftware.net/mega4/mega.ht

ml) و دیدرگ مسر یدنواشیوخ طباور حیرشت تهج 
 ساسا رب bootstrap نومزآ زا هدافتسا اب تخرد
 و Paster هیصوت قبط (2) یریگ هنومن رارکت 4443
 .(68) دش یبایزرا (3113) ناراکمه
 جیاتن

 16S rRNA نولک هناخباتک یلاوت هیزجت زیلانآ-1

 اه یرتکاب
 هب طوبرم 16S rRNA نژ نولک 13 عومجم رد
 یزاسادج اهزب هبمکش تایوتحم لک زا اه  یرتکاب
 سپس .دنتفرگ رارق زیلانآ دروم اه نآ یمامت و دندش
 لماش اه هداد هاگیاپ اب اه نآ یناوخمه نازیم یوجتسج
 ماجنا یموزوبیر ینژ هاگیاپ هژورپ و ینژ کناب
 زا دصرد 66/68) یلاوت 0 هعلاطم نیا رد .تفریذپ

 و 43 نولک ،61 نولک ،1 نولک زا لکشتم (اه نولک
 اب یدصرد 01 تهابش یاراد 41 نولک

Streptococcus bovis زا دصرد 48) یلاوت 1 و دندوب 
 اب 11 نولک و 13 نولک ،1 نولک لماش (اه نولک

Selenomonas ruminantium یدصرد 41 یناوخمه 
 (اه نولک زا دصرد 11/13) یلاوت 8 نینچمه .دنتشاد
 هب هیبش دصرد 12 ،81 نولک و 63 نولک زا لکشتم

Megasphera elsdenii رگید یلاوت 8 و دندوب 
 نولک و 13 نولک لماش زین (اه نولک زا دصرد 11/13)
 Prevotella اب یدصرد 61 تهابش یاراد 1

ruminicola زا دصرد 11/13) نولک 8 .دندوب 
 اب 1 نولک و 18 نولک لماش زین رگید (اه نولک
 12 تهابش واگ هبمکش هتفاین تشک یاه یرتکاب
 66/6) یلاوت کی یلاوت 13 نیا زا .دنتشاد یدصرد
 Lactobacillus plantarum، 41 اب (اه نولک زا دصرد
 66/6) زین هدنامیقاب یلاوت کی و تشاد تهابش دصرد
 اب یدصرد 81 تهابش یاراد (اه نولک زا دصرد

Prevotella multiformis دوب. 
 16S rRNA نولک هناخباتک کیتنژولیف زیلانآ-2

 اه  یرتکاب
 نژ نولک زا هدمآ تسدب یاه یلاوت کیتنژولیف زیلانآ

16S rRNA دهد یم ناشن (3 - ریوصت) رد زب هبمکش 
 یزاسادج یاه نولک زا دصرد 42 دودح یزیچ هک
 48 و Firmicutes هخاش هب قلعتم قیقحت نیا رد هدش
 رد ینعی .دندوب Bacteroidetes هخاش هب قلعتم دصرد
 Streptococcus اب تهابش یاراد هک ییاه نولک عقاو

bovis، Selenomonas ruminantium، Megasfera 

elsdenii، Uncultured rumen bacteria و 
Lactobacillus plantarum هخاش رد دندوب 

Firmicut هب هیبش هک ییاه یرتکاب و اه Prevotella 
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ruminicola و Prevotella multiformis هخاش رد دندوب Bacteroidetes دنریگ یم رارق اه. 

 
 زب هبمکش یاه یرتکاب 16S rRNA نژ یاه یلاوت هب طوبرم کیتنژولیف تخرد (2-4 رادومن)

 

 یریگ هجیتن و ثحب
 یناریا یاهزب هبمکش هک دهد یم ناشن ام قیقحت جیاتن
 ریاس اب ییایرتکاب یاه هنوگ زا یتوافتم فیط یاراد
 نیا رد .دشاب یمن ایند طاقن ریاس رد ناگدننکراوخشن
 هخاش هب قلعتم (اه یلاوت دصرد 42) نولک 83 هعلاطم

Firmicut هخاش هب قلعتم نولک 1 و اه 
Bacteroidetes یاه تیعمج عیزوت .دندوب اه 

 نیا هب هیبش اًابیرقت یناریا یاهزب هبمکش رد ییایرتکاب
 یور رب نیا زا شیپ هک تسا یتاعلاطم رد تبسن
 رد .تسا هتفرگ ماجنا هبمکش یبورکیم یژولوکا

 یور رب (1348) ناراکمه و Han طسوت هک یا هعلاطم
 هدش هداد ناشن تفرگ ماجنا فلتخم نینس رد اهزب
 اه Firmicute هزور 42 یاهزب هورگ رد هک تسا
 ،(دصرد 61/61) اه Synergistete ،(دصرد 34/30)

Bacteroidete بلاغ یاه هخاش (دصرد 41/13) اه 
 هب نس شیازفا اب یتیعمج عیزوت دنور نیا هک دندوب
 433 نس رد اًاتیاهن و تفای رییغت زور 43 ره یازا
 ،دصرد 61/16 اب اه Bacteroidete یگزور

Firmicute دصرد 81/13 اب اه، Proteobacteria اب 
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 دصرد 1/1 اب اه Synergistete و دصرد 14/2
 .دنداد یم لیکشت ار اهزب هبمکش رد بلاغ یاه هخاش
 Patel رب هک یا هعلاطم رد زین (3348) ناراکمه و 
 شرازگ دنداد ماجنا ناتسودنه Surti یاهزب یور
 زا یطولخم کاروخ اب هک تاناویح نیا رد دندومن
 زا دصرد 11 ،دندش یم هیذغت هفولع و هرتناسنک
 11/11 و اه Bacteroidete هخاش هب قلعتم اه نولک
 .(18) دندوب اه Firmicute هخاش هب قلعتم دصرد
 دهد یم ناشن لااب تاقیقحت اب قیقحت نیا جیاتن هسیاقم
 دصرد نازیم رد اه توافت یخرب دوجو رب هولاع هک
 یخرب دوجو مدع و ییایرتکاب یاه تیعمج عیزوت
 هجیتن ناوت یم لاح نیا اب ،ام شرازگ رد اه هخاش
 اه Bacteroidete و اه Firmicute هخاش هک تفرگ
 هک دنهد یم لیکشت ار بلاغ هخاش نارادناتسپ رثکا رد
 .دشاب یم زین نارگید یاه هتفای اب قباطم
 هب اه نولک زا دصرد 66/68 قیقحت نیا رد

Streptococcus bovis دندوب هیبش. Streptococcus 

bovis واگ شراوگ هاگتسد یعیبط نینکاس زا یکی، 
 هب یرتکاب نیا .(03) دشاب یم کوخ و بسا ،دنفسوگ
 دیلوت یرتکاب نیرت یلصا ناونع هب یا هدرتسگ روط
 هتخانش بسا و دنفسوگ ،واگ رد کیتکلا دیسا هدننک
 نیا رد یرتکاب نیا هدهاشم .(18 و 8) تسا هدش
 رد هرتناسنک یلااب حطس هدننک دییأت دناوت یم قیقحت
 روضح هب زین نیققحم ریاس .دشاب اهزب ییاذغ هریج
 یاه یلاوت رد اه یرتکاب ینژ هناخباتک رد یرتکاب نیا
 Sundset.دنا هدرک هراشا شراوگ هاگتسد زا هدش ادج
 یاه نولک زا یخرب تهابش هب (1448) ناراکمه و
 هب Svalbard یاه نزوگ هبمکش زا هدش ادج

Streptococcus bovis (61) دنا هدرک هراشا. Petri و 
 روضح هب هراشا رب هولاع (8348) ناراکمه

Streptococcus bovis شرازگ ،اهواگ هبمکش رد 

 نیا تیعمج رب یریثات ییاذغ هریج تارییغت هک دندرک
 Streptococcus روضح .(18) تسا هتشادن یرتکاب

bovis اهرتش دننام رگید تاناویح شراوگ هاگتسد رد 
 .(1) تسا هدش شرازگ زین
 هک هدمآ تسدب یاه یلاوت زا دصرد 48 هعلاطم نیا رد
 Selenomonas ruminantium هب دندوب نولک 1 لماش
 یکی Selenomonas ruminantium .دنتشاد تهابش
 هبمکش رد اًلاومعم هک تسا ییاه هنوگ زا رگید
 هدافتسا تلاغ هیاپ رب هریج زا هک یناگدننکراوخشن
 رد یرتکاب نیا روضح .(01) دوش یم تفای دننک یم
 وبماب بوچ و گرب اب هدش هیذغت یاه لایاگ هبمکش
 اب هدش رامیت یراورپ یاه هلاسوگ هبمکش رد ،(1)
 هریج هک ییاهواگ هبمکش رد و (33) نیسیام انیجریو
 دندوب هدرک هدافتسا هفولع نودب و هرتناسنک هیاپ رب
 هدننک دییأت دنناوت یم هک (18) تسا هدش شرازگ
 .دنشاب ام تادهاشم
 زا هدش تفایزاب (اه نولک زا دصرد 11/13) یلاوت 8
 Megasphera اب ار یدصرد 41 تهابش شرازگ نیا

elsdenii هبمکش رد اًاتدمع یرتکاب نیا .دنداد ناشن 
 رد و دنفسوگ و واگ دننام ناوج ناگدننکراوخشن
 دننک یم تفایرد دایز تلاغ اب یاه هریج هک یتاناویح
 نکمم یرتکاب نیا نینچمه .(01) دوش یم هدهاشم
 زین اه کوخ و اه ناسنا یا هدور تایوتحم رد تسا
 .(43 و 88) دوش هدهاشم
 نیا رد (اه نولک زا دصرد 11/13) زین رگید یلاوت 8
 یلاوت کی و Prevotella ruminicola هب هیبش قیقحت
 تاعلاطم .دندوب Prevotella multiformis هب هیبش زین
 سنج هک دنا هدرک هراشا عوضوم نیا هب یدایز رایسب

Prevotella یاه یرتکاب نیب رد سنج نیرت ناوارف 
 هیاپ رب تاعلاطم یتح .دنتسه هبمکش رد دوجوم
 سنج یاه هنوگ هک دنداد ناشن زین تشک یاه شور
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Prevotella یاه یرتکاب لک دصرد 41 زا شیب 
 یمک هعلاطم کی .(0) دنداد یم لیکشت ار اهزب هبمکش
 لک دصرد 46 ات Prevotella 80 سنج هک داد ناشن
 هعلاطم و (81) دهد یم لیکشت ار هبمکش یاه یرتکاب
 16S rRNA gene زا هدافتسا اب یرگید

pyrosequencing سنج هک داد ناشن Prevotella اب 
 هبمکش مویبورکیم تیعمج لک زا دصرد 81 ندوب اراد
 دشاب یم متسیسوکا نیا رد یرتکاب نیرت ناوارف واگ
 درادن تقباطم ام قیقحت جیاتن اب اه هتفای نیا .(63)
 دصرد 48 اهنت Prevotella سنج قیقحت نیا رد اریز
 و دنداد یم لیکشت ار هدش ییاسانش یاه یرتکاب
 هدش ییاسانش یاه یلاوت نیب رد سنج نیرت ناوارف
 .دندوبن
 هنوگ ود سنج نیا هب طوبرم یاه هنوگ نیب زا

Prevotella ruminicola و Prevotella mutiformis 
 هدهاشم قیقحت نیا رد هدش ییاسانش یاه یلاوت رد
 هک دندرک شرازگ (4348) ناراکمه و Pandya.دندش
 هبمکش رد هدش ییاسانش یاه نولک زا 11/2
 Prevotella هب قلعتم ناتسودنه یاه شیمواگ

ruminicola روضح نینچمه .(08) دندوب 
Prevotella ruminicola اه لایاگ و اه کای هبمکش رد 

 ناراکمه و Patel .(11 و 1) تسا هدش هراشا زین
 نولک 46 زا نولک 8 اهنت هک دندرک شرازگ (3348)
 رد Prevotella multiformis هب قلعتم هدش ییاسانش
 ناراکمه و Li.(18) دندوب ناتسودنه یاهزب هبمکش
 رد Prevotella mutiformis روضح هب زین (1348)
 طولب گرب اب هدش هیذغت اکیس یاه نزوگ هبمکش
 .(23) دندرک هراشا
 نیا رد هدش ییاسانش نولک 13 زا نولک کی اهنت
 هک دوب Lactobacillus plantarum هب هیبش قیقحت
 .تسا هدش هدهاشم تاشرازگ زا یمک دادعت رد اهنت

 18 نولک لماش زین (اه نولک زا دصرد 11/13) نولک 8
 واگ هبمکش هتفاین تشک یاه یرتکاب اب 1 نولک و
 هک تسا حضاو اًلاماک .دنتشاد یدصرد 02 تهابش
 هب ات شراوگ هاگتسد یاه یرتکاب زا یا هدمع شخب
 زا یدایز رایسب دادعت مه زونه و هدشن تشک لاح
 نیققحم ریاس .دنراد دوجو تشک لباق ریغ یاه هنوگ
 رد هتفاین تشک یاه یرتکاب زا هنوگ نیا روضح هب زین
 18 ،83) دنا هدرک هراشا اهزب هبمکش زا دوخ تاشرازگ
 .(11 و
 رد شرازگ نیلوا قیقحت نیا ،ام تاعلاطم ساسا رب
 هبمکش ییایرتکاب تیعمج عونت یسررب دروم
 هیاپ رب یشور اب هک تسا ناریا رد ناگدننکراوخشن
 16S نژ هناخباتک زیلانآ و زارمیلپ یا هریجنز شنکاو

rRNA هتفرگ ماجنا هبمکش تایوتحم زا هدمآ تسدب 
 زا هدمآ تسدب ییایرتکاب یاه یلاوت یسررب .تسا
 رد هدمآ تسدب جیاتن هک داد ناشن زین اهزب هبمکش
 رد و رگید یاهروشک رد نیققحم ریاس جیاتن یاتسار
 ات تسا مزلا دوجو نیا اب .تسا رگید یاه ماد
 یلوکلوم عونت یسررب یارب یرتشیب تاعلاطم
 رد ناگدننکراوخشن رد هبمکش یاه مسیناگراورکیم
 تسیز زا یرت لماک روصت ناوتب ات دریگب ماجنا ناریا
 ناریا یاه ماد شراوگ هاگتسد رد نکاس یبورکیم هدوت
 اه هتخای کت و اه چراق ،اه یکرآ ،اه یرتکاب زا معا
 .دروآ تسدب
 عبانم
 رویط و ماد یکیتنژ ریاخذ رب یشرگن .(2113) .ج ،نایلکوت -3

 و یعیبط عبانم تاقیقحت زکارم یراکمه اب .ناریا یموب
 :جرک .اه ناتسا ماد روما تنواعم و اه ناتسا ماد روما
 .روشک یماد مولع تاقیقحت هسسوم
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Abstract 
Genetic diversity of rumen bacterial population in goats was identified using a modern molecular 
culture independent method. It is probable that structure of bacterial colonies of goats show special 
characters and some differences, in comparison to the other ruminants because of their distinct diet 
and habitat. So that obtaining enough knowledge about bacterial diversity in various breeds of goats 
and their variations in response to diverse diets and also determination of bacterial diversity in 
various environments is essential. Therefore a mixture sample of whole rumen content of 12 native 
goats from the north of Iran was collected. PCR amplification was done by universal primers of 
bacteria and 16S rRNA gene clone library was sequenced. Samples were collected from herds that fed 
by a mixture of forage and concentrate. Totally fifteen sequences of 16S rRNA were analyzed. From 
these 15 sequences, 4 sequences showed similarity (94%) to Streptococcus bovis and 3 sequences 
were similar (90%) to Selenomonas ruminantium. Also 2 sequences were similar (89%) to 
Megasphera elsdenii and two others resembled (96%) to Prevotella ruminicola. Two sequences had 
similarity (89%) to uncultured bacteria from the rumen of cow. One sequence from these 15 sequences 
showed similarity (90%) to Lactobacillus plantarum and one last sequence was similar (92%) to 
Prevotella multiformis. This study is the first identification of rumen bacterial population diversity 
from the goats in Iran. The results of this study showed that bacterial population diversity in the 
rumen of goats is similar to other ruminants in other parts of the world. Although we isolated some 
sequences which are not clustered to common bacteria in digestive tract. It may as results of 
individual differences during sample collection, types of rations, methods of DNA extraction or used 
primers. 
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