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 چکیده
سیلین در و بروز مقاومت به متییکی از علل های اصلی ورم پستان واگیردار در گاوهای شیری بوده  استافیلوکوکوس اورئوس

 باشد. هدف از انجام مطالعه حاضرهای مهم و عمده در دامپزشکی و بهداشت عمومی میهای باکتری مذکور از نگرانیسویه
 های بالینی و غیربالینی در استان خوزستان ودر شیر گاوهای مبتلا به ورم پستان استافیلوکوکوس اورئوسارزیابی فراوانی باکتری 

های مشکوک به انواع ورم پستان نمونه شیر گاو 300ها بود. در تعداد سیلین در آنو مقاومت به متی mecAبررسی میزان شیوع ژن 

شناسی تشخیصی و تائید نهائی با روش مولکولی درصد( بر اساس اصول میکروب 33/10جدایه ) 31در استان خوزستان، فقط 

استافیلوکوکوس ها، به عنوان باکتری ( در ژنوم آنnucحضور ژن اختصاصی ترمونوکلئاز ) مراز برمبنایای پلیواکنش زنجیره

ها با ردیابی مولکولی سیلین در جدایهتأیید شد. در بررسی فنوتیپی  با روش انتشار دیسک و ارزیابی مقاومت به متی اورئوس

که در روش فنوتیپی، در حالی مذکور بودند، ندرصد( واجد ژ 45/6جدایه ) 2هم مشخص گردید که تنها   mecAحضور ژن 

 ;Meticilline Resistance Staphylococcus aureusسیلین )مقاوم به متی اورئوساستافیلوکوکوس های مذکور به عنوان جدایه

MRSA )استفاده از  ها براساس روش انتشار دیسک و بابیوتیکی جدایهشناسایی نگردیدند. همچنین بررسی الگوی مقاومت آنتی

نشان داد که بیشترین سولفامتوکسازول -متوپریمسیلین، سفوکسیتین و تریسیلین، کلیندامایسین، داکسیپنیبیوتیکی های آنتیدیسک

درصد( و کمترین مقاومت هم نسبت  45/6سیلین )سولفامتوکسازول و داکسی-های تری متوپریمبیوتیکمقاومت مربوط به آنتی

های ناشی از باکتری ورم پستان نتایج این پژوهش نشان داد که در استان خوزستان باشد.سیلین )صفر درصد( میبیوتیک پنیآنتی



سیستم مدیریت پرورشی گاوهای شیری  های واگیردار، باید درپستانعنوان یکی از عوامل مهم ورمبهرئوس استافیلوکوکوس او

 مدنظر باشد.
 

 ، خوزستان.mecAسیلین، ژن ، مقاومت به متیرئوساستافیلوکوکوس او ورم پستان گاو، :های کلیدیواژه

 

 

 

 مقدمه

ای شبدهترین پباتوژن گبرم متببت شنا ت درصد گاوها، غالب  5-70، با درگیرکردن حدود استافیلوکوکوس اورئوس

 ,.Vasudevan et al., 2003; Zecconi et al)باشد است ک  مسئول ایجاد ورم پستان بالینی، تحت بالینی و مزمن می

2013; Dastmalchi Saei et al., 2020 .)منجبر بب  ورم  البت  میزان کشندگی باکتری فوق  یلی کب  اسبت و بیشبتر

کننبده و سبمومی تولیبد هبای تجزی حبال، ننزی شود ک  ممکن است چندین ماه طول بکشد. با اینپستان مزمنی می

 ,.Vasudevan et alیابد )رساند و در نهایت، تولید شیر کاهش میذیر میناپکند ک  ب  بافت پستان نسی  برگشتمی

2003; Gilbert et al., 2013ترین راه انتقبال (. البت  بهداشت بافت پسبتان و بهداشبت شیردوشبی )ازننجاکب  اصبلی

ا تبا حبد زیبادی های نلوده، عفونبت رهای سال  از گاو، کارتی  نلوده است( و حفاظت گاواورئوساستافیلوکوکوس 

(. بیماری ورم پستان در ایران اندمیک بوده و موارد بروز ایبن بیمباری نسببتا  Rainard et al., 2018دهد )کاهش می

 -موقع تشخیص داده نشود و ایجاد شرایط بهداشتیک  بیماری فوق ب (. درصورتیAbera et al., 2010باشد )بالا می

هبای مولبد ورم درستی انجام نشود، احتمبال دارد کب  بباکتریگاوهای مبتلا، ب  ای در مورددرمانی مناس  و قرنطین 

ناپبذیر های جبرانتوانبد باعبخ  سبارتها سرایت کرده و کل گل  را نلوده کند کب  ایبن امبر میپستان ب  سایر دام

-ورم پسبتان تحبتهای درمان گاوهای مبتلا، کاهش چشمگیر تولید شیر بخصوص در موارد اقتصادی از قبیل هزین 

(. گذشبت  از ربررهای اقتصبادی، بحبخ سبلامت Yarabbi et al., 2014های مبتلا شبود )بالینی و نهایتا  حذف دام

هبای های مقاوم و نیبز تباریرنن ببر پروتکلبیوتیکی ب  انسان و ایجاد سوی عمومی و  طری ک  در انتقال بقایای ننتی

(. لبذا Cikman et al., 2019های فعلی وجبود دارد هب  مطبرس اسبت )ریالباکتدرمانی در استفاده از ارربخشی ننتی

شبده پستان در حیوانبات شبیری گبزارشعنوان یکی از عوامل ورمغالبا ب  استافیلوکوکوس اورئوسک  رغ  اینعلی

انی در هبای ببالینی اکتسبابی بیمارسبت(، اما چون باعبخ ایجباد انبواف عفونتAires-de-Sousa et al., 2007است )

(، بنابراین بباکتری Tong et al., 20015; Srednik et al, 2019) شودپوست، بافت نرم و مسمومیت در انسان نیز می

کنبد، در زای  طرناک مشترک ک  ه  حیوانات و ه  انسبان را تهدیبد میهای بیماریعنوان یکی از باکتریمذکور ب 

 (.Thammavongsa et al., 2015; Carfora et al., 2016; Li et al., 2017شود )نظر گرفت  می

هبای ترین باکتریاشتباه اندا تن سیست  ایمنی میزبان، نن را ب  یکبی از مقباومدر ب  رئوساستافیلوکوکوس اوتوانایی 

( و در حبال حاربر گسبترش Hiramatsu et al., 2014) اسبتبیوتیکی تببدیل کبردهزا در تاریخ درمان ننتیبیماری

(، ب  عنوان Meticilline Resistance Staphylococcus aureus; MRSAسیلین این باکتری )ی مقاوم ب  متیهاسوی 

 ;García-Alvarez et al., 2011باشبد )یک نگرانی مه  برای سلامت حیوانات و انسان در سراسر جهان مطرس مبی



Ba et al., 2014; van Rijen et al., 2014هببای سبیلین در بر ببی سبوی   متبی(. توانببائی مقاومبت نسببت ببب

 SCCmec نبام کب  روی یبک عنصبر ژنتیکبی متحبرک بب   mecAعمدتا  توسط بیبان ژن  رئوساستافیلوکوکوس او

(Staphylococcal Cassette Chromosome mec ) شود. بیان ژن مبذکور منجبر بب  تولیبد یبک قرار دارد ایجاد می

 ( در ببباکتریPenicillin Binding Protein 2a) PBP2aلین بنببام سببیپببروتئین تیییریافتبب  پیوندشببونده ببب  پنی

های بتالاکتام حساسیت بسیار کمی دارد و لذا این بباکتری بیوتیکشود ک  نسبت ب  ننتیمی استافیلوکوکوس اورئوس

 ,Hiramatsuet et al., 2001; Abed et al, 2021; Kamroodi et alشود )های بتالاکتام مقاوم میبیوتیکدر برابر ننتی

2022 .) 

های حاصل  از ورم پستان بالینی و تحت ببالینی دراربر درگیبری ببا ک  مطالعات ژنتیکی در مورد جدای باتوج  ب  این

 شبود صوص استان  وزستان انجام شبده ببا ایبن حبال توصبی  میدر ایران و ب اورئوس استافیلوکوکوس باکتری 

. از طرف دیگر باید توج  داشت ک  تباکنون واکسبن مبیرری ببر ت گیرداین  صوص صور مطالعات جامع تری در

و لذا بهتبرین راه مقابلب  ببا  (Kerro and vidlund., 2024)پستان در کشور ایران در دسترس نیست رد بیماری ورم

 باشد. های مختلف میبیوتیکپستان، استفاده از ننتینن، پیشگیری و در صورت بروز ورم

های در نمونب اسبتافیلوکوکوس اورئبوس منظور بررسی حضور شده، مطالع  حارر ب میت مطال  ارائ با توج  ب  اه

بالینی استان  وزسبتان و همننبین تعیبین فراوانبی شده از گاوهای مبتلا ب  ورم پستان بالینی و تحتنوریشیر جمع

انجبام  استافیلوکوکوس اورئوسهای بیوتیکی جدای و ارزیابی الگوی حساسیت و یا مقاومت ننتی mecAحضور ژن 

 گردید.

 

 هامواد و روش

ملبک و های بهبهان، قلع  تل، اهواز، باغهای گاو شیری صنعتی شهرستانگیری از فارمپژوهش  حارر، نمون  در طی

 صبورت مقطعبی ازب  1402تا اردیبهشت  1401موارد ارجاعی ب  بیمارستان دانشکده دامپزشکی اهواز از اردیبهشت 

نمون  متبت ورم پستان انجام گرفت. بدین  100گاوهای مبتلا ب  ورم پستان بالینی و تحت بالینی و تا حصول حداقل 

طبیعی در شیر مانند تیییر رنگ، وجود لخت  و نیز تبورم، گرمبی، منظور نمون  شیر از گاوهایی ک  واجد تیییرات غیر

بودند، بب  عنبوان گاوهبای مببتلا بب  ورم پسبتان ببالینی و نیبز درد و قرمزی حداقل در یکی از چهار کارتی  پستان 

 ء( نمونب California Mastitis Test)پستان کالیفرنیا گاوهایی ک  فاقد علای  بالینی بوده ولی با استفاده از نزمون ورم

برداری، ابتدا بافت ها متبت شده بود، ب  عنوان گاوهای مبتلا ب  ورم پستان تحت بالینی، ا ذ شد. جهت نمون شیر نن

هبا ببا ( کارتیب Teatپستان هر دام با نب شست  شده و سپس با حول  تمیز با دقت  شک شبد، سبپس سرپسبتانک )

طور کامل ردعفونی گردید. در ادام  دوشش اولی  شیر هبر  ( بغدیر، ایراندرصد ) 70اتیلیک  سواپ نغشت  ب  الکل

(اسبتریل Falcon Tubeتبر شبیر ا بذ شبده و در یبک لولب  فبالکون )لیمیلی 15-20کارتی  دور ریخت  شد و سپس 

های شیر در کنار یبخ نگهبداری شبده و بلافاصبل  تحبت شبرایط نسبپتیک بب  نزمایشبگاه نوری گردید. نمون جمع

های (. نمونب Abed et al, 2021شناسی دانشکده دامپزشکی دانشگاه شهید چمران اهبواز انتقبال داده شبد )میکروب

دقیقب  سبانتریفیوژ  15دور دقیقب  بب  مبدت  3000با سرعت  (اپندورف، نلمانفاصل  در دستگاه سانتریفیوژ )شیر بلا



هبای حباوی گردیده و سپس مایع رویی حاصل  دور ریخت  شد. در ادام  یک لوپ پر از رسوب شیر بر روی پلیبت

و  (هبای مبدیا، هنبدمانیتول سالت نگار ) درصد  ون دفیبرین  گوسفند، 10با  (های مدیا، هندنگار ) های بلادمحیط

 48تبا  24درجب  سلسبیوس بب  مبدت  37(، جداگان  کشت داده شبده و در دمبای لیوفیلین ، ایتالیا) برد پارکر نگار

ببر اسباس  اسبتافیلوکوکوس اورئبوسهای مرببو  بب  بباکتری گذاری شدند. تشخیص اولی  جدای ساعت گرمخان 

هبای اکسبیداز و هبا، نزمبوننمیزی گرم، شکل بباکتری، مورفولبوژی کلنیبیل رنگارزیابی  صوصیات فنوتیپی از ق

(. Markey et al, 2013; Abed et al, 2021کاتبالاز و نیبز  صوصبیات بیولبوژیکی و بیوشبیمیایی انجبام گرفبت )

ک هبای حباوی محبیط اسبکی  میلبها پس از تشخیص اولی  مطابق پروتکل ذکر شده، در دا بل میکروتیبوبجدای 

 داری شدند. ( نگ ، نلمانGFL) سلسیوس فریزر -70دمای  ( و درلیوفیلین ، ایتالیا)

 ببر PCRهبا، ابتبدا نزمبایش منظور تشخیص قطعی هویبت جدایب در ادام  و ب : های تحقیقارزیابی ژنوتیپی جدایه-

 ;Sasaki et al, 2010) ( و ب  کمک جفت پرایمرهای ا تصاصی نن انجام گردیبدnucاساس تکتیر ژن ترمونوکلئاز )

El-Tawab et al, 2016 همننین در ادام  جهبت ردیبابی ژن .)mecA هبا، نزمبایش جدایب  درPCR  ببا اسبتفاده از

 Schuenck et) پرایمرهای ا تصاصی مربوط  و مطابق با روش توصیف شده توسط شوئنک و همکاران انجبام شبد

al., 2006هبای ه ببرای تکتیبر ژن(. مشخصبات کامبل پرایمرهبای مبورد اسبتفادnuc  وmecA ارائب   1، در جبدول

 است.شده

بودن بر مبنای  استافیلوکوکوس اورئوسهای مشکوک ب  تمام جدای  DNAلازم ب  ذکر است ک  در این مرحل ، ابتدا 

 ,.Öztürk et al., 2019; Amini Kamroodi et alهای فنوتیپی، با استفاده از روش جوشاندن، استخراج گردید )یافت 

، انجبام گردیبد. 2 مطابق اطلاعات ارائب  شبده در جبدول مورد نظر، PCRهای( و سپس مراحل اصلی واکنش2022

اسبتافیلوکوکوس در مبورد سبوش اسبتاندارد بباکتری  DNA همننین ب  منظور کنترل کیفیت، هم  مراحل استخراج

 عنوان کنترل متبت ه  انجام گردید.( ب ATCC-33591)اورئوس 

 
 استفاده در تحقیق حارر مشخصات توالی پرایمرهای مورد -1ل جدو

      (bp) محصول اندازه                                 (′3→′5)  پرایمرها توالی                                         هدف ژن

Sasaki et al., 2010                   280                    F: TCGCTTGCTATGATTGTGG                                         nuc                 

                            R: GCCAATGTTCTACCATAGC         
Schuenck et al., 2006              307                    F: TAGAAATGACTGAACGTCCG                                   mecA   

                              R: TTGCGATCAATGTTACCGTAG 
 

میکرولیتبر از هرکبدام از پرایمرهبای  1(، در هر میکروتیوب، مقدار 2 مورد نظر)جدول PCRهای برای انجام واکنش

میکرولیتبر از مسبتر  5/12(، 1 )جدول های هدفمربو  ب  ژن)شرکت پیشگام، ایران( ا تصاصی پیشرو و معکوس 

تخراجی هرجدای  ارباف  شبد و سبپس ببا نب اس DNAمیکرولیتر از  4میکس نماده )شرکت امپلیکون، دانمارک( و 

 (اپنبدورف، نلمبانسبایکلر )ها در دستگاه ترمومیکرولیتر رسانده شد. در ادام  میکروتیوب 25مقطر استریل ب  حج  

 قرار داده شدند. 

 
  mecAو  nucهای ژن جهت تکثیر PCR هایهای واکنشسیکل زمان و دمای مشخصات -2جدول 



 هاتعداد سیکل زمان  (ºCدما ) هاسیکل ژن

nuc 

 1 دقیق  5  94 سازی اولی واسرشت  سیکل اول

 سیکل دوم

 رانی  30 94 سازیواسرشت 

 رانی  30 55 اتصال 30

 رانی  30 72 تکتیر

 1 دقیق  10 72 تکتیر نهایی سیکل سوم

mecA 

 1 دقیق  10 95 سازی اولی واسرشت  سیکل اول

 سیکل دوم

 رانی  30 94 سازیواسرشت 

 رانی  30 56 اتصال 30

 رانی  30 72 تکتیر

 1 دقیق  5 72 تکتیر نهایی سیکل سوم

 

های مورد نظر تحقیق، ، جهت مشاهده باندهای تولید شده در ارر تکتیر هر یک از ژنPCRهای پس از اتمام واکنش

 2(، ب  همراه سیناکلون، ایران) حاصل  و ژل نگاروزمیکرولیتر از هر یک از محصولات  8با استفاده از مقدار 

انجام شد و در نهایت  (پایاپژوهش، ایرانالکتروفورز ) عمل )سیناکلون، ایران( (Safe Stain) ایمنمیکرولیتر رنگ 

 برداری گردید.(، عکسیوویتک، انگلستان) دستگاه ایلومیناتور UVه  از باندهای حاصل  با استفاده از اشع  
در پژوهش حاربر ببا : های تحقیقبیوتیکی جدایهسیلین و تعیین الگوی مقاومت آنتییابی فنوتیپی مقاومت به متیارز -

بیبوتیکی سبیلین و سبنجش حساسبیت ننتیاستفاده از روش انتشار دیسک در نگار، تعیین فنوتیپی مقاومت بب  متبی

ک  در  استافیلوکوکوس اورئوسهای ک از جدای ساعت  هر ی 18-24ها ه  انجام گرفت. بدین منظور از کشت جدای 

 5/0سوسپانسبیونی مطبابق ببا کبدورت  تأییدشده بودنبد ، nucبخش ژنوتیپی تحقیق و بر اساس ارزیابی تکتیر ژن 

)مرک، ( تهی  کرده و با استفاده از سواپ استریل در سطح محیط مولر هینتون نگارMcFarlandاستاندارد مک فارلند )

پبادتن طب ، ایبران( های اسبتاندارد )رت پخبش کبردن یکنوا بت، کشبت داده شبد. سبپس دیسبکصو، ب نلمان(

 (، تبری متبوپری µg/disk 30(، سفوکسبیتین )µg/disk 30(، داکسی سیلین )U/disk 10سیلین )های پنیبیوتیکننتی

عایت فاصل  استاندارد قبرار محیط مذکور با ر ( بر رویµg/disk 2( و کلیندامایسین )µg/disk 25سولفامتوکسازول )

درجبب  سلسببیوس،  35سبباعت در دمببای  18-24مببذکور، ببب  مببدت  هببای کشببتشببد. در ادامبب  همبب  محببیطداده

ها را با  ط کبش مبدرج گذاری شدند. سپس، قطر منطق  عدم رشد ایجاد شده در اطراف هر یک از دیسکگرمخان 

صورت حسباس، نیمب  حسباس و مقباوم ه از جدول استاندارد ب گیری کرده و نتایج قرائت شده با استفاددقیق اندازه

سیلین ه  مطابق روش فوق و با استفاده گزارش گردید. لازم ب  ذکر است ک  سنجش مقاومت فنوتیپی نسبت ب  متی

 (.CLSI, 2021(، انجام شد )µg/disk30) از دیسک سفوکسیتین

 هایافته

شیر ا بذ  نمون  300 درصد( از 33/15)استافیلوکوکوس اورئوس ی  جدا 46در قسمت فنوتیپی تحقیق حارر، تعداد 

در مرحلب   استافیلوکوکوس اورئبوس واجد  صوصیات اولی  ءجدای  46شده، شناسایی شد. از طرف دیگر از تعداد 



ری عنوان بباکتب  ،nucمراز، براساس ردیابی ژن ای پلیجدای  در واکنش زنجیره 31 تشخیص فنوتیپی پژوهش، تعداد

 (. 1مورد تأیید قرار گرفت )شکل رئوس استافیلوکوکوس او
 

 
جفت بازی )سینا کلون، 100سایز مارکر ( M: چاهک nuc شده برای تکتیر ژنانجام PCRنتیج  الکتروفورز ژل نگاروز مربو  ب  محصولات  -1شکل

، nuc های واجد ژن( جدای 4و  2، 1های ( کنترل منفی، چاهک5هک جفت باز، چا 280نمون  کنترل متبت حاوی باندی ب  اندازه ( 7ایران(، چاهک 

 تایید نشد(. استافیلوکوکوس نرئوسنبوده و ب  عنوان  nuc ای ک  واجد ژنجدای )  فاقد ژن منفی جدای ( 3چاهک 

 

کوکوس استافیلوتایید شده ب  عنوان باکتری  ءجدای  31همننین نتایج تحقیق حارر نشان داد ک  از مجموف 
 (.2بودند )شکل  mecAدرصد( واجد ژن  45/6جدای  ) 2 فقط ،اورئوس

 

 
 جفت بازی )سیناکلون،100سایز مارکر ( Mچاهک :  mecAشده برای تکتیر ژنانجام PCRنتیج  الکتروفورز ژل نگاروز مربو  ب  محصول  -2شکل 

 .mecAهای واجد ژن ( جدای 4و  3های ( کنترل منفی، چاهک2فت باز، چاهک ج 307نمون  کنترل متبت حاوی باندی ب  اندازه ( 1ایران(، چاهک 



 

بیوتیک درصد( نسبت ب  ننتی 100همگی ) ه ،استافیلوکوکوس اورئوس تاییدشده ب  عنوان باکتری  ءجدای  31از 

 45/6)جدای   2و های کلیندامایسین بیوتیکدرصد( نسبت ب  ننتی 22/3جدای  )1سیلین حساس بودند. همننین پنی

درصد( ه   45/6) 2سولفامتوکسازول و داکسی سیلین مقاوم بودند. رمنا  جدای   -درصد( نسبت ب  تری متوپری 

 (.1درصد( نیز نسبت ب  کلیندامایسین حساسیت نسبی داشتند )نمودار  22/3جدای  ) 1نسبت ب  داکسی سیلین و 

نبوده و حساسیت نشان دادند. لازم ب  ذکر است ک  در  مقاوم در برابر سفوکستین هاجدای  یک ازهمننین هیچ

سیلین از ها، برای سنجش مقاومت فنوتیپی نسبت ب  متیتحقیق حارر مطابق توریح در قسمت مواد و روش

 (.1بیوتیک سفوکسیتین استفاده کردی  )نمودار دیسک استاندارد ننتی
 

 
 های مورد مطالع بیوتیکی جدای مت ننتینتایج بررسی الگوی حساسیت و مقاو -1 نمودار

 

 

 گیریبحث و نتیجه

هبای ببالینی فبارمگاوهای مشکوک بب  ورم پسبتان ببالینی و تحبت صورت مقطعی ازپژوهش  حارر، ک  ب  در طی

ملک و موارد ارجاعی ب  بیمارستان دانشکده دامپزشبکی  های بهبهان، قلع  تل، اهواز، باغگاو شیری شهرستان صنعتی

ببا اسبتفاده استافیلوکوکوس اورئوس درصد(،  33/15جدای  ) 46نمون  شیر، تعداد  300از تعداد  ،انجام گرفت اهواز

و بر اساس ارزیابی  صوصیات فنوتیپی و بیوشبیمیایی  مطالع  حاررهای ا تصاصی ذکرشده در از کشت در محیط

 33/10جدایب  ) 31 سبتافیلوکوکوس اورئبوسا واجبد  صوصبیات اولیب  جدایب  46تشخیص اولی  داده شد، ک  از 

مورد تأیید رئوس استافیلوکوکوس اوعنوان باکتری ب  ،nucمراز، براساس ردیابی ژن ای پلیدرصد( در واکنش زنجیره

 شبده،تایید نهائیاستافیلوکوکوس اورئوس جدای   31(. از طرف دیگر در مطالع  حارر از تعداد 1قرار گرفت )شکل 

)شبکل  گردیدسیلین( مشاهده)ژن مقاومت ب  متی mecA ، حضور ژنPCRدرصد( با روش  45/6ی  )جدا 2فقط در 



(. عبدم 1)نمبودار جدایب  مبذکور، حسباس بب  سفوکسبیتین بودنبد 2(، این در حالی است ک  در نزمون فنوتیپی، 2

در سبال  ویی و همکاران  طالع های فنوتیپی و ژنوتیپی در تحقیق حارر، با نتایج حاصل  از مهمخوانی نتایج نزمون

2014 (Khoei et al., 2014 و یافت ) 1401در سبال های امینبی کمبرودی و همکباران (Amini Kamroodi et al., 

های توانبد بب  علبت وجبود سبوی رسد کب  عبدم تطبابق مبذکور می( مشابهت دارد. در این ارتبا  ب  نظر می2022

، استافیلوکوکوس اورئبوسها باشد ک  باعخ شده باکتری مدت جدای  طولانیداری و فریزکردن هتروژنوس و یا نگ 

کب  ایبن امبر  ،(Amini Kamroodi et al., 2022را در شبرایط نزمایشبگاهی از دسبت بدهبد ) mecAتوان بیان ژن 

 Amini Kamroodi etو یک چالش مطرس باشبد ) MRSAهای عنوان یک مسئل  در شناسایی دقیق سوی تواند ب می

al., 2022). 

نمونبب  شببیر  450در اصببفهان انجببام شببده، از تعببداد  2014در سببال ای کبب  توسببط هببوایی و همکبباران در مطالعبب 

 ,.Havaei et alاسبت )شناسائی شدهاستافیلوکوکوس اورئوس درصد( از باکتری  12جدای  ) 54شده نیز، نوریجمع

 2009در سبال حارر، در مطالع  ابراهیمی و ا وان طباهری  های تحقیق وانی نسبی با یافت (. همننین در ه 2014

اسبت نمون  شبیر جبدا شبده 98از تعداد  استافیلوکوکوس اورئوسعنوان درصد( ب  8/16باکتری ) 8در شهرکرد ه  

(Ebrahimi and Akhavan Taheri, 2009 منطبق با نتایج پژوهش حارر در مطالع  ناظر و سرمدی در شبیراز نیبز .)

شناسائی استافیلوکوکوس اورئوس درصد(  73/8جدای  ) 118نمون  شیر مربو  ب  موارد ورم پستان،  1352د در تعدا

گاو  1907بر روی  2000ای را در سال و همکاران مطالع  (. همننین بوساتوNazer and Sarmadi, 2005است )شده

از اسبتافیلوکوکوس اورئبوس زی بباکتری شیری مبتلا ب  ورم پستان در کشور سبوئیس انجبام داده و میبزان جداسبا

(. البت  از طرفی Busato et al., 2000اند )درصد گزارش کرده7/11 های فوق را نزدیک ب  نتایج تحقیق حارر،نمون 

در پژوهش حارر با بر بی از نتبایج مطالعبات مشباب   اورئوس استافیلوکوکوسه  نتایج فراوانی جداسازی باکتری 

 2021ای کب  توسبط عاببد و همکباران در سبال متال درمطالع عنوانو  ارج مطابقت نداشت. ب  شده در ایرانانجام

-درصبد گبزارش شبده 9/44عامل ورم پستان،  ب  عنواناستافیلوکوکوس اورئوس انجام شده، فراوانی شیوف باکتری 

نمون  شبیر مرببو  بب   100عداد قربانپور و همکاران در اهواز، از ت ء(. همننین در مطالع  et alAbed ,.2021است )

اسبت ، تأییبد شبدهاورئبوس اسبتافیلوکوکوسدرصد( ب  روش مولکولی، ب  عنوان  25جدای  ) 25ورم پستان گاوی، 

(2007., et al Ghorbanpour در مطالع .)نمونب  شبیر  30در اتیبوپی هب  از تعبداد  2010در سال نبرا و همکاران  ء

نمون  شیر مربو  ب  ورم پستان تحبت ببالینی،  110درصد( و از تعداد  3/33جدای  ) 10مربو  ب  ورم پستان بالینی، 

(. از طبرف Abera et al., 2010) اسبت، شناسبائی شبدهاستافیلوکوکوس اورئوسعنوان درصد( ب  5/44جدای  ) 49

در اسبترالیا بررسبی  ببالینی ورم پسبتانشیر مرتبط با عفونت تحبت ءنمون  117فوئکتز و همکاران،  ءدیگر در مطالع 

 ,.Phuektes et alاسبت )شناسائی شده استافیلوکوکوس اورئوسدرصد( ب  عنوان  99/5جدای  ) 7شده و فقط تعداد 

در مبوارد ورم اسبتافیلوکوکوس اورئبوس ، شبیوف 2005در سبال  (. همننین طبق گزارش اطیابی و همکباران2001

  ءجدایب  84شبده، تنهبا نورینمونب  شبیر جمع 2904وری ک  از تعبداد طاست، ب تر بودهپستان گاوی در ایران پایین

رسد کب  عبدم تشباب  نظر می(. ب Atyabi et al., 2005است )شناسائی شده درصد( 89/2)رئوس استافیلوکوکوس او

 هبای مبدیریتی، سبطح رعایبتهای تحقیق حارر، ممکن است ناشبی از تفاوتهای ذکر شده، با یافت نتایج پژوهش

 31طور ک  قبلا اشباره شبد، از (. اما همانAmini Kamroodi et al., 2022های شیردوشی باشد )بهداشت و سیست 



 PCRدرصبد( ببا روش  45/6جدایب  ) 2فنبوتیپی و ژنبوتیپی، در  ءتائیدشده استافیلوکوکوس اورئوسجدای  باکتری 

 2022در سبال  های امینی کمبرودی و همکبارانافت  وانی با یافت  مذکور، یدر ه  .ب  تأیید رسید mecA حضور ژن

(Amini Kamroodi et al., 2022سنگری فر و همکاران ،)  2016در سال (Sangarifar et al., 2016 و سردنیک و )

( مطابقت دارد، همننین  یافت  مذکور ببا نتبایج بعضبی از مطالعبات Srednik et al., 2019) 2019در سال  همکاران

کب  در  2014در سبال متال در مطالع  هبوایی و همکباران  عنواندر ایران و  ارج ایران مطابقت ندارد. ب شده انجام

جداشده از شیر گاوهای مبتلا بب  ورم پسبتان، ببا روش  اورئوساستافیلوکوکوس 54شهر اهواز انجام شده، از تعداد 

(. Havaei et al., 2014سبیلین شناسبایی شبد )متیدرصد( ایزول  مقاوم ب   52/18) 10انتشار دیسک در نگار، تعداد 

های باکتری در جدای  mecA انجام شده، فراوانی ژن 2021ای ک  توسط عابد و همکاران در سال همننین در مطالع 

یلماز و همکباران نیبز (. در مطالع  تورکAbed et al., 2021است )درصد گزارش شده 60 استافیلوکوکوس اورئوس

جدایبب  16عامببل ورم پسببتان گبباوی،   اسببتافیلوکوکوس اورئببوسجدایبب   93، از تعببداد 2010ر سببال د در ترکیبب 

ای دیگر (. همننین در مطالع et al Turkyilmaz ,.2010است )شناسایی شده MRSA ءدرصد( ب  عنوان سوی 2/17)

 اسببتافیلوکوکوس اورئببوسجدایبب   85انجببام شببده، از تعببداد  2017در سببال کبب  توسببط شریواسببتاوا و همکبباران 

 Shrivastava etاسبت )شناسایی گردیده mecAدرصد(، ژن  47/16جدای ) 14نمده از ورم پستان گاوی، در دستب 

2017., alءتواند بب  دلیبل تفباوت در میبزان جامعب های مشاهده شده، میرسد ک  علت عدم همخوانی(. ب  نظر می 

حاربر  هبای منباطق مبورد مطالعب های مدیریتی مناس  در گاوداریه از روشگیری و استفادنمون  ءنماری و منطق 

 (. Amini Kamroodi et al., 2022باشد )

 سیلین گبزارش نگردیبدیک از جدای  ها در نزمایش فنوتیپی مقاوم ب  متیحارر هیچ ک  در مطالع البت  با وجود این 

اسبتافیلوکوکوس جدایب   31ها، مشخص شد ک  از تعداد کی جدای بیوتی( ، در ارزیابی الگوی مقاومت ننتی1)نمودار

 شبدهر مطالعات انجام( . د1)نمودار سیلین حساس بودندبیوتیک پنیدرصد( نسبت ب  ننتی 100ها )هم  نن اورئوس،

توسط (، Youssif et al., 2019) درصد 56نمون   111در شهر مشهد روی  2019در سال توسط یوسیف و همکاران 

پبور تقبی و توسبط (، Akkou et al., 2016درصد ) 87نمون   45تهران روی  شهر در 2016در سال وهمکاران کو ن

صباح  توسبط (، Pourtaghi et al., 2016) درصبد100نمونب   444در شبهر تهبران روی  2016در سال  همکاران

( Sahebekhtiari et al., 2016) درصبد 50نمونب   444روی  شبهر الببرز در 2016در سبال  طیبری و همکباران 

سیلین گزارش گردید کب  میبزان جداشده از ورم پستان تحت بالینی مقاوم ب  پنی استافیلوکوکوس اورئوسهای نمون 

ها است. این امر ممکن اسبت بب  شده در این پژوهششده در پژوهش حارر کمتر از میزان گزارشمقاومت گزارش

تر از مقدار لازم و یبا عبدم کامبل ها، استفاده از دوز های پاییندر گاوداری علت استفاده وسیع از پماد دا ل پستانی

حارر مشخص گردید ک  میزان مقاومت  اما در مطالع . (Amini Kamroodi et al., 2022ی درمان باشد )کردن دوره

مینبی کمبرودی و شده در پبژوهش ادرصد(، کمتر از مقدار گزارش 45/6سولفامتوکسازول ) -نسبت ب  تری متوپری 

 50(. همننبین در مطالعب  یوسبفی و همکباران Amini Kamroodi et al., 2022باشبد )درصبد(، می 23همکاران )

، اسبتافیلوکوکوس اورئبوسهبا درصد جدایب  75نسبت ب  کلیندامایسین و  استافیلوکوکوس اورئوسها درصد جدای 

جدایب   54(. همننین در تحقیق هبوایی و همکباران از Youssif et al., 2021نسبت ب  داکسی سیلین مقاوم بودند )

در مطالع  (. Havaei et al., 2014)ها نسبت ب  کلیندامایسین مقاوم بودند درصد نن 29/46، استافیلوکوکوس اورئوس



جداشده از شبیر  استافیلوکوکوس اورئوسباکتری  ءجدای  39صالحی و همکاران در نذربایجان شرقی نیز ک  بر روی 

 91سبیلین هبای پنیبیوتیکبیبوتیکی نسبببت ببب  ننتیاوهای مبتلاب  ورم پستان انجام شده، فراوانی مقاومبت ننتیگ

(. همننین Salehi et al., 2021است )درصببد گزارش شده 51درصببد و سفوکسببیتین  87درصد، کلیندامایسببین 

اسبتافیلوکوکوس هبای بیوتیکی جدای زان مقاومت ننتیدر مطالع  شکوهی و همکاران ک  در شهر ماکو انجام شده، می

 ,.Shokohi et alاسبت )درصبد ببوده 35درصد و نسبت بب  کوتریموکسبازول  33/88سیلین نسبت ب  پنی اورئوس

درصبد(  45/6ها نسبت بب  کلیندامایسبین و )درصد( جدای  22/3(. این در حالی است ک  در پژوهش حارر )2018

بیبوتیکی در رسد ک  بالا بودن مقاومت ننتی(. ب  نظر می1سیلین مقاومت داشتند )نمودار  داکسیها ه  نسبت بجدای 

هبای مبورد نزمبایش، عبدم بیوتیکمدت از ننتیاز حد و طولانی تواند ب  علت استفاده بیش های مذکور، میپژوهش

 Aminiهبای در گلب  باشبد )همبدت دام نلبودبیبوتیکی و حضبور طبولانی انجام نزمایش سبنجش حساسبیت ننتی

Kamroodi et al., 2022. ) 

هبای مببتلا بب  های جداشده از دامکوکوس اورئوساستافیلوحارر مشاهده شد ک   ءک  در طی مطالع با توج  ب  این

( )اگرچب  درصبد مقاومبت 1 )نمبودار انبدبتا لاکتبام مقاومبت نشبان داده های غیربیوتیکورم پستان، نسبت ب  ننتی

نمایبد. هبا را مشبخص میهبا را در گباوداریبیوتیکمحتاطان  از ننتی ءشده بالا نبود(، این امر اهمیت استفادهگزارش

امبا مشبخص  ،در استان  وزستان بسیار ک  انجام شبده mecAحاوی ژن  MRSAهای اگرچ  تحقیق بر روی جدای 

هبای بیشبتری یی ندارد. هرچند ک  لازم است پژوهشبالا ها در منطق   وزستان، شیوفشد ک   وشبختان  این سوی 

های مذکور، زنگ  طری در  صوص اشاع  بیشبتر در این مورد انجام شود و البت  حضور همین میزان ک  از باکتری

رسبد کب  کنتبرل و باشد، لذا ب  نظر میهای مذکور در جمعیت دامی و متعاق  نن انتقال ب  جمعیت انسانی میسوی 

تری از های مناس کند تا با روشچنین مطالعاتی ب  ما کمک میبیوتیکی و استفاده از نتایج اینهای ننتیپایش مقامت

 های مقاوم پیشگیری شود.انتشار سوی 
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Abstract 
Staphylococcus aureus is one of the main causes of infectious mastitis in dairy cows, and the 

emergence of methicillin resistance in these bacterial strains is a major concern in veterinary 

medicine and public health. The aim of the present study was to evaluate the frequency of 

Staphylococcus aureus in the milk of cows with clinical and non-clinical mastitis in 

Khuzestan province and to investigate the prevalence of the mecA gene and methicillin 

resistance in them. In 300 milk samples from cows suspected of mastitis in Khuzestan 

Province, only 31 isolates (10.33%) were confirmed as Staphylococcus aureus bacteria based 

on diagnostic microbiology principles and final confirmation by the polymerase chain 

reaction molecular method based on the presence of a specific thermonuclease (nuc) gene in 

their genome. In a phenotypic study using the disk diffusion method and evaluation of 

methicillin resistance in isolates by molecular detection of the presence of the mecA gene, it 

was also determined that only 2 isolates (45.6%) had the aforementioned gene, while in the 

phenotypic method, the aforementioned isolates were not identified as methicillin-resistant 

Staphylococcus aureus (MRSA). Also, the study of the antibiotic resistance pattern of isolates 

based on the disk diffusion method and using antibiotic disks of penicillin, clindamycin, 

doxycycline, cefoxitin and trimethoprim-sulfamethoxazole showed that the highest resistance 

was related to the antibiotics trimethoprim-sulfamethoxazole and doxycycline (45.6%) and 

the lowest resistance was related to the antibiotic penicillin (0%). The results of this study 

showed that in Khuzestan Province, mastitis caused by Staphylococcus aureus bacteria, as 

one of the important causes of contagious mastitis, should be considered in the dairy cattle 

breeding management system. 
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