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 چکیده 

 يو حلقو  يارشته دو  DNAژنوم    يهستند که دارا  ی اهیگ  يهاروسیاز و  ی ( شامل گروهCaulimoviridae) هادهیریمویخانواده کال

اندازه و  لوبازیک  ۹٫۸تا    ۷٫۱  نیب  يابا  اباشندیم   ی روسیبوده و فاقد پوشش  گ  هاروسیو  ن ی.  آلوده  تک  اهانیعمدتاً  را  لپه و دولپه 

  ي اقتصاد  تیبا اهم  یی هايماری خانواده سبب بروز ب  نیا  ياز اعضا  ی هر گونه معمولاً محدود است. برخ  زبانیم  ي  هرچند دامنه  کنند، یم

گل کلم است.     کیموزائ  يماریها ب آن  نیترشدهکه شناخته  شوندیم  يریگرمسمهیو ن  يریمناطق گرمس  يبالا در محصولات کشاورز

  ها روسیو نیا  ی عی. انتقال طبشودیم   يبندبسته  يااستوانه   ا ی  کیزومتریا  يهاونیریدرون و  یپوشش يهانیتوسط پروتئ  روسیو  ژنوم

.  شودیانجام م  شگاهیدر آزما  یکی مکان  يهاروش   قیها از طرآن  یکه انتقال مصنوع   یدر حال  رد،یگمی  صورت  هاشته   ي  واسطهمعمولاً به

.  شوند یشناخته م  هاروسیعنوان پارارِترووخود، به  همانندسازي    معکوس در چرخه   یسیاز رونو  ياداشتن مرحله  لیلدبه  ها روسیو  نیا

زا فعال  استرس  طیدر شرا  توانندیحضور دارند و م   اهانیدر ژنوم گ  کپارچهیصورت  خانواده به  نیزاد ادرون  ی روسیاز عناصر و  یبرخ

ها  برگ  يبر رو  یکیموزائ  ينامنظم و الگوها  یرنگ  يهامعمولاً شامل ظهور لکه   يماریب  يهانشانهگشته و منجر به بروز عفونت شوند.   

 ن ی. کنترل اشوند یآلوده مشاهده م  يهاسلول   توپلاسمیبدون غشا در س  يِضویب  ای  يکرو  يهاصورت شاملبه   یروسیاست. ذرات و

ناقلان    تیکاهش فعال  يبرا  یتی ریمد  يراهکارها  يریکارگآلوده و به  اهانیها، حذف گکشاستفاده از حشره  قیعمدتاً از طر  هاروسیو

 مانده است.   یباق  زیبرانگها همچنان چالشتوسط حشرات، کنترل کامل آن عیانتقال سر لی دلحال، به نی. با اردیپذیانجام م

 انتقال مکانیکی  -موزائیک گل کلم  -DNA اياي دو رشتهژنوم دایره -هاي گیاهیویروس - ها دهیریمویکال :یدیکلمات کل
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Abstract 

The Caulimoviridae family consists of plant viruses characterized by circular double-stranded 

DNA genomes ranging in size from 7.1 to 9.8 kilobases, lacking a viral envelope. These viruses 

mainly infect monocot and dicot plants, though each species typically has a restricted host range. 

Some members of this group are responsible for economically impactful diseases in tropical and 

subtropical crops, with Cauliflower mosaic disease being among the most prominent examples. 

The viral genome is packaged by coat proteins into either isometric or cylindrical virions. Natural 

transmission predominantly occurs via aphids, while laboratory conditions enable artificial 

transmission through mechanical methods. These viruses are classified as pararetroviruses due to 

their reliance on reverse transcription during replication. Additionally, endogenous viral elements 

derived from this family are integrated into plant genomes and may become activated under stress, 

leading to infections. Common symptoms of infection include irregular chlorotic spotting and 

mosaic patterns on leaves. Infected cells exhibit non-membranous spherical or oval-shaped viral 

inclusions within their cytoplasm. Control strategies typically involve insecticide application, 

removal of infected plants, and measures aimed at curbing vector activity. Nevertheless, achieving 

complete control remains difficult owing to rapid transmission facilitated by insects. 
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