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 شناسایی باکتریهای همزیست ،ایب دستگاه گلاارش

 (Sitotorga cerealella) بید ،لات
 

 4عزت اله صداقت فر ،3انیغلام خداکرم ،2یراحله مراد ،*1یکزاز دیمج

 
 همدان نایس یدانشگاه بوعل یگروه حشره شناس یعلم اتیعضو ه -1

 همدان نایس یدانشگاه بوعل یحشره شناسکارشناس ارشد رشته  -2

 همدان نایس یدانشگاه بوعل یاهیگ یشناس یماریگروه ب یعلم اتیعضو ه -3

 واحد اراک یدانشگاه آزاد اسلام یاهیگ یشناس یماریگروه ب یعلم اتیعضو ه -4

 

 چکیده

 ایی دارماز یحاظ ک وهماز نظر کیفیت  همخسارت این آفت  یکی از آفات مهم انباری استبید ،لات 

برای پرورش بید های همزیست دستگاه گلاارش بید ،لات  شناسایی شد.در این پژوهش، باکتری .اهمیت زیاد است

در اطاقک  سازی بعد از آیلادهظرف حاوی جلا استفاده شد.  پروتئین باتبا درصد  رقم آبیدر ،لات از جلا اصلاح شده

. جهت جدا نملادن نگهوداری شودند  درصود 65 ± 5ورطلابت نسبی  سلسیلاسدرجه  27±7ی یدمارشد در شرایط 

شد. دستگاه گلاارش  ترو سایم انتخاب 75های دستگاه گلاارش بید ،لات از بین جمعیت پرورش داده شده  باکتری

درصد و آب مقطر خارج شد سپس جهت همگن 5درصد، هیپلاکلریت سدیم  15تانلال تروها پس از ضد عفلانی در  ا

 استفاده شد. =1pHبا  ملاتر5.7 فسفات ییتر بافر نملادن دستگاه گلاارش از یک میلی

 و رقیق شده در محیط کشت نلاترینت آگار کشت داده شد   همگنیات محتلا

استخراج شده  DNAمیکروییتر   Master Mix  ،2میکرو ییتر  5یمراز ازپل اییرهزنج های واکنشانجام  برای

که حجم کلی این    Distilled Waterمیکروییتر  75و   FD1میکرو ییتر پرایمر  7.5و  RP2 یمرپرا یکروییترم 7.5، 

 16srRNAو تلاایی ژن  RP2 و FD1ی  عملام هاییمرپرااز  با استفاده PCR فرآیند .میکرو ییتر برسد 25ملااد باید به 

کره جنلابی   انجام  Bioneerتهیه شده با همکاری شرکت  PCRتلاایی یابی محصلال  انجام شد.سایکلرملاتردر دستگاه 

های های فنلاتیپی باکتری های  جدا شده با روشملارد بررسی قرار گرفت. ویژگی NCBIشد و نتایج در سایت  

مقایسه نتایج بدست آمده بیشترین شناسی مشخص شد. بعد از بررسی تمام کللانی های تهیه شده و  یباکتراستاندارد 

از   Enterobacter hormaecheiبلاد و باکتری    mundtii Enterococcusفراوانی از نظر تعداد کلنی مختص به باکتری 

فراوانی کمتری در دستگاه گلاارش بید برخلاردار بلاد. همچنین با تلاجه به ایکتروفلارز انجام شده  باتترین  باندهای 

  mundtii Enterococcusو کلاتاهترین  باند متعلق به   hormaechei Enterobacter لا  به باکتریمشاهده شده مرب
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 مقدمه
و انبار داری خسارت به محصلاتت کشاورزی تلاسط آفات، از زمان برداشت در مزرعه شرو  و تا مصرف 

 . (7972مر ،  لی)پادامه پیدا می کند

ی را که آفات در انبار ها در سط  جهانی تنها به ،لات وارد می کنند طبق گزارش سازمان خلاار بار یها زیان

محصلال برداشت شده میرسد در مناطق گرمسیری و نیمه درصد  75حدود ه کشاورزی ملل متحد هر سال ب و

 755هر سال حدود  وکنند  میلیلان تن ،لات مختلف را نابلاد می 72انباری هر سال  گمسیری جهان ، حشرات

  (.7365)باقری زنلاز، تزم در انبار ها از بین میروند عدم مراقبت های میلیلان تن ،لات نیز در اثر

های کمی باعث خسارت کیفی محصلاتت انبار شده نیز می شلاند اگر شرایط  آفات انباری علاوه بر زیان

حشرات و کنه ها و یا به  به مدفلا  و پلاسته های ترویآفات مختلف فراهم باشد محصلال  رای فعاییتب اکلایلاژیک

 شلاد. مر،لابیت آن کاسته می فضلاتت جلاندگان آیلاده شده و از

شده  تغذیه از چنین محصلاتتی بهداشت مصرف کننده را نیز ممکن است به مخاطره بیندازد . بارها دیده

سملامیت های حاد و اختلاتت گلاارشی شدید شده است اشخاصی که از ملااد آیلاده به کنه ها تغذیه کرده اند دچار م

 . اند

 یکه جز راسته  استیدر سراسر دن یآفات مهم انبار از (Sitotorga cerealella) گندم دیب ای،لات  دیب

 نیا زبانیم .است  شتریب یریحشره در مناطق معتدل گرمس نیا یباشد. ایبته پراکنش و پراکندگ یبایپلایک داران م

باشد . حشره بایغ به خلاشه  یدر درجه اول گندم و شرت در درجه دوم جلا و ارزن و چاودار و به ندرت برنج م هحشر

 یحشره به دانه ها نیا یرا تروها یخسارت اصل یآورد  وی می بار به خسارت و حمله …نارس گندم و جلا و  یها

و  یفیخسارت بصلارت ک نیزنند ا یسارت مکرده و خ یحشره درون دانه ها زندگ نیای .ترو ها زنند ی،لات م

علاوه بر آن نامتبلا  و تهلا  آور دارد  یکند و محصلال بلا یترو فضلاتت خلاد را درون دانه انباشته م رایاست ز یکم

 (.7363با تنیدن تارهای نازک در سط  محصلاتت انباری میتلااند از ارزش اقتصادی آن بکاهد)باقری زنلاز،

ملافقیت حشرات در اشغال زیستگاه های متفاوت کمک می کند، تطابق آن ها با تغذیه از عامل اصلی که به 

این قدرت تطابق عادات ،ذایی، ا،لب به کمک همزیست و برخی . (7976گلاناگلان است )داو،  رژیم های ،ذایی

لاارش مشاهده می علاامل دیگر صلارت می گیرد. برآوردها نشان داده است که همزیست ها بیشتر در نزدیکی دستگاه گ

  (.2556و ملاران ، 7979)ایشیکاوا ،شلاند

میکرو ارگانیسم های همزیست دستگاه گلاارش حشرات نقش مهمی در رشد ، تلاسعه و سازگاری محیطی  

و  یداخل های تیدستگاه گلاارش، پاراز های کروبیداخل بدن شامل م های سمیکروارگانیم کنند. میزبان خلاد ایفا می

 ی دو ملاجلاد زنده نیارتبا  ب نیتر کینزد ،یداخل سللای یستیهستند. همز یداخل سللای ایخارج  های ستیهمز

با تلاجه به اینکه حشرات بزرگترین تکامل انتخاب شلاد.  یارتبا  ط نیکه ا ی شلادمختلف است و معملاتً استدتل م

چگلانگی تکامل و آشنایی با گان هستند مطایعه ی همزیست در حشرات مختلف برای شناخت بهتر  گروه بی مهره

 رویدادهای اکلایلاژیکی دارای اهمیت است.

مطایعه و شناسایی میکروارگانیسم های همزیست حشرات در فیزیلایلاژی حشره و مدیریت آفت دارای  

 یگام تلااند یم بید ،لاتدر دستگاه گلاارش  ستیهمز های سمیکروارگانیم ییشناسا اهمیت باتیی می باشد در واقع 

 باشد. ها یباکتر یآفت با استفاده از برخ نیکنترل ا های راه صیتشخ در جهت
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 مواد و روش ها

همدان تهیه گردید سپس بر  بیلایلاژیک سبزآورانهای ملاجلاد در  انسکتاریلام شرکت  بید ،لات از پرورشحشره بایغ 

  درصد ریخته شد. 75روی جلا ضدعفلانی شده با رطلابت 

 15تا  65ورطلابت نسبی  سلسیلاسدرجه  27ی یدمادر اطاقک رشد در شرایط  سازی ظرف حاوی جلا بعد از آیلاده

 (.7313)دانیایی،نگهوداری شودند  درصود

 .بید ،لات را نشان می دهد ترو سن آخر 7-2شکل  

 

 

 

 

 

 

 

 

 

به   وانتخاب  ( 7ترو )سن  75 پرورش داده شده  از بین جمعیت های دستگاه گلاارشباکتریجهت جدا نملادن 

  .(7997)فریرا و همکاران ، شدند تروها ضد عفلانیسپس  وساعت در شرایط گرسنگی نگهداری  27مدت 

با آب مقطر  هرقیق شدو   همگنیات محتلا .شد همگن ، دستگاه گلاارش  تروهاکردن دستگاه گلاارش  خارجاز  بعد

، رنگ و ملارفلایلاژی شکل  بر اساس ی تشکیل شده هاکلنیونملاده محیط کشت نلاترینت آگار کشت در  دوبار تقطیر

 1نلاترینت آگار منتقل و کشت داده شد. پس از  محیط کشت حاوی به نملانه انتخاب و بندی و از هر کلنی یک دسته

های استاندارد ها بر پایه روشهای فنلاتیپی باکتریویژگی های خایص از هر استرین تهیه شد.تکرار کشت

تعیین شد )شاد و آزملان کاتاتز، آزملان اکسیداز و آزملان تلایید اسید از قند   رنگ آمیزی گرم ، شامل شناسی یباکتر

وی ین و ایکتروفلارز آن رپروتئهای همزیست حشرات از استخراج برای پی بردن به تنلا  استرین(. 2553همکاران 

   (.7379)نلاروزی، آکریل آمید استفاده شدژل پلی

ها در محیط نلاترینت آگار ابتدا باکتری ،نیاز به تهیه سلاسپانسیلان باکتری می باشد  یایی،باکتر DNAاستخراج  جهت

آوری و داخل ارین ها تلاسط یک یلاب استریل از سط  محیط کشت جمعساعت باکتری 77کشت داده شدند. بعد از 

طر اضافه میکنیم که محللال حاوی آب مقطر دو بار تقطیر ریخته شد باکتری را به اندازه ای به ارین حاوی آب مق

نانلامتر ،لظت این سلاسپانسیلان  655شیری رنگی به دست آید، با استفاده از دستگاه اسپکتروفتلامتر با طلال ملاج 

 (. 2556و همکاران ، تعیین شد)جیانگ

،  Taq DNA Polymerase یمنز)که شامل آ Master Mixمیکرو ییتر  5یمراز ازپل اییرهزنج های واکنشبرای انجام 

dNTPS ، Mgcl2 میکروییتر   2می باشد( ،  های پلیمراز و آنزیمDNA  یمرپرا یکروییترم 5/7استخراج شده RP2  و

میکرو ییتر  25که حجم کلی این ملااد باید به    Distilled Waterمیکروییتر  75و   FD1میکرو ییتر پرایمر  5/7

 5/7رقیق شد سپس    Distilled Waterمیکروییتر  755 رایمربلاسیلهپبرای استفاده از پرایمرها ابتدا هر .برسد

: بید غلات1-0  ریتصو  
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در دستگاه  RP2و  FD1ی  عملام هاییمراز پرا با استفاده PCR فرآیندمیکروییتر از هر کدام ملارد استفاده قرار گرفت.

 (.2551و همکاران ، )هلاسلاکاوا انجام شدسایکلرترملا

درجه سانتی  72تا  55است که با تلاجه به نلا  پرایمر انتخابی بازه های دمایی ملارد استفاده در بازه دمایی تزم به شکر 

همچنین مدت زمان تزم برای انجام این  درجه سانتی گراد حاصل شد 72و بهترین باند در دمای  گراد تنظیم شد

 .را نشان میدهد  PCRستفاده را در بازه دمایی ملارد ا 7-2شکل  دقیقه می باشد. 75ساعت و  2مرحله 

 

 
  

 : بازه دمایی استفاده شده  2-0  ریتصو

 

های همزیست دستگاه گلاارش بید برای شناسایی باکتری 16SrDNAی های ملارد استفاده جهت تکثیر قطعهآ،ازگر

 آمده است. 7 -2،لات در جدول 

 

  یباکتر ییمورد استفاده جهت شناسا های آغازگر: 1-0 جدول 

 نام ژن نام آ،ازگر تلاایی

Forward: 5'- AGAGTTGATCTGGCTCAG3' FD1 16 s rDNA 

Reverse: 5'-GACGGGCGGTGTGTACAA-3' RP2 16 s rDNA 

 

محللال فلا  را اضافه نملادیم ،   TBEیسی س 75 در را درصد 2آگارز  گرم 6/5 ژل آگارز ابتدا برای تهیه

ژل تهیه شده در ایکتروفلارز ریخته  شلاد  حل بافرآگارز در  تادهیم  در ارین ریخته و ارین را در آب جلاش قرار می

 یریبارگ هاها در چاهکنملانه یده وگرد مخللا  یبافر بارگذار یکروییترم 2با  PCRمحصلال  یکروییترم 5 سپسشد 

اول از طلال  DNA Ladeer که ندشد به عنلاان نردبان بارگیری DNA Markers و دو عدد از  چاهک ها تلاسط    شدند

سی سی  255سپس . کند  را مشخص میbs 3555تا  7555از طلال ملاج دوم  DNA Ladeerو  7555bsتا  5ملاج 

TBE  سی سی آب مقطر ترکیب شد و در مخزن ریخته شد. 755با   

. پس از گذشت حدود یدویت متصل گرد 775بر  با ویتاژ ثابت  یروین یندستگاه ایکتروفلارز به منبع تأم

با  یدبروما یدیلامدر داخل محللال ات یقهدق 25به مدت  یزیمآو ژل، جهت رنگ یدبر  قطع گرد یانساعت جر یک

 مارچللا (قرار داده شد یلامنتیشندر دستگاه ژل داک یزی،آمقرار گرفت. پس از رنگ یتردر ی گرم یلیم 7،لظت 

  .(2557ان ،رهمکاو
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یابی  تلااییانجام شد و نتایج   کره جنلابی  Bioneerشرکت تهیه شده با همکاری PCRمحصلال تلاایی یابی 

اطلاعات به صلارت بانک ژن قابل مشاهده  مقایسه شدNCBIپس از ویرایش با منابع اطلاعاتی سایت 16S rRNAژن 

 .طلاعات باکتری قابل بررسی و مشاهده میباشدا   FASTAو به صلارت  بلاده

 

 نتایج 

گروه تقسیم بندی  2با تلاجه به شکل ظاهری با کتری های استخراج شده از دستگاه گلاارش بید ،لات به 

 شده بلادند، با شان از هم جدا طلال ژل براساس اندازهعکس برداری از ژل انجام و باندهای پروتئینی که در شدند.

(DNA Ladder)  باندهای مشاهده شده مربلا  به باکتری  باتترینگردید.مقایسهEnterobacter hormaechei   و

های ایکتروفلارز شده باکتری روتئینپ اندهایبمیباشد.  Enterococcus mundtiiباکتری باند متعلق به   تاهترینکلا

 نشان داده شده است. 2-3همزیست در شکل

 نتیجه انجام آزملان های باکتری شناسی را نشان می دهد. 7-3 جدول

 
 آزمون ها باکتری شناسی :نتایج0-1 

 Enterobacter hormaecheiباکتری  Enterococcus mundtiiباکتری  نلا  آزملان

 منفی مثبت آزملان واکنش گرم

 مثبت منفی آزملان کاتاتز

 منفی منفی آزملان اکسیداز

 مثبت مثبت قند از اسید تلایید آزملان

 

 

 

درصد در شکل 2 آگارز ژل RP 2 و FD 1ایکتروفلارز با استفاده از پرایمر  ینی مشخص شده تلاسطئباندهای پروت

  نشان داده شده است. 3-7

: آزمون گرم1-0  ریتصو  
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به   FASTAحاصل به فرمت های  و تلاایی هتلاایی یابی شد  NBCIدر سایتیرشده تکث PCRمحصلاتت نتایج 

 .استشرح زیر 

 

 FASTAبه فرمت   Enterococcus mundtii یباکتر یتلاای
 

NR_024906.1 Enterococcus mundtii strain ATCC 43186 16S ribosomal RNA, partial sequence 
ACGAACGCTGGCGGCGTGCCTAATACATGCAAGTCGAACGCTTCTTTTCCCACCGGAGCTTGCTCCACCG 

GGAAAAGAGGAGTGGCGAACGGGTGAGTAACACGTGGGTAACCTGCCCATCAGAAGGGGATAACACTTGG 

AAACAGGTGCTAATACCGTATAACAATCGAAACCGCATGGTTTCGTTTTGAAAGGCGCTTTACGGTGCCG 
CTGATGGATGGACCCGCGGTGCATTAGCTAGTTGGTGAGGTAACGGCTCACCAAGGCCACGATGCATAGC 

CGACCTGAGAGGGTGATCGGCCACATTGGGACTGAGACACGGCCCAAACTCCTACGGGAGGCAGCAGTAG 

GGAATCTTCGGCAATGGACGAAAGTCTGACCGAGCAACGCCGCGTGAGTGAAGAAGGTTTTCGGATCGTA 
AAACTCTGTTGTTAGAGAAGAACAAGGGTGAGAGTAACTGTTCACCCCTTGACGGTATCTAACCAGAAAG 

CCACGGCTAACTACGTGCCAGCAGCCGCGGTAATACGTAGGTGGCAAGCGTTGTCCGGATTTATTGGGCG 

TAAAGCGAGCGCAGGCGGTTTCTTAAGTCTGATGTGAAAGCCCCCGGCTCAACCGGGGAGGGTCATTGGA 
AACTGGGAGACTTGAGTGCAGAAGAGGAGAGTGGAATTCCATGTGTAGCGGTGAAATGCGTAGATATATG 

GAGGAACACCAGTGGCGAAGGCGGCTCTCTGGTCTGTAACTGACGCTGAGGCTCGAAAGCGTGGGGAGCA 

AACAGGATTAGATACCCTGGTAGTCCACGCCGTAAACGATGAGTGCTAAGTGTTGGAGGGTTTCCGCCCT 
TCAGTGCTGCAGCTAACGCATTAAGCACTCCGCCTGGGGAGTACGACCGCAAGGTTGAAACTCAAAGGAA 

TTGACGGGGGCCCGCACAAGCGGTGGAGCATGTGGTTTAATTCGAAGCAACGCGAAGAACCTTACCAGGT 

CTTGACATCCTTTGACCACTCTAGAGATAGAGCTTCCCCTTCGGGGGCAAAGTGACAGGTGGTGCATGGT 
TGTCGTCAGCTCGTGTCGTGAGATGTTGGGTTAAGTCCCGCAACGAGCGCAACCCTTATTGTTAGTTGCC 

ATCATTTAGTTGGGCACTCTAGCAAGACTGCCGGTGACAAACCGGAGGAAGGTGGGGATGACGTCAAATC 

ATCATGCCCCTTATGACCTGGGCTACACACGTGCTACAATGGGAAGTACAACGAGTCGCGAAGTCGCGAG 
GCTAAGCTAATCTCTTAAAGCTTCTCTCAGTTCGGATTGTAGGCTGCAACTCGCCTACATGAAGCCGGAA 

TCGCTAGTAATCGCGGATCAGCACGCCGCGGTGAATACGTTCCCGGGCCTTGTACACACCGCCCGTCACA 
CCACGAGAGTTTGTAACACCCGAAGTCGGTGAGGTAACCTTTTTGGAGCCAGCCGCCTAAGGTGGGATAG 

ATGATTGGGGTGAAGTCGTAACAAGGTAGCCGTATCGGAAGGTGCGGCTGGATCACCTC 

 FASTAبه فرمت   Enterobacter hormaechei یباکتر یتلاای
>NR_042154.1:231-1330 Enterobacter hormaechei strain 0992-77 16S ribosomal RNA, partial sequence 

TCACCTAGGCGACGATCCCTAGCTGGTCTGAGAGGATGACCAGCCACACTGGAACTGAGACACGGTCCAG 

ACTCCTACGGGAGGCAGCAGTGGGGAATATTGCACAATGGGCGCAAGCCTGATGCAGCCATGCCGCGTGT 
ATGAAGAAGGCCTTCGGGTTGTAAAGTACTTTCAGCGGGGAGGAAGGYGTTGAGGTTAATAACCTCAGCA 

ATTGACGTTACCCGCAGAAGAAGCACCGGCTAACTCCGTGCCAGCCAGCCGCGGTAATACGGAGGGTGCA 

AGCGTTAATCGGAATTACTGGGCGTAAAGCGCACGCAGGCGGTCTGTCAAGTCGGATGTGAAATCCCCGG 
GCTCAACCTGGGAACTGCATTCGAAACTGGCAGGCTAGAGTCTTGTAGAGGGGGGTAGAATTCCAGGTGT 

AGCGGTGAAATGCGTAGAGATCTGGAGGAATACCGGTGGCGAAGGCGGCCCCCTGGACAAAGACTGACGC 

TCAGGTGCGAAAGCGTGGGGAGCAAACAGGATTAGATACCCTGGTAGTCCACGCCGTAAACGATGTCGAC 
TTGGAGGTTGTGCCCTTGAGGCGTGGCTTCCGGAGCTAACGCGTTAAGTCGACCGCCTGGGGAGTACGGC 

CGCAAGGTTAAAACTCAAATGAATTGACGGGGGCCCGCACAAGCGGTGGAGCATGTGGTTTAATTCGATG 

CAACGCGAAGAACCTTACCTACTCTTGACATCCAGAGAACTTACCAGAGATGSTTTGGTGCCTTCGGGAA 
CTCTGAGACAGGTGCTGCATGGCTGTCGTCAGCTCGTGTTGTGAAATGTTGGGTTAAGTCCCGCAACGAG 

CGCAACCCTTATCCTTTGTTGCCAGCGGATTAGGCCGGGAACTCAAAGGAGACTGCCAGTGATAAACTGG 

AGGAAGGTGGGGATGACGTCAAGTCATCATGGCCCTTACGAGTAGGGCTACACACGTGCTACAATGGCGC 
ATACAAAGAGAAGCGACCTCGCGAGAGCAAGCGGACCTCATAAAGTGCGTCGTAGTCCGGATTGGAGTCT 

GCAACTCGACTCCATGAAGTCGGAATCGCTAGTAATCGTGGATCAGAATG 

: باندهای پروتئینی 2-0  ریتصو  
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 .نشان داده شده است 75-3و  9-3نیز در شکل  BLASTگرافیکی به دست آمده از  همچنین  نتایج
 

 

 

 
 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 
 BLASTبه فرمت  Enterobacter hormaechei یباکتر یتوال: 4-0  ریتصو

 

و شمارش تعداد باکتری های ن فراوانی باکتری های استخراج شده بعد از بررسی تمام کللانی های تهیه شده یعیتبرای 

بیشترین فراوانی از  مشخص کرد که  بدست آمدهنتایج  SAS 9.3 ملاجلاد در هر محیط کشت با استفاده از نرم افزار

 hormaechei  بلاد و باکتری 2/12به مقدار    Enterococcus mundtiiنظر تعداد کلنی مختص به باکتری 

 

 BLASTدر   Enterococcus mundtii یباکتر یتوال: 3-0  ریتصو



 ...شناسایی باکتریهای همزیست ،ایب دستگاه گلاارش: و همکاران کزازی

267 

 

Enterobacter  میزان فراوانی شاهد هم با .برخلاردار بلادفراوانی کمتری در دستگاه گلاارش بید از   6/31به مقدار

 می باشد. 6/772تلاجه به وجلاد هر دو باکتری به میزان 

 .دهدرا  نشان می ها را در دستگاه گلاارش بید ،لاتمیانگین باکتری نملادار  77-3شکل 

 

 

 
 

 : نمودار میانگین باکتری های دستگاه گوارش بید غلات5-0  ریتصو

 

 بحث
با تلاجه به مصرف بی رویه آفت کش ها در کنترل آفات و علاارض ناشی از این مصرف، گرایش زیست 

جمله شناسایی و تاثیر کنترل علاامل همزیست بر جمعیت آفات نلاید مبارزه شناسان به سمت روش های جایگزین از 

 (.2572)کافیل و همکاران ،  ای سایم را می دهد

باشد که تأثیر آن در انلاا   نملانه ای از آفات پایدار و مخرب کشاورزی می Tephritidaeمگس های خانلااده 

در دستگاه گلاارش این   Entobacter hormaecheiگیاهان زراعی در سراسر جهان مشاهده شده است وجلاد باکتری 

  حشره گزارش شده است.

بین گلانه های  مگس   Entobacter hormaecheiو همکاران ، وجلاد باکتری  طبق گزارش هاید

Zeugodacus cucurbitae   (.2577)ملاریس،رسیده استبه اثبات 

های  استفاده از تکنیک های حشرات ملارد تلاجه قرار گرفته و با چند سال اخیر تنلا  میکروارگانیسم رد

ارزیابی قرار گرفته  زیست شناسی و ملایکلایی شناسایی و بررسی عملکرد آنها در بخشهای مختلف حشرات ملارد

 .(2557)شانلان و همکاران، است

 Enterobacter و Serratiaو   Wolbachia باکتری سهوجلاد  Glossina morsitansدر مگس 

hormaecheiکه میزان باکتری  به اثبات رسیده استWolbachia این باکتری در  از تراکم باتتری برخلاردار بلاده است ،

 (.2573 )شاو و همکاران،تغذیه آفت نقش دارد

  Aedes و Aedes Aegypti پشه هایاز دستگاه گلاارش   Entobacter hormaecheiباکتری  2572در سال 

albopictus   که در  گزارش شد و مادیین تلاسط ویبلارن که از آفات مهم از نظر بهداشت  عملامی محسلاب می شلاند
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 باکتری های همزیست دستگاه گوارش
 Sitotroga cerealella  
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در دستگاه Bacteroidetes وFirmicutes و Actinobacteria های همچنین وجلاد باکتریمقاومت آفات نقش دارند ، 

 (.2575همکاران ، و دو آفت شناسایی شده است)یاداوگلاارش این 

 کند علاوه بر این باکتری کمک به متابلاییسم نیتروژن در مگس می Entobacter hormaecheiوجلاد باکتری 

Entobacter hormaechei   دستگاه گلاارش مگس درCeratitis capitata  های مضر به عنلاان سدی در برابر باکتری ، 

 (.2557همکاران، )بهار و  داردمیزبان خلاد  زندگیدر  مهمینقش 

نشان داد که    Harpalus pensylvanicus سلاسک گلاارش در دستگاه Enterococcus fecalis وجلاد باکتری

 (.7997، کلیگو  )کافمندر هضم رژیم ،ذایی دانه نقش دارداین باکتری 

باکتری ،ایب دستگاه گلاارش این نشان داد که  diamondback mothمطایعات انجام شده بر روی پروانه 

 که احتمات نقش مهمی در زنده مانی این پروانه داردمی باشد   Enterococcus mundtiiپروانه 

که نقش این  نیز یافت شده استTrichoplusia ni  و  Bombyx mori همچنین این باکتری در دو گلانه

 (.2571و همکاران ، )ون هلانگلیباکتری در این دوگلانه هنلاز شناخته نشده است

عامل ملافقیت حشره درسازگاری با منابع ،ذایی مختلف و باکتری   mundtii Enterococcuباکتری 

Entobacter hormaechei  (.2555و همکاران، )اسپیتلر نقش دارند این آفت در زنده مانی 

گزارش شده است  Galleria mellonellaدر دستگاه گلاارش پروانه   Enterococcus mundtiiوجلاد باکتری 

 (.2575و همکاران،  )جلاهستلانماده به فرزندان منتقل می شلاد افرادکه این باکتری از طریق 

کمک به هضم  گزارش شده است که در دستگاه گلاارش ترو کرم ابریشم  Entobacter hormaecheiباکتری 

 (.2576کند)رانگان و همکاران ، پیله می

گزارش شده chrysoperla carnea   ترو در سللایهای اپیتیال معده    Enterobacter hormaecheiباکتری  

 (.2555)بامان ،که وظیفه هضم بقایای مانده در روده میانی را بر عهده دارد است

که از آفات مهم ،لات در انبارها است  Tribolium castaneumدر سلاسک  Enterococcus mundtiiباکتری 

جلاد این باکتری در ،ذای دام هایی که از این ،لات که آیلاده به این باکتری هستند تغذیه می کنند گزارش شده و

 (.2555)کاریما و همکاران،سبب ایجاد بیماری می شلاد و این باکتری عامل بیماری زایی در دام ها محسلاب می شلاد 

این باکتری به اکثر آنتی  گزارش شده است Ephestia kuehniellaدر ترو   Enterococcus mundtiiاکتری ب

بیلاتیک ها حساس است ، همچنین مقایسه بیان ژن در این باکتری نشان داد که برای زنده مانی از استراتژی های 

 د میکروبی در این باکتری به اثبات رسیده استمختلفی استفاده می نماید و در متابلاییسم نقش ملاثری دارد فعاییت ض

 (.2572)نت و همکاران

گلاارش تلاانایی دخایت در رشد عصبی، تنظیم رفتار و مشارکت در اختلاتت همزیست دستگاه های  باکتری

مکانیسم، دو  کنند. ها را در قسمتی از مغز حشره تنظیم  ، بیان ژنmicroRNA عصبی را داشته و قادرند با تاثیر بر

  : کند ترکیب میکروبی سیستم گلاارشی را تعیین و تنظیم می

 گلاارش  دستگاههای  رقابت بین باکتری .7

 سیستم ایمنی میزبان  .2

راسل و دان، )های همزیست دارد رسد سیستم ایمنی میزبان نقش مهمی را در تنظیم باکتری به نظر می 

7996.) 
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دو باکتری در زنده مانی حشره و دخایت در هضم به صلارت با تلاجه به مطایعات انجام گرفته وجلاد این 

 جزئی و متابلاییسم می تلااند ملاثر باشد.

هر دو از آفات مهم بهداشتی هستند ،   Entobacter hormaecheiو باکتری  Enterococcus mundtiiباکتری 

شده ،حشرات می تلاانند به در صلارت عدم استفاده از استراتژی های مناسب مدیریت آفت بر روی محصلاتت شخیره 

 عنلاان ناقل میکروارگانیسم های بیماری زا عمل کرده و خطرات سلامتی را برای مصرف کنندگان ایجاد کنند.

محدود به تعداد انگشت شماری از گلانه های باکتریایی است  بایپلایکداران همزیست های  دستگاه گلاارش 

،ایب  این باکتری های گلاارشی انتروکلاک هایی هستند  که از  که دارای زیستگاه و رژیم ،ذایی متفاوت است اما

 (.2575طریق دگردیسی پایدار هستند)داگلاس،

تلاانند تحت تاثیر روابط مستقیم با میزبان بر روند رشد وگسترش  های همزیست دستگاه گلاارش می اکتریب

های اپیتلیلامی دستگاه گلاارش  لالهای همزیست تلاسط سل های باکتری تاثیرگذار باشند. دریافت سیگنال میزبان

و پایداری سللایی شده و برای سازگاری میزبان با تغییر محیط شرایط دستگاه گلاارش ضروری  ملاجب ایجاد ایمنی

 (.2576)بایسینگ و همکاران ،است

های دستگاه گلاارش تروهای بایپلایکدارن بسیار بحث برانگیز است. این حشرات فاقد  نقش همزیست

به سرعت انجام پذیرد،  تلااند صص یافته دستگاه گلاارش هستند و انتقال در دستگاه گلاارش میتخ ساختارهای

 های دستگاه گلاارش تنها نقش جزئی در هضم تروهای بایپلایکدارن می احتمات همزیست تلاان گفت که بنابراین می

 (.7995)بینگل و اگتلان، تلاانند داشته باشند

ش حشرات، نقش مهمی در تنظیم متابلاییسم میزبان دارد. همچنین های همزیست در دستگاه گلاارباکتری

کند  یمتلاسط حشره، به میزبان خلاد کمک  شده  مصرفعلاوه بر هضم ،ذا، با استخراج حداکثر انرژی از ملااد ،ذایی 

میزبان های مطللاب در داخل بدن کند. علاوه بر عملکردمی محافظتهای بایقلاه خطرناک و میزبان خلاد را از میکروب

ها در کلی نقش همزیست طلار بهخلاد، ممکن است بتلااند در تعاملاتی که برای میزبان خلاد مضر است دخایت کنند 

های همزیست در دستگاه گلاارش حشرات، یک گام است بنابراین درک نقش باکتری شده  شناختهسلامت میزبان خلاد 

 های آفات است.میکروبی گلانهها در کنترل یند استفاده از باکتریآی فرسلا  بهمهم 

مطایعه و شناسایی میکروارگانیسم های همزیست حشرات در فیزیلایلاژی حشره و مدیریت آفت دارای 

.اهمیت باتیی می باشد
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Abstract 
Sitotorga cerealella is one of the important storage pests .The damage of this 

pest is very important both in terms of quality and quantity .In this study,symbiotic 

bacteria of Sitotorga cerealella were identified.Modified barley of Abidar cultivar with 

high protein content was used to grow grain moth. Containers containing barley were 

stored in a growth chamber at a temperature of 24 ° C and a relative humidity of 65% 

after contamination. To separate the bacteria of Sitotorga cerealella gastrointestinal 

tract,10 healthy larvae were selected from the reared population. After disinfection, the 

larvae gastrointestinal tract was removed with ethanol 70%, sodium hypochlorite and 

distilled water5%. Then, one milliliter of 0.1 M phosphate buffer with pH 7 was used to 

homogenize the gastrointestinal tract. The homogeneous and diluted contents were 

cultured in nutrient agar medium .To perform polymerase chain reactions from 5 μl of 

Master Mix ,2 μl of extracted DNA, 1.5 μl of RP2 primer and 1.5 μl of FD1 primer and 

15 μl Distilled Water that the total volume of these materials should reach 25 

microliters. The PCR process was performed using general primers FD1 and RP2 and 

16srRNA gene sequence in a thermocycle.The PCR product sequencing was performed 

in collaboration with South Korea&amps Bioneer and the results were reviewed at the 

NCBI site. The phenotypic characteristics of the isolated bacteria were determined by 

standard bacteriological methods. After reviewing all the prepared colonies and 

comparing the obtained results, the highest frequency in terms of number of colonies 

was specific to Enterococcus mundtii and Enterobacter hormaechei was less abundant in 

the gastrointestinal tract of Sitotorga cerealella. Also, according to electrophoresis, the 

highest bands observed belong to Enterobacter hormaechei and the shortest band 

belongs to Enterococcus mundtii. 
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