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ی مختلف ها گونهی ولگرد شهر مشهد به ها سگبررسی آلودگی معده 

 هلیکوباکتر

 5، محمدرضا زالی4، حسین دبیری3، معصومه عظیمی2، شهرام جمشیدی1*فرنوش ارفعی

 

 چکیده

ولگرد اطراف شهر مشهد ی ها سگوضعیت آلودگی معده تعیین  به منظوراین مطالعه  

ی مختلف تشخیصی صورت ها روش تفاده ازبا اسهای مختلف هلیکوباکتر  به گونه

قلاده سگ ولگرد  84و شیره معده  بادی، فاندوسهای  از قسمت برداری نمونه. گرفت

و وضعیت آلودگی به اجرام هلیکوباکتری با انجام آزمایشات سیتولوژی،  انجام گرفت

ه بر اساس نتایج بدست آمد. گردیدتست اوره، کشت و واکنش زنجیره پلیمراز تعیین 

ی تحت ها سگدر هیچیک از . آلوده به اجرام مارپیچی بودند ها سگمعده % 011

هلیکوباکتر هیلمنی آلودگی غالب معده . مطالعه هلیکوباکتر پیلوری مشاهده نشد

% 84/68در  نیز هلیکوباکتر فلیس. %(6/48)را تشکیل می دادی تحت مطالعه ها سگ

های مختلف  به گونه ها سگی معده آلودگی بالا. مورد تشخیص قرار گرفت ها نمونه

مسائل بهداشتی در  بیشتر ، نیازمند رعایتهلیکوباکتر و احتمال انتقال آن به انسان

  .جهت کاهش خطر ابتلا به هلیکوباکترهای غیر پیلوری است
 

 ، مشهد، معدهی ولگردها سگهلیکوباکتر،  :واژگان کلیدی

 

 01/3/81: تاریخ پذیرش     8/00/48: تاریخ دریافت

 

 مقدمه
از سال های مارپیچی شکل معده سگ  اینکه باکتریبا وجود 

اند اما به تازگی تعدادی از  میلادی شناخته شده 0440

شامل هلیکوباکتر هلیکوباکترهای معده این گروه از حیوانات 

 ، هلیکوباکتر بیزوزرونی(Helicobacter felis) فلیس

(Helicobacter bizzozeronii)ر هیلمنی، هلیکوباکت 

(Helicobacter heilmannii)  مورد تشخیص قرار  غیرهو

هلیکوباکترهای معده سگ با هلیکوباکتر پیلوری  .(07)اند گرفته

میکرون  08تا  8متفاوت بوده و از نظر ساختاری طولی برابر با 

 .(01)دارند
 

دامپزشکی، دانشگاه آزاد  های کوچک، دانشکده علوم تخصصی های داخلی دام گروه بیماری دانش آموخته -*1

 (f.arfaee@srbiau.ac.ir)اسلامی، واحد علوم و تحقیقات، تهران، ایران 

 دانشیار گروه علوم درمانگاهی، دانشکده دامپزشکی، دانشگاه تهران، تهران، ایران -2

 کارشناس مرکز تحقیقات کبد و گوارش، دانشگاه شهید بهشتی، تهران، ایران  -3

 میکروبیولوژی دانشکده پزشکی ، دانشگاه شهید بهشتی، تهران، ایران استاد یار گروه -4

 استاد مرکز تحقیقات کبد و گوارش، دانشگاه شهید بهشتی، تهران، ایران -5

درصد  011تا  60های موجود  در مجموع بر اساس گزارش

 .(04)آلوده به اجرام مارپیچی شکل هستند ها سگمعده 

درصد از افرادی که از  7/0 تا 18/1از معده  از طرف دیگر

ی غیر پیلوری هلیکوباکتر ها گونهند، دبر مشکلات معده رنج می

جدا شده است که شباهت زیادی به هلیکوباکترهای معده سگ 

تماس با حیواناتی مثل سگ، گربه و خوک از این رو  .(8)دارند

ی غیر پیلوری ها گونهعاملی برای آلودگی انسان به تواند  می

هلیکوباکتر فلیس، هلیکوباکتر  .(01)باشدر هلیکوباکت

های  از بیوپسی% 8/84بیزوزرونی و هلیکوباکتر سالمونیس از 

غیرپیلوری هلیکوباکتر آلوده  یها گونهمعده افرادی که به 

 .(8)مورد تشخیص قرار گرفته اندد، ان بوده

ی ها سگهدف بررسی وضعیت آلودگی معده این مطالعه با 

ی مختلف هلیکوباکتر با ها گونههد به ولگرد اطراف شهر مش

 .صورت گرفتی مختلف  تشخیصی ها روشاستفاده از 

 
 مواد و روش کار

 :نمونه گیری -1 -1

قلاده  84 از ،(0344شهریور تا آذر ) ماه 8طی  در این مطالعه

که در طرح مبارزه و  ی ولگرد اطراف شهر مشهدها سگاز 

برداری  نمونهد، آوری شده بودن معدوم سازی شهرداری جمع

 ،پس از بیهوشی توسط آسپرومازین و کتامین .بعمل آمد

های  از قسمت خم بزرگ باز شده و از قسمت معده

 ی مورد نیاز جهت انجامها نمونه، بادی و شیره معده فاندوس
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، اخذ PCRسرولوژی، کشت، تست سریع اوره و های  آزمایش

تزریق  ده ازمورد آزمایش با استفا حیوانات تمامیو گردید 

 . معدوم شدند به روش بدون دردسولفات منیزیم  وریدیداخل 

 :تست سریع اوره -1-2

و یک نمونه از قسمت بادی  فاندوسیک نمونه  از قسمت 

 وانتقال  حاوی معرف فنل رد، محیط اوره به معده پس از اخذ

درجه سانتی  37در انکوباتور ساعت  18برای مدت  ها نمونه

تغییر رنگ محیط از  حسب زمان لازم برای .شدگراد نگهداری 

  نتایج ،Happonen (4)مبنای روش پیشنهادی  رب زرد به قرمز

 :ندشدبه شرح زیر طبقه بندی 

 01الی  1بین   ،  ،+3ساعت    1محیط تا در صورت تغییر رنگ 

 18تا  01در صورت تغییر رنگ محیط در فاصله  ،+1 ساعت،

 1عدد  ساعت،  18یر رنگ تا در صورت عدم تغیو + 0ساعت، 

  .گردیدگزارش 
 
 سیتولوژی -1-3

و باادی بار روی    فاندوسی تهیه شده از ها نمونهبدین منظور 

لام به شکل اسامیر فشااری قارار داده شادند و پاس از تهیاه       

گیمساا   متاانول باه روش  باا   هاا  نموناه کردن  ثابتگسترش و 

شااگاه بااه آزمای هااا نمونااهپااس از انتقاال  . شاادندآمیاازی  رناگ 

شناسی دانشکده دامپزشکی واحد علاوم و تحقیقاات،    میکروب

 بندی زیر میزان تاراکم عوامال هلیکوبااکتری در    بر مبنای طبقه

 :(7)گردید  ثبتگسترش  هر

 (عدم آلودگی)منفی= عدم حضور ارگانیسم 

 نمایی باالا م در هر میدان میکروسکوپی با درشت ارگانیس 01تا  

 (خفیفآلودگی )  +0= 

ارگانیسم در هار میادان میکروساکوپی باا درشات       81تا 01بین 

 (متوسطآلودگی ) +1=  بالانمایی 

باا درشات    ارگانیسام در هار میادان میکروساکوپی     81بیش از 

 (شدیدآلودگی ) + 3= نمایی بالا

 هلیکوباکترجنس و تشخیص  جداسازیکشت،  -1-4

خون گوسفندی و % 7دارای  روی بروسلا آگار ها نمونه

حاوی  (Merck, Homburg, Germany)ی ها مکمل

 ، Bو آمفوتریسین  پلی میکسین ریم،ونکومایسین، تری متوپ

ده شبه منظور کشت، نمونة بیوپسی کاملا له . کشت داده شد

پس از  .شد و در سطح محیط به صورت خطی کشت داده می

دار در شرایط  CO2ها در انکوباتور  کشت هر نمونه، پلیت

 3به مدت  (CO2, 5% O2, 85%N2%10)میکرو ائروفیلیک

قابل ذکر است که جارهای   .(01)گردید روز انکوبه می 01تا 

گیری منتقل شده بودند سپس جهت  هوازی به محل نمونه بی

های دیگر،  جلوگیری از خطای احتمالی ناشی از عفونت

جهت رسیدن به کشت های رشد کرده  از کلنی کشت دیگری

 DNAها جهت استخراج  یو از این تک کلنتهیه  خالص،

  .استفاده گردید
 
 یللکوومطالعه م -5 -1

ی منتقل شده به ها نمونه PCRزمایش آبه منظور انجام 

گراد قرار داده  سانتیدرجه  -71 در ،تانک ازت توسط آزمایشگاه

های مولکولی تحت  و بررسی  DNAشد و به منظور استخراج 

لیکوباکتر با استفاده در این مطالعه جنس ه. مطالعه قرار گرفتند

 .گردیدتعیین هویت مولکولی صورت  16SrRNAاز ژن 

 ای پلیمراز و انجام واکنش زنجیره DNAاستخراج -2-5-1

(PCR)  

های  با استفاده از کیت ی اخذ شدهها نمونهاز   DNAاستخراج

   (DNeasy tissue mini kit Hilden, Germany)تجاری آماده 

بلافاصله  PCRتخراج شده تا انجام اس های DNA. گردیدانجام 

در  بررسی مولکولی .شدگراد منتقل  درجه سانتی -11به دمای 

 DNAنانوگرم از  011میکرولیتر حاوی  11حجم نهایی 

و  dNTPمیکرومول  10X ،1/1میکرولیتر بافر  1استخراجی، 

پرایمر و  پیکومول در میکرولیتر  18و  MgCl2میکرومول  8/0



های مختلف هیلکوباکتریا  های ولگرد شهر مشهد به گونه بررسی آلودگی معده سگ  
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پرایمرها و  توالی. انجام شد Taq DNA Polymeraseواحد  8/1

 PCRمحصول . ذکر شده است 0در جدول  PCRشرایط هر 

 ، در نهایت روی ژل الکتروفورز قرار داده شد و نتیجه نهایی

 .قرار گرفتبررسی مورد  UVزیر نور 

 آنالیز آماری -6 -2

ی تشخیصی مختلف، ها روشآوری شده از  های جمع کلیه یافته

مورد تجزیه تحلیل و آزمون مربع کای،  SPSSزار آماری اف با نرم

 . آماری قرار گرفتند
 

 آزمایشتوالی اولیگونوکلئوتیدی پرایمرهای بکار رفته در ا 0جدول 
  

 منبع pcr  شرایط  (bp) قطعه تکثیر شده توالی پرایمر ژن هدف هلیکوباکتر

 
Genus     

Helicobacter 

 
16S    
rRNA 

f-5′-  GGC TAT GAC 

GGG TAT CC GGC-3′ 

r-5′- GCC GTG CAG 

CAC CTG TTTTC-3′ 

768 

درجه  88)دقیقه، 8درجه سانتی گراد به مدت  88

درجه سانتی گراد به  87ثانیه،  61سانتی گراد به مدت 

( ثانیه 61درجه سانتی گراد به مدت  71ثانیه،  88مدت 

 دقیقه 8درجه سانتی گراد به مدت  71سیکل،  31

11 

 
H. felis 

 
ureA  , 
ureB 

genes 

f-5′- GTG AAG CGA CTA 

AAG ATA AAC AAT-3′ 

r-5′-GCA CCA AAT CTA 

ATT CAT AAG AGC-3′ 

 

 

180 

درجه  88)دقیقه، 8درجه سانتی گراد به مدت  88

درجه سانتی گراد  0/68ثانیه،  81سانتی گراد به مدت 

 31درجه سانتی گراد به مدت  71ثانیه،  31به مدت 

 دقیقه 8درجه سانتی گراد به مدت  71سیکل،  38 (ثانیه

 

6 

 
H. heilmannii 

 
ureB      

gene 

f-5′-GGG CGA TAA AGT 

GCG CTT G-3′ 

r-5′-CTG GTC AAT GAG 

AGC AGG-3′ 

 

 

841 

درجه  88)دقیقه، 8د به مدت درجه سانتی گرا 88

درجه سانتی گراد به  84ثانیه،  88سانتی گراد به مدت 

 011درجه سانتی گراد به مدت  71ثانیه،  61مدت 

 دقیقه 8درجه سانتی گراد به مدت  71سیکل،  31( ثانیه

 

03 

 
H. pylori 

 
ureA      

gene 

f-5′-  GGA TAA GCT 

TTT AGG GGT GTT 

AGG GG-3′ 

r-5′- GCT TAC TTT CTA 

ACA CTA ACG CGC-3′ 

186 

درجه  88)دقیقه، 8درجه سانتی گراد به مدت  88

درجه سانتی گراد به  87ثانیه،  61سانتی گراد به مدت 

( ثانیه 61درجه سانتی گراد به مدت  71ثانیه،  88مدت 

 دقیقه 8گراد به مدت درجه سانتی  71سیکل،  31

10 

 
 نتایج
سگ  08و %( 8/61)سگ نر  18سگ مورد مطالعه،  84از 

بر اساس سن و جنس در  ها سگتعداد . بودند%( 6/38)ماده

 .نشان داده شده است 1جدول 
 

 برحسب سن و جنس ی مطالعه شدهها سگا 1 جدول
 

 وعمچم بالای پنج سال یک تا پنج سال سال 0زیر  سن        جنس  

 08 8 01 1 ماده

 18 01 06 3 نر

 84 08 16 3 مجموع
 
 تست سریع اوره -3-1

 % 4/83، با استفاده از این روش اس نتایج بدست آمدهار اساب

 

 .مثبت بود ی تحت مطالعه،ها نمونه

 7سگی که تست اوره معده آنها مثبت ارزیابی شد، در  81از 

 تنها %( 1/6)ده قلا 3، در فاندوسناحیه فقط %( 6/08)قلاده 

 فاندوسهم ناحیه ، %(8/71)قلاده 38 درناحیه بادی و بالاخره 

 .و هم بادی مثبت بودند

در ناحیه و  %( 8/48)قلاده  80 در فاندوستست اوره ناحیه 

 .بودمثبت %( 1/78)قلاده  34 بادی،

اختلاف آماری  فاقدو بادی  فاندوسنتایج حاصل از تست اوره 

زمان تغییر رنگ تست اوره در  (.p=  087/1) بودندداری  معنی

 .نشان داده شده است 3مناطق مختلف معده در جدول 

http://www.sciencedirect.com/science?_ob=ArticleURL&_udi=B6WHW-4W99NV6-4&_user=1901209&_coverDate=10%2F31%2F2009&_rdoc=1&_fmt=full&_orig=search&_cdi=6861&_sort=d&_docanchor=&view=c&_searchStrId=958927725&_rerunOrigin=google&_acct=C000055263&_version=1&_urlVersion=0&_userid=1901209&md5=6340b8436a5b2be5f78427a53f22d657#bib13
http://www.sciencedirect.com/science?_ob=ArticleURL&_udi=B6WHW-4W99NV6-4&_user=1901209&_coverDate=10%2F31%2F2009&_rdoc=1&_fmt=full&_orig=search&_cdi=6861&_sort=d&_docanchor=&view=c&_searchStrId=958927725&_rerunOrigin=google&_acct=C000055263&_version=1&_urlVersion=0&_userid=1901209&md5=6340b8436a5b2be5f78427a53f22d657#bib28
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 بر حسب زمان تغییر رنگ نتایج تست اوره در مناطق مختلف معده  ا3جدول 
 

منطقه 

مورد 

 آزمایش

 ی مثبتها نمونه

 ی منفیها نمونه
 ساعت 01تا 1 ساعت 1تا 

تا  01

 ساعت18

 (مورد7%)6/08 (مورد8%)3/4 (مورد33%)4/64 (مورد8%)3/4 فاندوس

 (مورد01%)4/11 (مورد1%)1/8 (مورد17%)3/86 (مورد8%)4/04 بادی

 
 

 سیتولوژی -3-2

نتایج مربوط به میزان تراکم ارگانیسم ها در بخش های 

اکثر موارد . نشان داده شده است 8مختلف معده در جدول 

 .بودند، (سمارگانی 01تا  81)ای آلودگی متوسط دار

و  فاندوسارتباط آماری معنی داری بین وضعیت آلودگی 

 (.p=  883/1)وجودنداشتبر اساس سیتولوژی  بادی
 

 های مختلف معده نتایج سیتولوژی در قسمتا 8جدول 
 

 منطقه مورد آزمایش
 بر اساس تعداد ارگانیسم ی مثبتها نمونه

 ی منفیها نمونه
<01 81- 01 >81 

 

 
 (مورد 01%   )18 (مورد 8%  )8/01 (مورد 11%  )7/80 (مورد 00%  )8/11 فاندوس

 (مورد 4%  )7/06 (مورد 01%  )18 (مورد07%  )8/38 (مورد 00%  )8/11 بدنه
  

 .(p=  111/1)دار بودند دارای ارتباط آماری معنینتایج سیتولوژی و تست اوره                 

 

 کشت -3-3

های رشد کرده،  لی بر روی کلونیپس از انجام آزمایش مولکو

ی ها نمونهمورد از  03و در  فاندوسی ها نمونهاز  مورد 00در 

که بر  قرار گرفت تشخیصجنس هلیکوباکتر مورد  بادی

تائید مورد هلیکوباکتر فلیس  00 اساس آزمایش مولکولی در

 (.بادیمورد در  6و  فاندوس درمورد  8) گردید

 ابی جنس هلیکوباکتربررسی مولکولی جهت ردی -3-4

درصد  011ای پلیمراز  با استفاده از روش واکنش زنجیره

آلودگی  ها نمونهدر هیچیک از . دارای آلودگی بودند ها سگ

نتایج حاصل از ارزیابی  .به هلیکوباکتر پیلوری وجود نداشت

بر  . نشان داده شده است 8، در جدول ها نمونهمولکولی 

داری در میزان  ف آماری معنیاساس آزمون مربع کای، اختلا

و بادی وجود  فاندوسشیوع جنس هلیکوباکتر در ناحیه 

 DNAباندهای حاصل از تکثیر  0نگاره   .(p=  683/1)نداشت

 .دهد هلیکوباکتر فلیس و هلیکوباکتر هیلمنی را نشان می
 

 های مختلف معده نتایج آزمایش مولکولی در قسمتا 8 جدول
 

 باکتری

 ایشمنطقه مورد آزم
 آلودگی مختلط هلیکوباکتر هیلمنی هلیکوباکتر فلیس جنس هلیکوباکتر

) 81 فاندوس 3/43% ) 01 ( 31% ) 18 ( 8/61% ) 8( 01/43% ) 

) 81 بادی 3/43% ) 11 ( 88% ) 06 ( 81% ) )18%(01 

86%( 4/88) شیره معده  01 ( 16% ) 33 ( 7/70 ) 8( 86/08% ) 

84%( 011) معده  30( 84/68% ) 83 ( 6/48% ) (80/38 )%07 
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 ure B H.felisو  ure B , H.heilmanniiهای  تکثیر ژنا 0نگاره 

 

 بحث
 هاا  ساگ هلیکوباکترهاای معاده    خصوصمطالعات مختلفی در 

گازارش   یدرصاد  011تاا   60شایوع   در طی آنها انجام شده و

ایان بااکتری    شایوع میزان ، شبستری و همکاران(. 04)شده است

نتاایج حاصال از   . (11)کردند گزارش % 88 را تبریز یها سگدر

مطالعه اخیر نیز میزان شیوع بالای این ارگانیسام ماارپیچی را در   

. بدون دخالات ناحیاه جغرافیاایی تاییاد مای کناد       ها سگمعده 

احتمالا ارتباطی بین شیوه زندگی این حیوانات و میزان آلاودگی  

در مطالعه شبستری و همکااران میازان آلاودگی در     .وجود ندارد

گازارش شاد   % 47ی خانگی ها سگو در % 81ی ولگرد ها سگ

از  .(11)نشاده اسات  بین دو گروه دیاده   معنی داریتفاوت  ولی

در مطالعااه اختاردانش و همکاااران در خصاوص میاازان    طرفای 

ی خااانگی و ولگاارد، شاایوع آلااودگی بااه هااا گربااهآلااودگی در 

ی هاا  گرباه ی مختلف این ارگانیسام ماارپیچی در معاده    ها گونه

. (1)ه اسات ی ولگرد باالاتر باود  ها گربهمیزان آلودگی خانگی از 

های خانگی و ولگرد به یاک   و گربه ها سگاحتمالا هر دو گروه 

ارتباط باین آلاودگی باه    . بت در برابر آلودگی حساس هستندنس

و  هاا  ساگ ی مختلاف هلیکوبااکتر و التهااب معاده در     هاا  گونه

به این  یی که بطور طبیعیها سگدر . (8)نامشخص است ها گربه

باکتری آلوده هستند معمولا گاستریت جزئی هماراه باا ارتشااح    

اما در هار صاورت باه     ،یتها و پلاسماسل ها دیده می شودلنفوس

 هاا  گربهو  ها سگدلایل مختلف از جمله میزان بالای آلودگی در 

و در نتیجه عدم وجود گروه کنترل منفی برای مقایساه وضاعیت   

ی آلوده و غیار آلاوده   ها گربهو  ها سگالتهاب معده در دو گروه 

تفسیر ارتباط باین حضاور بااکتری و التهااب معاده را مشاکل       

 .(08)سازد می

دهاد کاه محال اصالی کلونیزاسایون       نشان می مطالعات مختلف

و  Lee. و باادی مای باشاد    فاندوسدر ناحیه  ها سگباکتری در 

میلادی با خورانادن هلیکوبااکتر فلایس     0881همکاران در سال 

در . قلاده سگ محل کلونیزه شدن باکتری را بررسی کردناد  8 به

و آنتاروم بیشاترین محال کلاونیزه شادن       فانادوس این مطالعاه  

بیشاتر در ناواحی    یارات  پاتولوژیاک  تغی هر چند ،ندباکتری بود

محل کلاونیزه شادن بااکتری    . (7و00)ایجاد شدو بادی  فاندوس

ختلاف حااکی از   مطالعات م ها گربهدر . متفاوت است ها گربهدر 

 بار اسااس   . (8)باکتری در بادی و آنتروم می باشدکلونیزه شدن 

داری باین دو   اختلاف آمااری معنای   ،نتایج حاصل از این مطالعه

در تنها سگی کاه نتاایج   . و بادی وجود نداشت فاندوسقسمت  

بود، در بررسی شایره   منفیو بادی آن  فاندوسبررسی مولکولی 

علات عادم   . رد تشخیص قرار گرفتمومعده جنس هلیکوباکتر 

ایان نموناه شااید     بادیو  فاندوسی ها نمونهحضور باکتری در 

 . باکتری در نواحی مختلف معده باشد ناهمگونبه علت انتشار 

در مطالعااه انجااام شااده از هاایم یااک از مااوارد مثباات فااو ،   

لازم باه ذکار اسات کاه در      .هلیکوباکتر پیلاوری جادا نگردیاد   

ه در جهااان و از جملااه ایااران تاااکنون مطالعااات صااورت گرفتاا

 Buczolits. جدا نشده اسات  ها سگهلیکوباکتر پیلوری از معده 

ماایلادی بااا سااکانس قساامت     1113در سااال  و همکاااران

16SrRNA ،3 6/86 – 84، تشاابه  هلیکوباکتر جدا شده از سگ 

و نتیجاه   ناد را نشاان داد درصدی آنهاا باا هلیکوبااکتر پیلاوری     

ممکان اسات باا هلیکوبااکتر      هاا  سگعده که موکوس م ندگرفت

. (8)دشاو کلاونیزه   آنی بسایار  نزدیاک باه    ها گونهپیلوری و یا 

بعضی از مطالعات نشاان از جادا شادن هلیکوبااکتر پیلاوری از      

580bp, 

H.heilmannii 

241bp, 

H.felis 
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با توجه به اینکاه میزباان   (. 3)داشته است ها گربهمعده و صفرای 

 هاا  باه گرباشد بنابراین شاید  انسان می ،طبیعی هلیکوباکتر پیلوری

 (.08)محل ذخیره ای برای باکتری باشند

ی هاا  نموناه درصاد از  % 84/68بر اساس نتایج به دست آماده،  

در . نشاان دادناد  آلاودگی هلیکوبااکتر فلایس را     مورد مطالعاه 

آلااودگی معااده % 41مطالعااه قبلاای صااورت گرفتااه در ایااران، 

. (11)ی ولگرد به هلیکوباکتر فلیس گزارش شده اسات ها سگ

 1118در ساال    Recordatiای کاه توساط    مطالعاه در آخرین 

گرفته است از مجموع شش سگ ماورد مطالعاه   میلادی انجام 

تنها در یک سگ آلودگی به هلیکوباکتر فلایس تشاخیص داده   

به هلیکوبااکتر   ها سگآلودگی بالای معده این  .(07)شده است

 ، با نتاایج ساایر محققاین همخاوانی داشاته     %(66/80)هیلمنی 

 هلیکوبااکتر  ،ابال کشات  قبزرگ و غیار   ین ارگانیسماو است 

 .(08)شود محسوب می ها گربهو  ها سگغالب معده 

ی مختلف ها گونهآلودگی همزمان به از نظر بعضی از محققین، 

در .(08)آیاد  باه شامار مای    ها سگهلیکوباکتر امری معمول در 

مقابل برخی آلودگی همزمان را رد کارده و رقابات انحصااری    

در مطالعاه   (.06)در کلونیزه شدن را مطرح کرده اناد یک گونه 

ی ماورد  هاا  ساگ از % 66/10شبستری و همکاران در مجموع 

مطالعااه آلااودگی همزمااان بااه دو گونااه هلیکوباااکتر فلاایس و 

در مطالعاه حاضار   . (11)وجود داشته استهلیکوباکتر هیلمنی 

ی ولگرد مورد مطالعاه باه هار دو گوناه     ها سگمعده % 33/84

 .کتر آلوده بودندهلیکوبا

ودگی بااه اجاارام لاای مختلفاای در جهاات تشااخیص آهااا روش

ی غیار  ها روشاز   .مارپیچی شکل هلیکوباکتر مطرح گردیده اند

ی سرولوژی اشاره کرد که بر اساس ها روشتوان به  تهاجمی می

مطالعات موجود در ردیابی اولیه جنس هلیکوباکتر در حیواناات  

از علل آن بتاوان باه آلاودگی    شاید  .(08)ارزش تشخیصی ندارد

ی هاا  روشساایر   (. 08)ند گونه باکتری اشاره کارد چهمزمان به 

تار   ی تهااجمی هاا  روشتشخیصی در جهت ردیابی این باکتری، 

ی بدست آماده از  ها نمونهبر روی  است که در انسان و حیوانات

کاه باه عناوان یاک      ها روشاز جمله این . گیرد انجام می معده

گیارد تسات ساریع     ولیه در انسان انجام مای غربالگری اروش 

 سگ ولگارد  83معده  تست اوره آز 1113در سال . اوره است

درصاد   01/48و در اسات  درصد موارد مثبت باوده  88/87 در

موارد اجرام مارپیچی شکل در مطالعاه هیساتوپاتولوژیکی   این 

در  در مطالعه حاضر نیاز . (08)مورد تشخیص قرار گرفته است

در این مطالعاه،  . موارد مثبت بود% 4/83ره در ست اومجموع ت

 01تاا   1بیشترین تغییار رناگ محایط اوره در فاصاله زماانی      

ساااعت رد داد کااه ایاان نتیجااه بااا نتااایج حاصاال از مطالعااه  

این امر شاید به علات   (.11)شبستری و همکاران مطابقت دارد

یکوباااکتر هیلمناای و هلتفاااوت فعالیاات اوره آزی هلیکوباااکتر 

به طور قابال ملاحظاه ای از فعالیات اوره آزی    که  اشدفلیس ب

ارزش شاااید بنااابراین . (7)هلیکوباااکتر پیلااوری کمتاار اساات 

. باشاد ات نسبت به انسان کمتر تشخیصی تست اوره در حیوان

نتاایج قابال   نیاز از   هاا  ساگ از مخااط معاده   تهیه لام فشاری 

ی با توجه به اینکاه هلیکوباکترهاا  . (0)برخوردار استاعتمادی 

ی هاا  نموناه معدی سگ اجرام مارپیچی بزرگی هساتند کاه در   

بنااابراین بررساای  ، شااوند ساایتولوژی بااه راحتاای دیااده ماای 

تار و   سیتولوژی مخاط معده در سگ ها امکان تشخیص راحت

ایان نتیجاه باا    . سازد تر را نسبت به تست اوره ممکن می سریع

 .(0و4و11) نتایج سایر محققین همخوانی دارد

ایج حاصل از این مطالعه کشت این باکتری با توجه نتبر اساس 

بودن و در مواردی غیر قابل کشت بودن برخی از  گیربه سخت 

 ، روش مناسبی جهتو هزینه بالای این باکتری، ها گونه

با توجه به اینکه سایر  .شود محسوب نمیباکتری  تشخیص

مطالعات نیز حساسیت و ویژگی کشت را به عنوان یک روش 

، پایین ی مختلف هلیکوباکترها گونهدر جهت ردیابی  تشخیصی

ی جایگزین ها روشاند بنابراین بهتر است از  ارزیابی کرده

 FISH(fluorescence in situ hybridization)جمله دیگری از 

 .(04)استفاده شود، (PCR)در کنار ردیابی مولکولی 
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